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V-1 Introduction

The HIV-1/SIVcpz protein alignments are based on the com-
plete genome nucleotide alignment, but in some cases a few
sequences were removed because they were too short to be in-
formative (especially in Nef), had many stop codons or a prob-
lematic segment of amino acids. As with the other alignments
in this compendium, they are intended to display the genetic
variation of the world-wide HIV epidemic in a compact form.
They are annotated in more detail than the complete genome
nucleotide alignment.
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V-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Protein Location Page

Gag start, p17 start Gag 1 324
membrane binding Gag 1-30 324
phosphorylation site Gag 112 324
p17 end Gag 132 326
p24 start Gag 133 326
CyPA binding Gag 205-241 326
major homology region Gag 285-304 326
p24 end Gag 364 328
p2 start Gag 365 328
p2 end Gag 377 328
p7 start Gag 378 328
Zn motif Gag 392-404 328
Zn motif Gag 413-425 328
p7 end Gag 432 328
p1 start Gag 433 328
p1 end Gag 448 330
p6 start Gag 449 330
Vpr binding Gag 455-460 330
Vpr binding Gag 489-494 330
p6 end, Gag end Gag 501 330
Pol start Pol 1 332
Gag-Pol TF start Pol 1 332
Gag-Pol TF end Pol 56 332
protease start Pol 57 332
protease end Pol 155 334
p66, p51 RT start Pol 156 334
M41L Pol 196 334
D67N Pol 222 334
K70R Pol 225 334
D110 catalytic site Pol 265 334
polymerase motif Pol 337-342 336
M184V Pol 339 336
T215Y Pol 370 336
K219Q Pol 374 336
p51 RT end Pol 595 338
p15 RNase H start Pol 596 338
p66 RT, p15 Rnase H end Pol 715 340
p31 Integrase start Pol 716 340
p31 Integrase end Pol 1004 344
Pol end Pol 1004 344
Vif start Vif 1 346
Vif end Vif 193 348
Vpr start Vpr 1 350
oligomerization Vpr 1-41 350
amphipathic α-helix Vpr 17-33 350
H(S/N)RIG motifs Vpr 71-83 350
frameshift in HXB2 Vpr 72 350
Vpr end in HXB2 Vpr 79 350
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Vpr end Vpr 98 350
Tat start Tat 1 352
C-rich region Tat 22-37 352
nuclear localization Tat 49-57 352
exon 1 end Tat 72 352
exon 2 start Tat 73 352
Tat end Tat 102 352
Rev start Rev 1 354
exon 1 end Rev 25 354
exon 2 start Rev 26 354
NLS Rev 34-49 354
Leu-rich effector domain Rev 75-83 354
Rev end Rev 117 354
Vpu start Vpu 1 356
transmembrane domain Vpu 1-27 356
cytoplasmic domain Vpu 28-82 356
α-helix Vpu 43-51 356
phos Vpu 53 356
phos Vpu 57 356
α-helix Vpu 58-70 356
Vpu end Vpu 83 356
Env start Env 1 358
signal peptide end Env 30 358
gp120 start Env 31 358
glycosylation NVT Env 88-90 358
CD4 binding Env 124 358
V1 Env 131-156 358
glycosylation NDT Env 136-138 358
glycosylation NSS Env 141-143 360
glycosylation NCS Env 156-158 360
V2 Env 158-196 360
glycosylation NIS Env 160-162 360
glycosylation NDT Env 186-188 360
glycosylation NTS Env 197-199 360
CD4 binding Env 196 360
glycosylation NKT Env 230-232 360
glycosylation NGT Env 234-236 360
glycosylation NVS Env 241-243 360
glycosylation NGS Env 262-264 362
glycosylation NFT Env 276-278 362
CD4 binding Env 279 362
glycosylation NTS Env 289-291 362
glycosylation NCT Env 295-297 362
V3 Env 296-331 362
glycosylation NNT Env 301-303 362
V3 tip Env 312-315 362
glycosylation NNT Env 339-341 362
glycosylation NKT Env 356-358 362
CD4 binding Env 365 362
V4 Env 385-418 364
glycosylation NST Env 386-388 364
glycosylation NST Env 392-394 364
glycosylation NST Env 397-399 364
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glycosylation NNT Env 406-408 364
CD4 binding Env 425 364
glycosylation NIT Env 448-450 364
CD4 binding Env 455 364
V5 Env 460-471 364
glycosylation NES Env 463-465 364
CD4 binding Env 469 364
fusion peptide Env 512-527 364
gp120 end Env 511 364
gp41 start Env 512 364
immunodominant region Env 588-607 366
glycosylation NAS Env 611-613 366
glycosylation NKS Env 616-618 366
glycosylation NHT Env 624-626 366
glycosylation NYT Env 637-639 366
transmembrane domain Env 685-704 368
gp41 cytoplasmic tail start Env 705 368
glycosylation NGS Env 750-752 368
glycosylation NAT Env 816-818 368
cytoplasmic tail end Env 857 370
gp41 end Env 857 370
Env end Env 857 370
Nef start Nef 1 372
myristoylation Nef 2-7 372
acidic cluster Nef 62-65 372
poly-P helix Nef 69-78 372
phosphorylation Nef 77-81 372
HXB2 premature Nef end Nef 124 374
normal Nef end Nef 207 374

V-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1 protein alignments.

Name Accession Proteins Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 All Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.CM.08.886_24 KP718928 All Luk, K.-C. PLoS One 10(11); e0141723

(2015)
A1.CY.08.CY236 JF683783 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
A1.KE.11.DEMA111KE002 KF716474 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.NG.10.10NG040248 KX389608 All Heipertz, R.A. Jr. Medicine(Baltimore) 95
(32):E4346 (2016)

A1.PK.14.DEMA114PK001 KU749409 All Hora, B. Unpublished
A1.RW.11.DEMA111RW002 KF716472 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19
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A1.UG.11.DEMA110UG009 KF716486 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 KT183312 All Hertz, T. Vaccine 34(47); 5792-5801 (2016)
A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 All Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39

doi: 101186/1742-4690-7-39
A3.SN.01.DDI579 AY521629 All Meloni, S.T. J Virol 78(22):12438-12445 (2004)
A4.CD.97.97CD_KCC2 AM000053 All Vidal, N. ARHR 22(2):182-187 (2006)
A6.BY.13.PV85 KT983615 All Sasinovich, S. Unpublished
A6.CY.09.CY255 JF683798 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
A6.RU.11.11RU6950 JX500694 All Baryshev, P.B. ARHR 30(6); 592-7 (2014)
A6.UA.12.DEMA112UA014 KU749402 All Hora, B. Unpublished
B.BR.10.10BR_RJ032 KJ849801 All Pessoa, R. Transfusion 55(5); 980-90 (2015)
B.CA.07.502_1191_03 JF320424 All Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 KC797225 All Castro, E. AIDS 28(12); 1840-4 (2014)
B.CN.12.DEMB12CN006 KP109511 All Hora, B. Unpublished
B.CU.14.14CU005 KR914676 All Blanco, M. Unpublished
B.DE.13.366396 KT124767 All Tully, D.C. PLoS Pathog 12(5); e1005619

(2016)
B.ES.14.ARP1195 KT276255 All Cuevas, M.T. Unpublished
B.FR.11.DEMB11FR001 KF716496 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

B.HT.05.05HT_129389 EU839602 All Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JP.12.DEMB12JP001 KF716498 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 KJ140263 All Kim, B.-R. Haemophilia 21(1); e1-11 (2015)
B.RU.11.11RU21n JX500708 All Baryshev, P.B. Unpublished
B.SE.12.SE600057 KP411828 All Grossmann, S. J Int AIDS Soc 2015 Jun

25;18:20035 doi:
107448/IAS18120035 eCollection
2015

B.TH.10.DEMB10TH002 KP109514 All Hora, B. Unpublished
B.US.16.2609 KX505536 All Bruner, K.M. Nat Med 22(9); 1043-9 (2016)
C.BR.11.DEMC11BR035 KU749393 All Hora, B. Unpublished
C.CN.10.YNFL19 KC870038 All Wei, H. Unpublished
C.DE.10.622166 KT124786 All Tully, D.C. PLoS Pathog 12(5); e1005619

(2016)
C.ES.14.ARP1198 KT276258 All Cuevas, M.T. Unpublished
C.ET.08.ET104 KU319528 All Amogne, W. ARHR 32(5); 471-4 (2016)
C.IN.15.NIRT008 KX069226 All Aralaguppe, S.G. J Virol Methods 2016

Oct;236:98-104 doi:
101016/jjviromet201607010 Epub
2016 Jul 19

C.MW.09.703010256_CH256.w96 KC156214 All Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33
(2013)

C.NG.10.10NG020523 KX389612 All Heipertz, R.A. Jr. Medicine(Baltimore) 95
(32):E4346 (2016)
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716496
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839602
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716498
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ140263
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500708
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC870038
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU319528
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KX069226
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156214
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KX389612
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C.NP.11.11NP016 KU341724 All Bhusal, N. Curr HIV Res 14(6):517-524
(2016)

C.PK.14.DEMC14PK009 KU749412 All Hora, B. Unpublished
C.SE.13.SE600311 KP411835 All Grossmann, S. J Int AIDS Soc 2015 Jun

25;18:20035 doi:
107448/IAS18120035 eCollection
2015

C.TZ.08.707010457_CH457.w8 KC156220 All Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33
(2013)

C.US.11.17TB4_4G8 KF526226 All Ho, Y.-C. Cell 155(3); 540-51 (2013)
C.ZA.13.DEMC13ZA152 KU749417 All Hora, B. Unpublished
C.ZM.11.DEMC11ZM006 KF716467 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.BR.10.10BR_RJ108 KJ787683 All Pessoa, R. Genome Announc 2(3):e00586-14
(2014)

D.CD.03.LA17MuBo KU168271 All Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82
(2016)

D.CM.10.DEMD10CM009 JX140670 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.CY.06.CY163 FJ388945 All Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.11.DEMD11KE003 KF716476 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.KR.04.04KBH8 DQ054367 All Cho, Y.-K. ARHR 29(4); 738-43 (2013)
D.TZ.01.A280 AY253311 All Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.10.DEMD10UG004 KF716479 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.UG.11.DEMD11UG003 KF716480 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.YE.02.02YE516 AY795907 All Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
F1.AO.06.AO_06_ANG32 FJ900266 All Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 All Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BR.10.10BR_RJ015 KJ849791 All Pessoa, R. Transfusion 55(5); 980-90 (2015)
F1.BR.11.DEMF111BR037 KU749396 All Hora, B. Unpublished
F1.CY.08.CY222 JF683771 All Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
F1.ES.02.ES_X845_4 FJ670516 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F1.ES.11.VA0053_nfl KJ883138 All Delgado, E. PLoS ONE 10(11):E0143325
(2015)

F1.FR.04.LA22LeRe KU168276 All Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82
(2016)

F1.RO.03.LA20DuCl KU168274 All Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82
(2016)

318 HIV Sequence Compendium 2017: HIV-1 Proteins

https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU341724
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU749412
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP411835
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156220
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF526226
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU749417
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716467
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ787683
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716479
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716480
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900266
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849791
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU749396
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683771
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670516
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ883138
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F1.RU.08.D88_845 GQ290462 All Fernandez-Garcia,
A.

ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.02.02CM_0016BBY AY371158 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
F2.CM.10.DEMF210CM007 JX140673 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

F2.CM.11.DEURF11CM026 KU749422 All Hora, B. Unpublished
G.CD.03.LA23LiEd KU168277 All Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82

(2016)
G.CM.08.789_10 KP718925 All Luk, K.-C. PLoS One 10(11); e0141723

(2015)
G.CM.10.DEMG10CM008 JX140676 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.CM.10.DEURF10CM020 KP109502 All Hora, B. Unpublished
G.CN.08.GX_2084_08 JN106043 All Liu, W. Zhonghua Liu Xing Bing Xue Za

Zhi 34(1); 53-6 (2013)
G.ES.14.ARP1201 KT276261 All Cuevas, M.T. Unpublished
G.GH.03.03GH175G AB287004 All Takekawa, N. Unpublished
G.GW.08.LA57LmNe KU168300 All Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82

(2016)
G.KE.09.DEMG09KE001 KF716477 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.NG.12.12NG060409 KX389648 All Heipertz, R.A. Jr. Medicine(Baltimore) 95
(32):E4346 (2016)

H.CD.04.LA19KoSa KU168273 All Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82
(2016)

H.CF.02.LA25LeMi KU168279 All Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82
(2016)

H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 All Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)
J.CD.03.LA26DiAn KU168280 All Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82

(2016)
J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 All Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 All Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 All Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 All Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CM.11.1156_26 KP718930 All Luk, K.-C. PLoS One 10(11); e0141723

(2015)
01_AE.CN.12.DE00112CN011 KP109508 All Hora, B. Unpublished
01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 All Tsui, S.K.W. Unpublished
01_AE.IR.10.10IR.THR48F AB703616 All Jahanbakhsh, F. ARHR 29(1); 198-203 (2013)
01_AE.JP.11.DE00111JP003 KF859741 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371158
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140673
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU749422
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168277
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP718925
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140676
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP109502
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN106043
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT276261
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168300
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716477
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KX389648
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168273
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168279
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168280
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF614151
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477441
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP718930
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP109508
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB703616
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF859741
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01_AE.SE.11.SE601018 KP411841 All Grossmann, S. J Int AIDS Soc 2015 Jun
25;18:20035 doi:
107448/IAS18120035 eCollection
2015

01_AE.TH.10.DE00110TH001 KP109513 All Hora, B. Unpublished
01_AE.TH.90.CM240 U54771 All Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
01_AE.US.05.306163_FL JX863920 All Heipertz, R.A. Jr. ARHR 29(10):1310-1320 (2013)
02_AG.CM.10.DE00210CM013 KF859739 All Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

02_AG.DE.09.701114 KT124792 All Tully, D.C. PLoS Pathog 12(5); e1005619
(2016)

02_AG.GW.05.CC_0048 FJ694792 All Vinner, L. APMIS 119(8); 487-97 (2011)
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 KF561437 All Cho, Y.-K. Unpublished
02_AG.KR.12.12MHR9 KF561435 All Cho, Y.-K. Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 All Baesi, K. PLoS One 9(9); e105098 (2014)
02_AG.NG.12.12NG060418 KX389649 All Heipertz, R.A. Jr. Medicine(Baltimore) 95

(32):E4346 (2016)
02_AG.NG.x.IBNG L39106 All Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
02_AG.SE.11.SE602024 KP411845 All Grossmann, S. J Int AIDS Soc 2015 Jun

25;18:20035 doi:
107448/IAS18120035 eCollection
2015

02_AG.SN.13.9580 KT223760 All Aman, S. Unpublished
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 All Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 All Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 All Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 All Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 All Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.97.97CNGX_6F AY008715 All Piyasirisilp, S. J Virol 74(23):11286-11295 (2000)
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 All McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 All Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 All Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 All Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 All Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 All Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 All Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 All Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 All Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 All Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 All Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 All Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 All Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 All Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 All Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 All Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 All Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 All Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP411841
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP109513
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U54771
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX863920
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF859739
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT124792
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ694792
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF561437
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF561435
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KX389649
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L39106
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP411845
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT223760
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY008715
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670522
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670526
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
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32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 All Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 All SahBandar, I.N. ARHR 27(1); 97-102 (2011)
34_01B.TH.99.OUR1969P EF165539 All Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 All Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 All Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 All Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 All Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 All Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 All Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.03.luBF_01_03 EU170151 All Struck, D. ARHR 31(5); 554-8 (2015)
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 All Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
44_BF.CL.00.CH80 FJ358521 All Delgado, E. ARHR 26(7); 821-6 (2010)
45_cpx.FR.04.04FR_AUK EU448295 All Frange, P. Retrovirology 2008 Aug 1;5:69 doi:

101186/1742-4690-5-69
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 All Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74 doi:

101186/1743-422X-7-74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 All Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

48_01B.MY.07.07MYKT021 GQ175883 All Li, Y. JAIDS 54(2):129-136 (2010)
49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 All de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
50_A1D.GB.10.12792 JN417240 All Foster, G.M. PLoS One 9(1); e83337 (2014)
51_01B.SG.11.11SG_HM021 JN029801 All Ng, O.T. ARHR 28(5); 527-30 (2012)
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 DQ366664 All Tee, K.K. JAIDS 43(5):523-529 (2006)
53_01B.MY.11.11FIR164 JX390610 All Chow, W.Z. J Virol 86(20):11398-11399 (2012)
54_01B.MY.09.09MYSB023 JX390976 All Ng, K.T. J Virol 86(20):11405-11406 (2012)
55_01B.CN.10.HNCS102056 JX574661 All Han, X. Genome Announc 1(1):E00050-12

(2013)
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A JN882655 All Leoz, M. AIDS 25(11):1371-1377 (2011)
57_BC.CN.09.09YNLX19sg KC899008 All Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
58_01B.MY.09.09MYPR37 KC522031 All Chow, W.Z. PLoS ONE 9(1):E85250 (2014)
59_01B.CN.09.09LNA423 JX960635 All An, M. J Virol 86(22); 12402-6 (2012)
60_BC.IT.11.BAV499 KC899079 All Simonetti, F.R. Infect Genet Evol 2014

Apr;23:176-81 doi:
101016/jmeegid201402007 Epub
2014 Mar 3

61_BC.CN.10.JL100010 KC990124 All Li, X. Genome Announc 2013 Jun 27;1(3)
pii: e00326-13 doi:
101128/genomeA00326-13

62_BC.CN.10.YNFL13 KC870034 All Wei, H. ARHR 30(4):380-383 (2014)
63_02A1.RU.10.10RU6637 JN230353 All Baryshev, P.B. Arch Virol 157(12); 2335-41 (2012)
64_BC.CN.09.YNFL31 KC870042 All Hsi, J. ARHR 30(4); 389-93 (2014)
65_cpx.CN.10.YNFL01 KC870027 All Feng, Y. ARHR 30(6); 598-602 (2014)
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 KC183779 All Wu, J. PLoS ONE 8(1):E54322 (2013)
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 KC183782 All Wu, J. PLoS ONE 8(1):E54322 (2013)
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420 LC027100 All Kusagawa, S. Genome Announc 2015 May

28;3(3) pii: e00196-15 doi:
101128/genomeA00196-15

70_BF1.BR.10.10BR_PE004 KJ849758 All Pessoa, R. PLoS One 9(11); e112674 (2014)
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 KJ849759 All Pessoa, R. PLoS One 9(11); e112674 (2014)
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 KJ671534 All Pessoa, R. Genome Announc 2(3):e00386-14

(2014)
73_BG.DE.01.9196_01 AY882421 All Harris, B. ARHR 21(7):654-660 (2005)
74_01B.MY.10.10MYPR268 KR019771 All Cheong, H.T. PLoS ONE 10(7):E0133883 (2015)
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB547463
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165539
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477446
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170151
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ358521
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU448295
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM026456
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ372987
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ175883
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ385479
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN417240
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN029801
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ366664
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX390610
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX390976
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX574661
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN882655
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC899008
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC522031
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX960635
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC899079
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC990124
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC870034
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN230353
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC870042
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC870027
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC183779
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC183782
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=LC027100
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849758
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849759
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ671534
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY882421
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KR019771
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78_cpx.CN.13.YNTC19 KU161143 All Song, Y. ARHR 2016 Apr 8
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 KU992929 All Su, L. ARHR 2016 Jun 13
86_BC.CN.13.15YNHS18 KX582249 All Li, Y. ARHR 2016 Oct 18
87_cpx.CN.12.DH32 KF250408 All Wei, H. Sci Rep 2015 Jul 2;5:11323 doi:

101038/srep11323
88_BC.CN.05.05YNRL25sg KC898979 All Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
O.CM.96.LA51YBF35 KU168294 All Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82

(2016)
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B.FR.83.HXB2 MGARASVLSGGELDRWEKIRLRPGGKKKYKLKHIVWASRELERFAVNPGLLETSEGCRQILGQLQPSLQTGSEELRSLYNTVATLYCVHQRIEIKDTKEALDKIEEEQNKS.....KK...K.AQQ...........AA......ADTG..HS.....NQ.......V.. 128
A1.CM.08.886_24 -----------K--A--------------R---L-----------L--S----T---Q---K----A-N--T------------------K--V------------M-D-N.....-Q...-.T--...........--......----..S-.....SN.......-.. 128
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A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------K--A------------Q-R---L-----------L------SA---Q---E----A----T--VK-----I----------AVR-----------I-K--.....-Q...-TT-A...........--......----..N-.....SN.......-.. 129
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A6.CY.09.CY255 ------I----K--A------------Q-R---L--------------S--------Q---E----A-K------K--F-------------D-------------L----.....-Q...-.T--...........--......TG--..N-.....SK.......-.. 128
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B.CU.14.14CU005 -----------Q-----N-----------Q----------I---SI--------------------A-------F------IVV--------DV---------V------C.....--...-.I--...........--......----..-R.....K-.......T.. 128
B.DE.13.366396 ---------------------------Q-R------------------------D-----------A----------------V--------DV-----------------.....--...-.---...........T-......DGA-..N-.....S-.......-.. 128
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B.HT.05.05HT_129389 ..------------K--------------------------------------A------------A-----------------------K--V--------R-------C.....--...-.---...........--......----..N-.....S-.......-.. 126
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B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------K--Q--------------R---------------------------------------------K--F--------------------------------.....--...-.---...........-T......-A--..N-.....S-.......-.. 128
B.RU.11.11RU21n ------I--------------------R--------------------------G--K---E-------------K--F----V--------DV-----------------.....--...R.---...........--......----...NS....SPGNSSP..-.. 133
B.SE.12.SE600057 ----R------A---------------------------------------------------------------K-------V--------DV-----------------.....--...-.V--AAT........--......----..N-.....S-.......D.. 131
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------R-------R---Q----L--------Y-L--------D--K---A----A------GF---F----V------K-------------------F.....--...-.---...........--......----..N-.....S-.......-.. 128
B.US.16.2609 ---------------------------T--------------------------------I-----------------F----V------N-R----------------E-.....--...-.---AKA......QQ--......T---..NN.....SK.......-.. 133
C.BR.11.DEMC11BR035 --------R--K--T--R-----E---C-MM--L-------N---LD-S--------T--IK----A----TK--I-------------KK--VR---------K---S--.....QQ...N.L--...........-E......-.....TDK....GK.......I.. 126
C.CN.10.YNFL19 ------I-R-RK--A------------R-M---------------L-----------K--MK----A----T------F----------EG--VR--------V------I.....QQ...-.T-E...........-K......E.....AD.....EK.......-.. 125
C.DE.10.622166 --------R-EK--A--R---------H-M---L-----------L-----------K--IK----A----T---K--F----------E--TV----------------C.....QQ...-.M--...........-T......-.....AD.....KK.......-.. 125
C.ES.14.ARP1198 ------I-R-KK--K------------H-M---L-------D---I-------A------MK--H-A----T------F----------AD--VR------X-V----KEC.....QQ...-.T--...........-X......-.....ADK....GK.......-.. 126
C.ET.08.ET104 ----TTN-R-R---T------------H-M---L-----------L-SS---SA---K--MK----A----T---T-------------AG--V----------------C.....QQ...-.--K...........-E......-.....ADK....GK.......-.. 126
C.IN.15.NIRT008 ------I-R--K--K--R---------H-R---L-----------L-----------K--MR--H-A--------Q--H----------EG--VR-------------S--.....QQ...-.T--...........-K......E.....AD.....RK.......-.. 125
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------I-R--K--K--------------Q---L--------K--L--D--------K--IR--H-A----T---K-------------KN-DVR-------R-------C.....QQ...-.T--...........--......-.....AD.....G-.......-.. 125
C.NG.10.10NG020523 ------I-R--K--A------------R-MI--L-----------L------S----K--MK--H-A----T---K-------------EK--VR---------------C.....QQ...-.T--...........-E......M.....AD.....KK.......-.. 125
C.NP.11.11NP016 ------I-R--K--K--R---------H-M---------------L-----------K--MK----A----T---K--H----------TG--VR----------------.............--...........-K......E.....AD.....GK.......-.. 121
C.PK.14.DEMC14PK009 ------I-R-EK--T--R---------H-M---L-------D---L-------L---K--IK----A----T------F----------AG-PV----------------C.....QQ...-.-K-...........-E......-..A..AA.....GK.......I.. 126
C.SE.13.SE600311 ------I-K--K--S--R-K-------H-M---L-----------L--S--------K--MR---------T------F--I-------E---VR-------R-------C.....QQ...-.T-K...........-E......T-K..........EK.......-.. 125
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---S--I-R-EK--K------------S-M---------------L-------E---K--MK----A----T-----------V-----K---VR-------R--------.....QQ...-.T--...........-E......-.....AD......K.......-.. 124
C.US.11.17TB4_4G8 ------I-R-EK--A----K-------H-M---L-----------L-----------K--IQ----A----T-----------------KK---R----------------.....QQ...-.T--...........-E......T.....ADK....GK.......-.. 126
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ------I-R-EK--K--------------MI--L-----------L-------AG--K--MK--H-A--------K-------------AG--VR---------------C.....QQ...-.T--...........-E......-.....ADK....GK.......-.. 126
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------I-R-EK--K--R-K-------H-M---L-----------L--------D-----IN----A----T-----------------A--DVR--------------R-.....-Q...-.T--...........-E......-.....ADK....GK.......-.. 126
D.BR.10.10BR_RJ108 -----------K--A------------------------------L-----------K--I-----AI-------K-------V-----AK-D--------E-L----S--.....N-...-.---...........T-......-A--..NN.....S-.......-.. 128
D.CD.03.LA17MuBo -----------K--D--------------Q---------------L--S--------K---E-I--A-K--T---K--N-L--------E--KV------------I----.....-Q...-.---...........--......----..N-.....S-.......-.. 128
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------K--Q--S-------N-R-----------------L-------AD--K---S--E-AIK------I--H----------K--DV-------E------K-I.....--...R..EA...........--......----..N-.....S-.......-.. 127
D.CY.06.CY163 --------R--K-----T-------H---Q---------------I--------D--K--------A---S---F------I------QAG----------E-------N-.....--...-.---...........--......----..N-.....S-.......-.. 128
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------Q--T--A-------S-------------------L-----------K--M-----AV-------K--F------W---EG-KV--------------T--.....--...-.---...........--......---R..N-.....S-.......-.. 128
D.KR.04.04KBH8 -----------K--T*--------R--M-------------K---L--------K-----I------I-----K-K--F----------E--NV-----------------.....--...-.---...........-T......---K..NN.....S-.......-.. 127
D.TZ.01.A280 ..---------Q--A--------------Q---------------L-----------K-#...---AI-------K--F----------RK--V-------E-L----T--.....--...-.---...........-T......----..S-.....S-.......-.. 122
D.UG.10.DEMD10UG004 --------R--K--E-------S--R---R---L-----------I-----------K-VM-L----IK------K--------I----AG-KVT-------------T--.....-E...-.V--...........-T......T--R..N-.....S-.......-.. 128
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------K--D--R-Q-----N-R-----------------I--C-----------I-----AI------IK-------------E--KV--------------T--.....--...-.---...........--.......--K..N-.....S-.......-.. 127
D.YE.02.02YE516 ..---------K--E----------S---R---------------L--------D--K--------A-K---------F----------E--GV----------------I.....--...-.-P-...........--......----..N-.....S-.......-.. 126
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------K--D------------Q-----L-----------L------------K-I--------------K------VV--Y----EK-S--------L-K-----.....QQ...-.T--...........VT......-V-A................A.A.. 125
F1.AR.02.ARE933 -----------K--T--------------R---L-----------ID------A----K-I---H--I-------K-------V--S------V-------E-L--D----.....QQ...-.R--...........--......----..................-.. 124
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------I----K--Q--------------RM--LI-----------D------P---KK-IA----------------F--I-V--F---KV-V-------E-L-------.....-Q...-.T--...........-T...AAT-AA-..................-.. 127
F1.BR.11.DEMF111BR037 -----------K--A---------------M--LI-----------D------P----K-IA-------------K-------V--Y---KV-VR--------L----K--.....QQ...-.T--...........--......--KK..........E.......-.. 125
F1.CY.08.CY222 -----------K--A------------Q--M--L-----------LD----------KK-I--------------------IVV--Y---K--V-------E-L-A--T--.....QQ...-.T--...........--......--K-..................-.. 124
F1.ES.02.ES_X845_4 -----------K--D------------Q-RM--L-----------ID----------K--I-----A-K------K--F-L--V--Y---KEK-----D----L-------.....QQ...-.T--...........--.....A-AK-..................-.. 125
F1.ES.11.VA0053_nfl -----------K--A--------------R---L-----------LD-----------K-I--------------K--F----V--F----VDV---------L-------.....QQ...-.TK-...........--......--K-..................-.. 124
F1.FR.04.LA22LeRe -----------K--A--------------R---L-----------LD------T----K-I-------P-------------VV--YI---VD--------E-L----KQ-.....QQ...-.T--...........--......--K-..................-.. 124
F1.RO.03.LA20DuCl -----------K--A--------------RM--L------------D------P----K-IA-------------------I-V---------V-------E---------.....-Q...-.T--A.........Q--......--K-..................-.. 126
F1.RU.08.D88_845 -----------K--D----------R---R----------------D----------KK-IA------P-----I--------V--Y-----PV-------E-L-------.....QR...-.P--...........--......-A-A..AAAD....-......G-.. 130
F2.CM.02.02CM_0016BBY ..---------K--D--------------R--------K------L-------T---K--I----S--------IK-------V--Y---K-Q-R--------LQ---D-Y.....QQ...-.T-P...........--......--K-..................-.. 122
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------K--A------------Q-R---L-----------L-------TD--K--IL-------------K--F-A-VV--Y------V---------LQ---D--.....Q-...-.T--...........--......--K-..................-.. 124
F2.CM.11.DEURF11CM026 -----------K--A----Q-------R-R---L-----------L--D----T---KKLIA-----F------IK--F--XVV--Y-------R--------LQ------.....QQ.......-...........G-......--K-..................-.. 121
G.CD.03.LA23LiEd -----------K--A------------Q--M--L-----------L-------A---Q--M---H-AI---T------------------K----------EEV-KI-K--.....QQ...T.I--...........--......KN--..N-.....S-.......-.. 128
G.CM.08.789_10 -----------K--A--------------RM--L-----------L--D----A---Q--ME----AIK--T------F----------K---V-------EEV-KI-K--.....QQ...-.T--...........--......MNE-..N-.....--.......-.. 128
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------K--A--------------QM--------------L-------T---Q--MT---------T---K-------------R---V--------E--KI-Q--.....QQ...-.T--...........--......GGE-..N-.....--.......-.. 128
G.CM.10.DEURF10CM020 ------II---K--A--------------R---L-------D---L-----------Q---M----A----T--VK-----------------VR-----------I-K--.....-Q...-.K--...........-E......-S--..S-.....S-.......T.. 128
G.CN.08.GX_2084_08 -----------K--A------------------L-----------L--D----AD--WK-MD----A----T--IK--F-A---------K--V---Q--IKEV-KIXQ--.....QQ...X.--K...........--.........A..N-.....S-.......-.. 125
G.ES.14.ARP1201 -----------K--A------------------L-------D---L-------A---Q---R----A----T--IK-----------------V------V--V-QL-KN-.....QQ...-.--E...........--......TSK-..S-.....S-.......-.. 128
G.GH.03.03GH175G -----------K--A--------------RM--L------M----L-S-----A---Q--MM----A----T------F--------------V-------E-V-KL-KN-.....QQ.....K--...........--......KAE-..NN.....--.......-.. 127
G.GW.08.LA57LmNe -----------K--A--------------RM--L-----------L--D----A---Q--M-----A----T--I---F--------------V-------EEV-KA-K--.....Q-.....K--...........-.........E-..NN.....S-.......-.. 124
G.KE.09.DEMG09KE001 ------I-R--K--A--R-----------R---L-----------L--D----E---Q--MR-----I---T--VK---------W---RK--VR------EEV-KA-K--.....QQ...N.V--...........--......R-G-..NN.....S-.......-.. 128
G.NG.12.12NG060409 -----------K--A----------N-R-R---L-----------L--D----T------MM----A----T--IK--------------K--VX--Q---GEV-K.EK--.....QQ...E.N-K...........--......EGK-..N-.....G-.......-.. 127
H.CD.04.LA19KoSa -----------K--T--------------RI--L-----------L--D----A---L--I--IH-A-K--T---Q----L--------R---V---------V--V-.--.....QQ...-.T--...........-T......--KE..NG.....SKSSQ...NI.. 131
H.CF.02.LA25LeMi ------I----K--A--R---------Q-R---L-----------I-------A---LK--E-I--A-K------Q-I--LI----------DVQ------G----I---N.....QQ...-.---...........--.........E..KD.....SK.......-.. 125
H.GB.00.00GBAC4001 -----------K--A--------------R---L-------D---L--D----AD--LK----I--A----T--IK--F-L--V------K--VQ--S---N-VK-I---N.....QQ...T.T--...........-T......-XKE..KD.....SK.......I.. 128
J.CD.03.LA26DiAn --------K--K--E--------------RM--L-------D---L------SAK--Q---V----A----T--IK-----------------V------V-----M----.....-Q...Q.T-K...........-E......--KK..DN.....S-.......-.. 128
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ....#-ESI---SEA----W--RR-E---RR----------D-Y-L-----**A--GE---V-I--D-*--A--IK--F--E-------*--D-R-----------L*---.....-E...-.-KK............E......-VKK..YN.....S-.......-.. 117
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K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------K--K----Q---------R---L-----------L--N----V------IR----------------F-------W---S-QVR--------L-----RT.....QQ...-.T--...........GK......--K-..................-.. 124
K.CM.96.96CM_MP535 -----------K--A------------------L-----------L-------T------IT-I---I------IK-----I-V--F---K--V---------L-------.....QR...-.T--...........E-......--K-..................-.. 124
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B.FR.83.HXB2 .SQNYPIVQNIQGQMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT...NNPP...I.PVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPK 290
A1.CM.08.886_24 .---------A----T--SL---------------G----------------------M---I------------------------L--AQ----P---L--------------P--------...G---...-.---D-------------------V---------- 290
A1.CY.08.CY236 .-R-------A----I--NL-----------I--------------------------V---I------------D-----------L--P-----P---I--------------P---LQ---...G---...-.---D-------------------------K---- 295
A1.KE.11.DEMA111KE002 .---------A----I--SL-----------I--------------------------M---I------------D-----------L--IQ----P---L--------------P--------...G---...-.---D-------------------V-----K---- 290
A1.NG.10.10NG040248 .---------A-------PL-----------I---G-N--------------------M---II-----------D-----------L-------VP-----------------N---------...S---...-.---DL------------------V---------- 290
A1.PK.14.DEMA114PK001 .---------T--HF----V-----------I------------------------------I------------D-----------L---Q---V----I--------------P---VA---...AT--...-.---D-------------------------K---- 290
A1.RW.11.DEMA111RW002 .---------A-------SL-----------I--------------------------M---I------------D-----------L---P---VP---I-D------------S----R---...S---...-.---D-------------------V-----K---- 291
A1.UG.11.DEMA110UG009 .---------A--------V-----------I----------------------G---M---I------------D-----------L--L---------I--------------T----A---...G---...-.---D--R----------------V-----K---- 291
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .---------A----IY-NM-----------I--------------------------L---I------------D-----------L--A-----P---I--------------P---LQ---...G---...-.---D-------------------V-----K---- 297
A2.CM.01.01CM_1445MV .---------A----------------------------------------------------------------D--------------------P---------------------------...S---...-.-----------------------V---------- 286
A3.SN.01.DDI579 .---------A-------SL-----------I-------------------T------M---I------------D-----------M--------P---------------------------...S---...V.------R----------------V---------- 288
A4.CD.97.97CD_KCC2 .---------A--------L-------------------------------C------M----------------D-----------M--------P---------------------------...S---...-.-----------------------V-----K---- 290
A6.BY.13.PV85 .---------A-------SM-----------I--------------------------M---I------------D-------D---T--TQ---LP---------------------------...S---...-.-----------------------V---------- 290
A6.CY.09.CY255 .---------A----IY-SM-----------I---G---G------------------M---I------------D-----------L--TQ---FQ-----D-----------N---------...G---...-.---D-------------------V---------- 290
A6.RU.11.11RU6950 .---------A----I--SM-----------I-------------T------------M---I------------D-----------L--AQ---FP---------------------------...S---...-.---D-------------------------K---- 286
A6.UA.12.DEMA112UA014 .---------A-------SM-----------I-----N------------------------I------------D-----------L--AQ---FP---------------------------...S---...-.-------K---I--H----T---V---E------ 290
B.BR.10.10BR_RJ032 .---------L----------------------------------------------------------------------------L-------A----I-------------------Q---...S---...-.-----------------------V-----K---- 293
B.CA.07.502_1191_03 .---------L--------L-----------I-------------------------------------------------------L---Q---V------D---------------------...H---...-.-----------------------V---------- 292
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .---------L--------L-------------------------------------------------------------------L------------------------------------...H---...-.-----------------------V---------- 290
B.CN.12.DEMB12CN006 .---------L--------L-----------I-----N-------T--------------------------I--------------L-------V----V-------------------A---...----...-.---D-------------------V---------- 290
B.CU.14.14CU005 .--AST----L----------------------------------T-----------------------------KAGGG-TPQ-PSTY-LPKCF--R-L-S----D-MS-A---D-GDCALTS...D-GL...-.T-SP-HGGE--QRW-SR----------------- 290
B.DE.13.366396 .---------L--------L-----------I-------------------------------------------------------L-------V------------------------T---...S---...-.-----------M-----------VG--------- 290
B.ES.14.ARP1195 .-H-------M--------------------I-------------------------------------------------------L-------V------------------------N---...S---...-.-----------------------V-----K---- 291
B.FR.11.DEMB11FR001 .--------------------------------------------------------------------------------------L------------------------------------...----...-.-----------M-----------------K---- 290
B.HT.05.05HT_129389 .---------M----------------------------------T--------------------------------------------------------------------------A---...S---...-.---------------------------------- 288
B.JP.12.DEMB12JP001 .---------L----------------------------------------------------------------------------L-------NP-----------------------A---...----...-.---------------------------------- 290
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .---------L----------------------------------------------------------------------------L------------------------------------...----...-.---------------------------------- 290
B.RU.11.11RU21n .---------L--------L-------------------------T-----------------------------------------L-------V----------------------------...----...-.-----------M---------------------- 295
B.SE.12.SE600057 .---------L--------L-----------I-------------------------------------------------------L-------A------------------N-----A---...----...-.-----------------------V---------- 293
B.TH.10.DEMB10TH002 .---------M-------P--------------------------------------------------------------------L---A---V----L-D---------------------...H---...-.-----------------------------K---- 290
B.US.16.2609 .---------L----------------------------------------------------------------------------L-------V---------------S--------A---...S--A...-.---------------------------------- 295
C.BR.11.DEMC11BR035 .---------L----T--P------------I-------------T-----------------------------D-----------L-------V------------------------A---...G---...V.-----------------------V-----K---- 288
C.CN.10.YNFL19 .-R-------L-------P-----------------------------------------------------I--DV----------L--------------------------------A---...G---...V.---D-------------------S-----K---- 287
C.DE.10.622166 .---------H--------------------I-------------T--------A--------------------D-----------L-------V----L-------------------A-T-...A---...-.----------V------------V-----K---- 287
C.ES.14.ARP1198 .---------L--------------------I-------------T-----------------------------D-----------L---Q---V--N-I-D-------------A---A---...S---...V.---D-------------------V-----K---- 288
C.ET.08.ET104 .---F-----L-------PL-----------I---G-N-------T-----------------------------D-----------L---Q---V----L-------------N-----A---...H---...-.---D-------------------V-----K---- 288
C.IN.15.NIRT008 .---------L-------SL-----------I--R----------T-----------------I-----------D-----------L--------------------------N-----A---...S---...V.-----------------------V-----K---- 287
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .-R-F-----L-------PL---------------G-N-------T----------M------------------D-----------L---Q---V----I-------------------A---...S---...V.---D-------------------V-----K---- 287
C.NG.10.10NG020523 .---------L--------L-----------I--------I----T-----------------------------D-----------L--A----V------D-----------N-----A---...G---...V.---D-------------------V-----K---- 287
C.NP.11.11NP016 .---------L-------P------------I-------------T-----------------------------D-----------L------------I-------------------T---...G---...-.---D------V------------V-----K---- 283
C.PK.14.DEMC14PK009 .-L-------L--------------------I-------------T-----------------------------D-----------L-------V--------------------A---A-I-...G---...V.-----------------------X---------- 288
C.SE.13.SE600311 .-H-------L-------P------S---I-I-D-----------T----------FM---D-------P---FTD---D-------M--AQ---V----I-------------N-----Q---...S---...-.---D-------------------V---------- 287
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .---------L--------L-----------I-------------T-----------------------------D---------------P---V----L-D-----------------A---...A--A...-.---D-------------------V-----K---- 286
C.US.11.17TB4_4G8 .---------L-------P------------I-------------T-----------------------------D-------D---L-------A------------------------A---...S---...-.---D-------------------V-----K---- 288
C.ZA.13.DEMC13ZA152 .---------L--------------------I-------------T-----------------------------D-----------L-------V------------------------A---...S---...-.---D-------------------V-----K---- 288
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .---------L--------L-----------I-------------T-----------------------------D-----------L---Q---V----V-------------------A---...S---...-.---D-------M-----------V-----K---- 288
D.BR.10.10BR_RJ108 .---------L-------S------------I-------------------------------------------------------L--AQ---NP---I-------------------T---...S---...-.-----------------------V-----K---- 290
D.CD.03.LA17MuBo .---F-----L--------L-----------------N-------------------------------------------------T-------V----------------------------...S---...-.-----------------------V---------- 290
D.CM.10.DEMD10CM009 .---------L--------L-----------I-D--------------------A----------------------T---------L-------V------------------------A---...S---...-.---D-------------------V---------- 289
D.CY.06.CY163 .---------L------------I-S-----I----------------------H--------------------------------L--------------------------------D---...S---...V.-----------------------V---------- 290
D.KE.11.DEMD11KE003 .---------L--------------------I-----N--I---------------------A----------------D-------L---Q---HP---------------------------...----...-.---D-------------------V---------- 290
D.KR.04.04KBH8 .---------L-------PL-----------------N-------T------------S---A-------------------S----L------------L----------------D------...S---...-.-----------------------VG----K---- 289
D.TZ.01.A280 .---------L--------------------I-------------------------------------------------------L--------------------------------A---...----...V.-----------------------V---------- 284
D.UG.10.DEMD10UG004 .---------L--------------------I-------------------------------------------------------L-------V----------------------------...----...-.-----------------------V-----K---- 290
D.UG.11.DEMD11UG003 .---------L--------------------I-------------------------------------------D-----------L---Q---V------------------S---------...S---...-.-----------------------V-----K---- 289
D.YE.02.02YE516 .---------L--------------------I-----N--------------------------------------------G----L--AQ--------I--------V------E---R---...S---...-.-----------------------V---------- 288
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .---------F--------------------I-------------------------------------------D--------------PQ--------I-------------------Q---...S---...V.--------L--------------V-----K---- 287
F1.AR.02.ARE933 .-----V---P-----Y-SL-------------------------------------------------------D-----------L--A-----P------------------P----Q---...S---...V.-----------------------V-----K---- 286
F1.BR.10.10BR_RJ015 .---------L-------SL-----------I-------------------------------------------D-----------I--PQ----P---I-------------------Q---...S---...V.-----------------------V-----K---- 289
F1.BR.11.DEMF111BR037 .---------L-------SL-----------I-------------A---D-------------------------D-------------------VP-----------------------Q---...S---...V.-------K---------------A-----K---- 287
F1.CY.08.CY222 .---------L-------S------------I-------------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---...V.---D-------------------V-----K---- 286
F1.ES.02.ES_X845_4 .---------L--------M-----------I-------------V------------S----------------D-----------L--QQ---FP---L-------------------Q---...G---...V.----------V------------V-----K---- 287
F1.ES.11.VA0053_nfl .---------L--------L-------------------------------------------------------D-----------L--------P-----------------N-----Q---...S---...V.-----------------------V---------- 286
F1.FR.04.LA22LeRe .---------L-------P------------I-------------------------------------------D-------D---L--------P---I-------------------Q---...G---...V.-----------------------V---------- 286
F1.RO.03.LA20DuCl .---F-----L-------S------------I-------------------------------------------D-----------L---PV---P-----------------------Q---...G---...V.---D-------------------V---------- 288
F1.RU.08.D88_845 .---------H-------S------------I-------------------------------------------D--------------------P-----------------------Q---...S---...V.-----------------------V-----K---- 292
F2.CM.02.02CM_0016BBY .---------L--------------------I-------------------------------------------D-----------L---Q----P---I-------------------A---...S---...V.-----------------------V---------- 284
F2.CM.10.DEMF210CM007 .---------L--------------------I--------------------------V----------------D---------------Q----P---I-------------------A---...S---...V.---D-------------------V-----K---- 286
F2.CM.11.DEURF11CM026 .-K-F-----L-------X------------I-------------------------------------------D-----------L--AQ----------------------------A---...S---...V.-----------------------V-----K---- 283
G.CD.03.LA23LiEd .---------A-----------------------------------------------S---I------------D-------D---I--PQ----P---I-------------------R---...S---...-.-----------------------V---------- 290
G.CM.08.789_10 .---F-----A---PI---L----------------------------------S--------------------D-----------M--PQ--------I-------------------R---...S---...-.-----------------------V-----K---- 290
G.CM.10.DEMG10CM008 .---------A---P----L-------------------------T-----------------------------D-----------T--QQ--------I-------------N----VA---...G---...-.-----------------------V-----K---- 290
G.CM.10.DEURF10CM020 .---------A--------------------I-------------T-----------------------------D-----------T--QQ---FP---L-------------------T---...----...-.-----------------------V-----K---- 290
G.CN.08.GX_2084_08 .---------A-------SL-----------I-------------T-----------------------------D-----------L--PQ---FP---I-D-----------N-----A---...S---...-.-----------------------V-----K---- 287
G.ES.14.ARP1201 .---------A-------SL-----------I-------------T-----------------------------D-----------M--QQ---LP---I-------------N-----A---...----...-.-----------------------V-----K---- 290
G.GH.03.03GH175G .---------A-------P--------------------------------------------------------D-----------L--QQ--------I-D-T---------------R---...S---...-.-----------------------V---------- 289
G.GW.08.LA57LmNe .---------A-------P--------------------------T-----------------I-----------D-----------I--PQ---FP---I-D-----------N-----A---...S---...-.-----------------------V---------- 286
G.KE.09.DEMG09KE001 .-----V---A-------------------A--------------V-----------------------------D-----------M--QQ--------I-------------------Q---...S---...V.-----------------------V---------- 290
G.NG.12.12NG060409 .---------A--------------------I-------------T-----------------------------D-----------L--PQ----P---I-------------N-----T-I-...G---...-.-----------M-------L---V-----K---- 289
H.CD.04.LA19KoSa .---------A--------------------I--R-----------------------A---I------------D--T----D---L--------Q---------N-------------A---...A---...-.-----------------------V-----K---- 293
H.CF.02.LA25LeMi .---------A---P-------------------------------------------A----------------D-----------L--------P-----------------N-----A---...G---...-.---D-------------------V-----K---- 287
H.GB.00.00GBAC4001 .---------A---------------------------------------------------S---------X--D-----------T--------P-----------------N-----A---...X---...X.---X-------X-----------V-----K---- 290
J.CD.03.LA26DiAn .---------L---P----L-----------I----------------A--------------------------D-----------L-------V------------------N---------...S---...-.-----------------------V-----K---- 290
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .-H----L--M*-EL----L-----------I---G-N-------------------------------------D-----------L-------V------------------N-----A-I-GNGG-Q-...-.-----------------------V---------- 281
J.SE.93.SE9280_7887 .---------L---P----L-----------I-------------------------------I-----------D------------------------V-----------------------...G---...-.-----------------------V---------- 290
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .---------L--------L-----------I-------------------------------------------D-----------M---Q----P---I-------------------T---...S---...-.-----------------------V---------- 286
K.CM.96.96CM_MP535 .---------L--------L-----------I-------------T-----------------------------D---D-------L--------P-----------------------A---...S---...V.-----------------------V---------- 286
01_AE.AF.07.569M .---------A-------PL---------------G-N----S---------------M---I------------D-----------T--------P---------------------------...-T--...-.-----------------------V---------- 290
01_AE.CM.11.1156_26 .---------A----I-------------------G-N--------------------M---I------------D-------------------NP---I-------------------A---...----...-.-----------------------V---------- 290
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .---------A-------PV---------------G-N--------------------M---I---------------------------------P---------------------------...S---...-.---D-------------------V---------- 290
01_AE.HK.04.HK001 .---------A----I--SL---------------G-N--------------A-----M---I---------------------------------P---------------------------...S--X...-.---D-------------------V---------- 290
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .---------A-------SL---------------G-N-----------D--------M---I----------------------------Q----P---V-------------------A---...----...-.---D-------------------I---------- 290
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .---------A----T--PV---------------G-N--------------------M---I------------------------L---Q----P------------XXS-I-X---X----...S---...-.---D-------------------V---------- 290
01_AE.SE.11.SE601018 .-----RL--A------HP---I--------IQ--G-K-Y------------------M---I--------------------D---L--P-----P-----------------N---------...S---...-.---D------------------------------ 294
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .---------A-------P-A--------------G-N--------------A-----M---V-------------A----------T--------P---------------------------...G---...-.---D-------------------V-----K---- 290
01_AE.TH.90.CM240 .---------A----A--PL---------------G-N--------------------M---I------------------P--------------P---------------------------...----...-.---D-------------------V---------- 290
01_AE.US.05.306163_FL .-----V---A--H----PL---------------G-N--------------------M---I------------------------I--------Q---L--------------I--------...----...-.-----------------------V---------- 286
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .---F-----A-------SM-----------I-------------T------------M---I------------D--------------------P---------------------------...S---...V.----------V------------V---------- 292
02_AG.DE.09.701114 .---F-----A--------V-----------I--------------------------M---I------------D-----------M--------------------------N---------...S---...-.-----------------------V-----K---- 292
02_AG.GW.05.CC_0048 .---------A----I--SM----------AI-------------T------------M---I------------D---D-------T--------P---------------------------...S---...-.----------V------------V---------- 292
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B.FR.83.HXB2 .SQNYPIVQNIQGQMVHQAISPRTLNAWVKVVEEKAFSPEVIPMFSALSEGATPQDLNTMLNTVGGHQAAMQMLKETINEEAAEWDRVHPVHAGPIAPGQMREPRGSDIAGTTSTLQEQIGWMT...NNPP...I.PVGEIYKRWIILGLNKIVRMYSPTSILDIRQGPK 290
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .---------A----T--PM----------AI-K-----------T------------M---I------------D---------------R----P---------------------------...----...-.---D------V------------V---------- 287
02_AG.KR.12.12MHR9 .---------A----T--PM-----------I--------------------------M---I------------D-----------T--------P---------------------------...S--A...-.-----------------------V---------- 287
02_AG.LR.x.POC44951 .---------A----T--S-----------AI-------------T------------M---I------------D---------------Q----P---------------------------...S---...-.----------V------------V---------- 287
02_AG.NG.12.12NG060418 .------M--A----TY--PT----------I---G---------T------------M---I------------D---D-----------Q---LP-----------------N---------...S---...-.----------V-----V------V---------- 287
02_AG.NG.x.IBNG .---------AK---T--SM-----------I---G----------------------M---I------------D--------------------P---------------------------...S---...-.----------V------------V---------- 287
02_AG.SE.11.SE602024 .---------A---------T----------I---S----------------------M---I------------D--------------------P---------------------------...S---...-.---D-------------------V----V----- 286
02_AG.SN.13.9580 .---------A-------S------------I-------------T------------M---I------------D-----------T-------NP---------------------------...S---...-.----------V------------V---------- 291
03_AB.RU.97.KAL153_2 .---------A----T--SM-----------I--------------------------M---I------------D-----------L--AQ---FP--------------SS-----------...S---...-.---D-------------------V---------- 290
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .---------A-------S------------I--------------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...S---...V.-------------------T---I---------- 290
05_DF.BE.x.VI1310 .------------------L-----------I-------------------------------------------------------L---Q---V------D-----------------A---...----...-.-----------------------V---------- 291
06_cpx.AU.96.BFP90 .---------A--------M-----------I-D-----------T------------M---I------------D--------------------P---I-----------------------...S---...-.-----------------------VG----K---- 289
07_BC.CN.98.98CN009 .---------L--------L----------------------------------------------------I--D-----------L--------------------------N-----A---...S---...V.---D-------------------------K---- 287
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .---------P-------PL-------------------------T-----------------------------D-----------L-------V----------------------------...----...-.-----------------------------K---- 285
09_cpx.GH.96.96GH2911 .---------A--------------------I-------------T------------M---I------------D-------------------NP------------------V----A---...G---...-.----------V------------V---------- 290
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .---------L-------PLT------------------------------------------------------------------L---Q---V----I-------------------R---...S---...-.-----------------------V---------- 290
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .---------A----I---L-----------I--------------------------M---I------------D-----------M---Q----P---L--------------P--------...G---...V.------R----------------V---------- 290
12_BF.AR.99.ARMA159 .---------L-------PL-------------------------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---...V.---------------------------------- 286
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .---------A-------S--------------------------------------------------------D-----------M--QR---FP---I-------------------T---...----...-.-----------------------V---------- 290
14_BG.ES.05.X1870 .---------A-------P---------------------------------------L----------------DA----------M--QQ----P---I-------------------T---...----...-.-----------------------V---------- 289
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .-H-------A-------PV---------------G-N--------------------M---I--------------------K------------P----------------------V----...S--A...-.---D-------------------V---------- 290
16_A2D.KR.97.97KR004 .---------A----TY-NL-------------------------------------------------------D-----------L--------P---------------------------...S---...V.-----------------------V---------- 288
17_BF.AR.99.ARMA038 .---------L-------T--------------------------------------------------------D-----------L---Q----P---I----------A--N-----Q---...S---...V.-----------------------V-----K---- 292
18_cpx.CU.99.CU76 .---------A-------S-----------AI--------------------------M---I------------D-----------I---Q--------I-D-----------------R---...----...-.---D-------------------V---------- 290
19_cpx.CU.99.CU7 .-------HKL--------L-----------I-----N-------------------------------------------------L--------------------------------A---...S---...-.-----------------------V---------- 290
20_BG.CU.99.Cu103 .---------A---PI-----------------------------------------------------------D-----------T--QQ----P---I----------A--------T---...----...-.-----------------------V-----K---- 290
21_A2D.KE.99.KER2003 .---------A---W----------------------N----------------S---S----------------------------L---Q----------------------------A---...G---...-.-----------------------V---------- 288
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .---------A----I---L---------------G-N-------------T--T---M---II-----------D-----------M---Q---YP-----------------------A---...S---...V.-----------------------V---------- 288
23_BG.CU.03.CB118 .---------A---P------------------------------------------------------------D-----------L--QQ--------I-------------------R---...----...-.-----------------------V-----K---- 290
24_BG.ES.08.X2456_2 .---------A---PI-----------------------------------------------------------D-----------M--QQ----P---I-------------------T---...----...-.-----------------------V-----K---- 290
25_cpx.CM.02.1918LE .---------A---PI-----------------------------------------------------------D-----------L---Q----P---I-------------N-----R---...----...-.-----------------------V---------- 289
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .---------A--------L-------------------------V--------------M------------I-D-----------L---Q--------I-------------------A---...S---...-.-----------------------V---------- 287
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .-------H-A--------L-----------I-------------------------------------------D-----------L--QQ----------------------------A---...----...-.-----------------------V---------- 287
28_BF.BR.99.BREPM12609 .---------L--------L-----------I-------------------------------------------D-----------L--------P-----------------N-----A---...S---...V.-----------------------V---------- 290
29_BF.BR.01.BREPM16704 .---------L-------P------------I-------------------------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---...V.-----------------------V---------- 301
31_BC.BR.04.04BR142 .---------L-------P-A------------------------T-----------------------------D-----------L-------V---------------S--------A---...S---...V.---D-------------------------K---- 289
32_06A1.EE.01.EE0369 .---------A----T--S------------I--------------------------M---I------------D-----------LY-TQ---FQ---------------------------...S---...-.---D-------------------V---------- 287
33_01B.ID.07.JKT189_C .---F-----A-------PL---------------G-N--------------------M---I--------------------D---T--------P---------------------------...S---...-.---D-------------------V---------- 289
34_01B.TH.99.OUR1969P .---------A-------PV---------------G-N--------------------M---I--------------------D------------P---------------------------...S---...-.---D-------------------V---------- 288
35_AD.AF.07.169H .---------A----I--SL-----------I----------------------G---M---V------------D-----------L---Q-----------------------P----A---...----...-.---D--R----------------V-----K---- 289
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .-R-------A--------L---------------G-N--------------------M---I------------D-------------------HP---I---------E---------A---...----...-S-----------------------V---------- 289
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .---------A----I--SL-----------I-------------T---D----H---A---V------------D-------D-----------HP---L------------------VA---...S---...-.---D-------------------V---------- 286
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .---------L-------PL-----------I-------------------------------------------D-------D---L--------P-----------------------Q---...S---...V.-----------------------V----LK---- 286
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .---------L-------SL-----------I-------------------------------------------------------L-------------------------------VA---...S---...V.-----------------------V---------- 290
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .---------L--------------------I----------------A--------------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---...V.-----------------------V---------- 291
42_BF.LU.03.luBF_01_03 .---------L-------------------------------------A--------------------------D-----------L--------P---I-------------N-----Q---...S---...-.-----------------------V---------- 289
43_02G.SA.03.J11223 .---------A-------SL-----------I-------------T-----------------------------D-----------L--PQ----P---I-------------------T---...S---...-.----L------------------V-----K---- 287
44_BF.CL.00.CH80 .---------L--------L-------------------------T-----------------------------D-------------------AP---------------------------...S---...V.---------------------------------- 292
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .---------A----I---------------I--------------------------M---I------------D-------------------AP----------------------V----...G---...V.------R----------------V---------- 290
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .---------L--------L-------------------------------------------------P-----GG--------Y-F-T------P-----------------------Q---...S---...V.-----------------------V---------- 286
47_BF.ES.08.P1942 .---------A--H-I--P--------------------------------C-----------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...S---...V.---D-------------------V-----K---- 289
48_01B.MY.07.07MYKT021 .---------A-------PV---------------G-N--------------------M---I--------------------D---T--------P-----------------N---------...G---...-.---D-------------------V---------- 290
49_cpx.GM.03.N26677 .---------T-------PM-----------I--------------------------M---I------------D--------------------P-------------------------I-...G---...-.-----------------------V---------- 290
50_A1D.GB.10.12792 .---------L--------------------I-------------------------------------------D-----------L------#-----------------------------...----...-.-----------------------V-----K---- 289
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .---------L--------------------I-------------------------------------------------------L-------T------------------N---------...S---...-.-----------------------V---------- 288
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .---------A-------PV---------------G-N--------------------M---I---------------------------------X---------------------------...X---...-.---D-------------------V---------- 290
53_01B.MY.11.11FIR164 .------M--A-------PL-----------X---G-N--------------------M---I------------D-------D---T--------P---------------------------...----...-.---D-------------------V---------- 290
54_01B.MY.09.09MYSB023 .---------L-------PL-----------------N----------A------------------------------D-------L-------V----------------------------...S---...-.-----------------------V---------- 290
55_01B.CN.10.HNCS102056 .---------A-------PL---------------G-N--------------------M---I------------------------A--------P---------------------------...----...-.---D-------------------V---------- 290
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .---------A-------SM-----------I-------------T------------M---I------------D-----------T--------------------------N---------...----...-.----------V------------V---------- 290
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .---------L-------P----------------------------------------------------------------D---L-------V----------------------------...----...-.-----------------------S---------- 287
58_01B.MY.09.09MYPR37 .---------A-------SL---------------G-N--------------A-----M---I------------------------I--------P---------------------------...S---...-.---D-------------------V---------- 289
59_01B.CN.09.09LNA423 .---------A----T--SL---------------G-N--------------------M---I------------------------L--------P-----------------N---------...S---...-.---D-------------------V-----K---- 286
60_BC.IT.11.BAV499 .-----------------P------------I-------------T-----------------------------D-----------L---Q---VQ---L-------------------A---...A---...V.---DL------------------V-----K---- 286
61_BC.CN.10.JL100010 .---------L-------P--------------------------T-----------------------------D-------D---L--PQ---L---LI-----------S-------T---...G---...V.---D-------------------S-----K---- 287
62_BC.CN.10.YNFL13 .---------L--------L-----------I-------------T--------------------------I--D------------------------I-------------------A---...G---...V.---D-------------------VG----K---- 283
63_02A1.RU.10.10RU6637 .---------A----T--SM-----------I-------------T------------M---I------------D-----------T-------NP---------------------------...----...-.----------VM-----------V-----K---- 287
64_BC.CN.09.YNFL31 .---------L-------P--------------------------------------------------------D-----------L-------V------------------------A---...G---...V.---D-------------------------K---- 287
65_cpx.CN.10.YNFL01 .---------L-------P--------------------------------------------------------D-----------L--------------------------------A---...G---...V.---D-------M-----------------K---- 290
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .---------A--------V---------------G-N--------------------M---I--------------------D---X---Q----P---I-------------------A---...----...-.---D-------------------V---------- 290
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .---------A-------PV---------------G-N--------------------M---I--------------------D---T---Q----P---I-------------N-----A---...----...-.---D-------------------V---------- 290
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.---------L--------L-------------------------T-----------------I---------------D-------L------------------------------------...H---...-.-----------M-----------VG--------- 286
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 SG--------M---I----------------I-K---------------D----S---A---I------------D-----------T---Q----PA--IK--------R---N-----H---...S---...-.-----------------------V-------R-- 293
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .---------H-------P--------------------------T--------S--------------------D-----------L--------P-----------------------Q---...G---...V.---D-------------------VG----K---- 290
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .---------L-------P-T---------------------------A--------------------------D---------------Q----P---I-------------------Q---...G---...-.-----------------------V---------- 290
73_BG.DE.01.9196_01 .---------A--------L-------------------------------------------------------D-----------M--QQ----P---I----------S--N-----R---...S---...-.-----------------------V-----K---- 289
74_01B.MY.10.10MYPR268 .---------A-------PL---------------G-N--------------------M---I--------------------D---L--------P-----------------N---------...S---...-.-----------------------V---------- 290
78_cpx.CN.13.YNTC19 .---------A-------SL---------------G-N--------------------M---I---------------------------------P---------------------------...S--A...-.---D-------------------VG----K---- 273
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 .-----------------P-----------------------------------------------------I--D-----------L-------V------------------------A---...S---...V.---D-------------------------K---- 287
86_BC.CN.13.15YNHS18 .-H-------L----------------------------------T--------------------------I--D-----------L-------V------------------------A-V-...S---...-.---D-------------------------K---- 270
87_cpx.CN.12.DH32 .---------L-------P------------I-------------T-----------------------------D-----------L-------QV-----------------------A---...S---...V.---D------------------------------ 284
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .---------L-------------------------------------------------------------I--D-----------L--------------------------------A---...S---...V.---D-------------------------K---- 290
O.CM.96.LA51YBF35 .G----VIT-A-------PL----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PAM--LP---I---T----------Q----H-I-..RGANS...-.---D--RK--V-----M-K----V---------- 289
O.CM.96.LA52YBF39 .C----V-S-A-------PL----------A------N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V-----SD---T--PPV--LP---I---T----------Q---VH-I-..RP-N-...-.---D--RK--V-----M-K----V-----K---- 289
O.CM.99.99CMU4122 .G-----IP-A-------P-----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----S----T--PAM--LP-------T----------Q---VH-T-..RA-N-...-.---D--RK--V-----M-K----V---------- 289
O.CM.x.pCMO2_3 .G----VIA-A-------P-----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PAV--LP---I-D-T----------Q---VH-I-..RP-QS...-.---D--RK--V-----M-K----V---------- 289
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .G------P-A----I---L----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PPV--LP---I---T----------Q----H-T-..RA-Q-...-.---D--RK--V-----M-K----V-----K---- 289
O.FR.06.LA55RBF206 .G----V-A-A-------PL----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PAM--LP---I---T----------Q---MH-I-..RG-N-...-.---D--RK--V-----M-K----V-----K---- 289
O.GA.11.11Gab6352 .G-----IP-A-------------------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V-----SD---T--PA---YPA--I-D-T----------Q----H-T-..RA-N-...-.---D--RK--V-----M-K----V-----K---- 288
O.SN.99.99SE_MP1299 .G------T-A-------SL----------A------N--I----M------I-Y-T-----AI----G-L-V---V----------T--PA---LPV--I---T----------Q---VH-I-..RP-Q-...-.---D--RK--V-----V-K----V---------- 289
O.SN.99.99SE_MP1300 .G----V-A-A-------SL----------A------N--I----M------I-Y-T-----AI----G-L-V---V----------T--QA---LP---I---T----------Q---VH-I-..RP-Q-...-.---D--RK--V-----V-K----V---------- 289
O.US.10.LTNP .G----V---A----T-VPL----------A------N--I----M------V-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PPV--LP---I---T----------Q---VH-T-..RP-Q-...-.---D--RK--V-----M-K----V---------- 289
N.CM.06.U14296 .-R---L---A--H----PLT----------I-----N-------M--------G---------------------V----------T---PV--LP---L---------------A--VA---...X---...V.---D--R---V----R--K--X-V---E-K---- 292
N.FR.11.N1_FR_2011 .-R---L---A----I--PLT----------I-----N-------M--------A---------------------V------D---T---PV--MP-------------------A---A---...A---...V.------R---V----R-------V---E-K---- 293
P.CM.06.U14788 .---------A----T-MPL----------A------N--I----M------I-D-I-----A-----G-L-V---V----------T---PV--LP---L---T-G--------K----T---...R-N-...V.---D--RK--V-----V-K--C-V-----K---- 283
P.FR.09.RBF168 .---------A----T-LPL----------A------N--I----M-----SI-D-I-----A-----G-L-V---V----------T---PV--LP---L-D-T-G-------NK----T-T-..R--N-...-.---D--RK--V-----V-K----I-----K---- 286
CPZ.TZ.06.TAN5 G-RL--VITDA--IAR-SP-----------T--D-G-N----------------Y---S---AI-D---------DV----------L--A----QQA-ML---S-A--------V---VQ---...TPQAQGGV.---D------------L------V-----K---- 317
CPZ.US.85.US_Marilyn .-S---VI--A--------M----------A------N-------M----------V-----AI----G---V---A------D*--T--L----------------------------V----...A---...-.---D--R--VV-----V-K--C-VG----K---- 291
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .G------P-A----T--PL----------A------N--I----M------I-Y-I-----AI----G-L-V---V------D---T--PVV--LP---I---A----------Q---VH-T-..RA-N-...-.---D--RK--VM----M-K----V-----K---- 289
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .---------A----I--PL----------A------N--I----M-----SI-Y-I-----AI----G-L-V--DV----------L--APV--LP---I---T-G--------Q----A-I-...K---...-.---D--RK--V-----V-K----I-----K---- 283
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B.FR.83.HXB2 EPFRDYVDRFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLVQNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMSQVT.........N.SA.T.IMM.QR....GNFRNQ.RKIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDC.T...E.RQ....ANF 433
A1.CM.08.886_24 ----------F-V------T----H----------------S--R---TG-S----------------------------Q.........Q.T..S.---.--....--P-G-.--.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
A1.CY.08.CY236 ----------F-V------T--------D-------------------SG-S--------------A------------AQ.........H.A..N.---.--....----G-.K-.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 436
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------F-------CT--------D------------S--RG---G------------------------------Q.........-.V..N.V--.--....---KG-.--.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
A1.NG.10.10NG040248 ----------F--------T------------------------R----G-S----------------------------Q.........G.A..S.---.--....----GK.KI.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
A1.PK.14.DEMA114PK001 ----------F-A------T-D--G-------------------R---TG----------------S------------AQ.........H.T..N.---.--....---KG-.KR.I----------I-K-----------------------.I...-.--....--- 431
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------F-------------G---D---I--------S--R----G-S--------------S------------AQ.........Q.T..S.---.--....---KG-.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 432
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------F-C------T----G----------------S--R---SG----------------S------------AQ.........H.T..N.---.--....----GG.Q-KI----Y-----L-------------------------.-...-.--....--- 433
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----------F--------T----G-------I-----------RG--SG-S---------------------------AQ.........Q.T..N.---.--....----G-.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 438
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------F--------T-D------D---------------R----------------------------------IH.........S.TNQN.V--.--....----GP.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 429
A3.SN.01.DDI579 ----------F-C------T-D-------------------S--R---TG------------------------------Q.........H.T..N.V--.--....----G-.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 429
A4.CD.97.97CD_KCC2 ----------F--------T-D------D---------------R---AG----------------A.IS---V-E-RRMM.........-.T..-.---LKG....----G-.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
A6.BY.13.PV85 ----------F--------T-D----------------------R----G------------------------------Q.........-.T..N.---.-K....S---GP.KR.I----------L-------------------------T-...-.--....--- 432
A6.CY.09.CY255 ----------F--------T------------I-----------R----G------------------------------Q.........S.T..N.---.-K....S---GP.-R.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
A6.RU.11.11RU6950 ----------F--------T-D------D---------------R---SG------------------------------Q.........-.A..N.---.-K....S---GP.KR.I----------L-------------R-----------.-...-.--....--- 427
A6.UA.12.DEMA112UA014 ----------F--------T-D----------------------R---SG----------------S----I--------Q.........-.A..S.---.-K....----GP.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
B.BR.10.10BR_RJ032 ----------F--------T-------------------------------------------------------------.........G.A..N.V--.-K....------.--------------I---------R------Q--------.N...-.--....--- 435
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------------------------------G-------------------------------.........S.PG.N.---.--....------.--T-----------I-K-----------------------.-...-.--....--- 435
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------D---------------------------G----------------S------------AA...........P-.-.---.-G....-K----.-RT-----------I-K-----------------------.A...-.--....--- 432
B.CN.12.DEMB12CN006 ---------------------D------D-------------------------------------S------------A-.........G.--.-.V--.-K....----G-.----------R---I-K-----------------------.-...-.--....--- 433
B.CU.14.14CU005 ---------------------D---X-----------------------G-N--------------S------------A-.........-.-H.-.V--.--....------.--S-----------I----K--------------------.-...-.--....--- 433
B.DE.13.366396 -------------------------------------------------G-------------------------------.........-.--.N.---.-K....------.--T-----------I---------R---------------.-...-.--....--- 433
B.ES.14.ARP1195 -----------R-------T----------------------------------------------S----I---------.........-.--.-.---.-K....----G-.-RV-------R---I-K-----------------------.S...-.--....--- 434
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------------------------------------------------------------------.........-.--.-.---.-K....------.KRSI----------L---------R---------------.-...-.--....--- 433
B.HT.05.05HT_129389 ------------------------G------------------------G-------------------------------.........-.TN.A.--I.-G....SH----.--F-----------I-K------#----------------.-...-.--....--- 430
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------------------------------------------------------------------------.........-.PT.-.---.--....------.KRTI------------K-----------------------.-...-.--....--- 433
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------------------------------------------------G-----------------------------M-.........-.PT.-.---.--....------.--T-----------I-K-----------------------.-...-.--....--- 433
B.RU.11.11RU21n ---------------------------------------------------------------------------------.........S.--.-.M--.--....--YK--.--T-----------I-K-----------------------.-...-.--....--- 438
B.SE.12.SE600057 -------------------T-----------------------------------------------------------M-.........G.--.-.---.--....---K--.KRT-----------I---------------E---------.-...-.--....--- 436
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------V--------D--------------------------------------------S----I---------.........-.PT.-.-L-.--....---K--.KR------------I-K-------R---------------.-...-.--....--- 433
B.US.16.2609 -------------------T------------------------------------------------------------A.........T.PP.-.---.--....------.-----------D--I-------------------------.-...-.--....--- 438
C.BR.11.DEMC11BR035 ----------F--------T-D------D---------------R----G------------------------------N.........-.T..S.---.-K....S--KGP.-RTI-------V--L-------------------------.D...-.--....--- 430
C.CN.10.YNFL19 ----------F--------T-D------D---------------R----G-SI--------------------------AN.........S....N.-L-.--....S--KGP.KR------------I-K-----------------------.-...-.--....--- 428
C.DE.10.622166 ----------F-C------T--------D---------------RG--TG-----------------------------AN.........S....N.-LI.--....S--KGP.KRT-----------I----------------R--------.-...-.--....--- 428
C.ES.14.ARP1198 ----------F-------ST--------D---------------R----G-S---------------------------AN.........S....S.-L-.--....S--KGP.--P-----------I-------------------------.-...-.--....--- 429
C.ET.08.ET104 ----------F--------T-D------D---------------R----G-S--------------S------------AH.........-.T..N.---.--....S--KGP.--PI----------L-------------------------.-...-.--....--- 430
C.IN.15.NIRT008 ------I---F--------T-D------D---------------RG---G-S--------------S----I-------AN.........-....N.---.--....S--KGP.KRP-----------I-K-----------------------.-...-.--....--- 428
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------F--------T-D------D---------------R----G----------------S------------TN...........T..N.-L-.--....S--KGT.-R------------I-K-----------------------.-...-.--....--- 428
C.NG.10.10NG020523 ----------F--------T-D------D---I--------I---G--TG-S---------------------------AN.........H.A..N.---.--....N--KGA.KR------------I-K--------------R--------.-...-.--....--- 429
C.NP.11.11NP016 ----------F--------T--------D--------------------G----------------S------------AN.........S....-.-L-.--....S--KGS.KRTI----------I-K-----------------------.-...-.--....--- 424
C.PK.14.DEMC14PK009 ----------F--------T-D------D---------------R----G-----------------------------T-.........-....A.---.--....S--KGP.KRTI----------L-------------------------.N...-.--....--- 429
C.SE.13.SE600311 ----------F--------T-D------D---------------R----G----------------S---------I-HAS.........Q.C..V.-V-.LK....S--KGH.--TI---I------L------HE-N------R--Q--MLE.I...-.--....GHQ 429
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------F--------T--------D---I----------------G----------------S------------AN.........-.A..N.---.--....S--KGT.KR-I----------I-------------------------.-...-.--....--- 428
C.US.11.17TB4_4G8 ----------F--------A-D------D---I----------------G-S----------------------------N.........-.T..-.---.-K....S--KGP.KRTI----------L----------------R--------.-...-.--....--- 430
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ----------F-------ST--------D---I-----------R---QG-S--------------S------------AG.........-HP..S.---.-K....S--KGP.-R-I----------I----K-----------R--------.-...-.--....--- 431
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----------F-C-----CT-D------D--------------------G-S--------------S------------AN.........H.A..N.---.-K....S--KGA.KR---------V--I-K--------------Q--------.-...-.--....--- 430
D.BR.10.10BR_RJ108 ---------------------D---------------------------Q----------------S------------A-.........-.--TA.-L-.--....--YKG-.---I----------I-K--------------R--------.-...-.--....--- 434
D.CD.03.LA17MuBo ------------------------G---D--------------------G----------------S------------A-.........S.ASAA.---.--....---KGS.--T-----------I-K--------------R--------.-...-.--....--- 434
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------------D---------------------------G----------------S---------I--AN.........-...A-.V--.--....---KGS.KRT-----------I---------R---------------.-...-.--....--- 431
D.CY.06.CY163 ---------------------D---------------------------G----------------------------KAA...........TNTA.---.--....---KSP.KR------------I-K-----------------------.-...-.--....--- 433
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------------D--R----------------N----M--G----------------S------------A-.........S.VNAA.---.--....N--KGP.KR------------V-K-------R---------------.-...-.--....--- 434
D.KR.04.04KBH8 ------------------------------------------------AG-S--------------S------------A-.........S.-NAA.---.--....---KGP.--------------I-K-------R---------------.-...-.--....--- 433
D.TZ.01.A280 ---------------------D--------------------------------------------S------------A-.........-.VNAA.---.--....---KGP.---I----------I-K-----------------------.-...-.--....--- 428
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------------------D--------------------------------------------S------------A-.........-.VNAA.---.--....-KYTGP.--SI----------L----K--------------------.-...-.--....--- 434
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------G--D------------------------M--.----------------S------------A-.........-.ANAA.---.--....---KGP.KR-I----------I-K-------R---R-----------.-...-.--....--- 432
D.YE.02.02YE516 -------------------------------------------------G-S--------------S-----------IA-.........S.NNAA.---.--....---K-P.--------------I-K-----------------------.-...-.--....--- 432
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------F-C------T----G---D-------------------SGGSI---------------------------Q.........-.A..S.---.-K....S--KG-.--TI----------L----------------R--------.-...-.--....--- 429
F1.AR.02.ARE933 ----------F-A------T-D------D----------------G--SG----------------S------------A-.........S.T..-.V--.-K....S--KG-.KR---------V--I-K--------------R--------.-...-.--....--- 428
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----------F--------T----G---D----------------------S-----------------------------.........-.P..-.V--.-K....S--KG-.-RP-----------I----------------R--------.-...-.--....--- 431
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----------F--------T--------D--------------------G-S--------------S------------A-.........G.A..A.VLL.-K....S--KG-.--------------I-K------R-------R--------.-...-.--....--- 429
F1.CY.08.CY222 ----------F--------T----G---D--------------------G---------------------I-------A..........-.T..A.---.-K....S--KG-.--T-----------I-------------------------.-...-.--....--- 427
F1.ES.02.ES_X845_4 ----------F--------T--------D--------------------G------------------------------Q.........-.T..S.---.-K....---KG-.---I----------L----------------R--------.-...-.--....--- 429
F1.ES.11.VA0053_nfl ----------F--------T----G---D----------------------S---------------------------A-.........-.T..K.-L-.-N....S--KG-.-----------T--I-K---------------------E-.-...-.--....--- 428
F1.FR.04.LA22LeRe ----------F-V--------D--G---D-------------------TG----------------S----I------KA..........-.T..-.---.-K....S--KG-.-R------------I----------------R--------.-...-.--....--- 427
F1.RO.03.LA20DuCl ----------F--------T----G---D---I----------------G----------------S------------A-.........S.T..A.V--.--....---KG-.--T-----------V-K-------R---------------.-...-.--....--- 430
F1.RU.08.D88_845 ----------F-------CT----G---D-----------R--------G----------------S----I-------A-.........S.T..A.---.-K....S--KG-.K-------------I----------------R--------.-...-.--....--- 434
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----------F--------T----G---D--------------------G---------------------I---------.........A.T..S.VL-.-K....S--KG-.KR------------I-K-------R---------------.-...-.--....--- 426
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------F--------T----G---D--------------------G-------------------------------.........-.T..-.---.-K....S--KG-.-R---------V--I-K-----------------------.-...-.--....--- 428
F2.CM.11.DEURF11CM026 ----------F--------T----G---D--------------------G-S-------------------I------KA-.........Q.-..A.---.-K....S--KG-.-R------------I-K-------R---------------.-...-.--....--- 425
G.CD.03.LA23LiEd ----------F-A------T----G-------A-----------R----G----------------S----------N-AG.........A.T..A.M--.--....S--KGP.KRNI----------L-------------------------.-...-.--....--- 432
G.CM.08.789_10 ----------F--------T--------D---------------RG--SG------------------------------S.........G.AGAA.---.-K....S--KGP.KRNI----------L----------------R--------.-...-.--....--- 434
G.CM.10.DEMG10CM008 ----------F--------T-D------D---------------R----G------------------------------N...........TGTA.---.--....---KGP.KRNI----------L-------------------------.-...-.--....--- 433
G.CM.10.DEURF10CM020 ----------F--------T-D------D---------------R----G----------------------------KA-.........-.ASVA.---.-N....N-L-G..-RNI----------L----------------R--------.-...-.--....--- 433
G.CN.08.GX_2084_08 ----------F--------T-D----------------------RG--TG----------------S-----------NAS.........G..-AA.---.-K....S--KGP.-RXI----------L----------------R--------.-...-.--....--- 430
G.ES.14.ARP1201 ----------F--------T-D----------------------R----G---------------------I-------AS.........GAA-AA.---.-K....----GP.KRNI----------L----------------R--------.-...-.--....--- 435
G.GH.03.03GH175G ----------F-A------T----H-------I------------S--TG------------------------------S.........G.A.TS.---.-N....S---GP.KRNI----------L-----------------------E-.-...-.--....--- 432
G.GW.08.LA57LmNe ----------F--------T-D------D---------------R----G----------------S------------AS.........G.A..-.---.-K....S--KGP.-RMI----------L-----------------------E-.-...-.--....--- 428
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------F-V--------D--S---D-------------------QG----------------S------------AS.........L.P..S.---.-K....S--KGP.-RTI----------L----------------R--------.-...-.--....--- 432
G.NG.12.12NG060409 ---K------F--------T-D------D-------------------AG----------------S----I-------AS.........S.T-AA.---.-K....S--KG-.KRNIR---------I----------------R--------.-...-.--....--- 433
H.CD.04.LA19KoSa ----------F-------------G---N---------------R----G-SV-------------S------------A-.........-.ANAA.---.-K....---KGP.-RTI----------L----------------R--------.-...-.--....--- 437
H.CF.02.LA25LeMi ----------F-C--------D------D---------------R---QG--I-------------S--------------.........T.ANAA.---.--....---KG-.-R------------I-------------------------.-...-.--....--- 431
H.GB.00.00GBAC4001 ----------F--------T-D------D-------------------QG-SI--------------------------M-.........-.MNTA.--V.-K....---KG-.-RT-----------I----------------R--------.-...-.--....--- 434
J.CD.03.LA26DiAn ----------F-A------T-D------D-------------------SG-------------------------------.........-.T..N.V--.--....---K-H.-R------------I-K-----------------------.-...-.--....V-- 432
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------F--------T--------D---------------R---AG-------------RVSS-R---FG--I---N.........-.T..N.-I-.--....----G-.KRS-----------I-K----------*--------I-N-.-...-.--....--- 422
J.SE.93.SE9280_7887 ----------F-A------T-D------D-------------------SG-------------------------------.........-.T..N.---.--....----DH.KR---------Q--I-K-----------------------.-...-.--....--- 432
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------FRV------T--------------------R-------SG-------------------------------.........-.-..A.V--.--....---KG-.-R-I----------L-------------------------.S...-.--....--- 428
K.CM.96.96CM_MP535 ----------F--------T--------D--------------------G-S--------------S----I---------.........-.P..V.V--.-K....---KGH.--------------I-------------------------.-...-.--....--- 428
01_AE.AF.07.569M ----------F--------T--------------------RS------SG----------------S------------AQ.........H.A..-.---.--....---KG-.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
01_AE.CM.11.1156_26 ----------F--------T---------------------S------TG-----------------------------MQ.........-.A..N.---.--....---KG-.GR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -------------------T---------------------S------TGV---------------S-------------Q.........-.A..N.---.--....---KD-.KR.I------R---L-------------------------.P...-.--....V-- 431
01_AE.HK.04.HK001 -------------------T---------------------S------AG----------------S----------N-AQ.........Q.T..-.V--.--....--XKG-.KR.I------R---L-------------------------.-...-.--....--- 431
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------------------T---------------------S------SG----------------S-----------HTQ.........Q.A..NIL--.--....---KG-.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 432
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------------X---T---------------------S------TG----------------S-----------H-Q.........Q.T..N.---.--....---KGP.-R.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
01_AE.SE.11.SE601018 -----------------------------------------S------TG----------------S-----------NAQ.........H.A..N.---.--....---KGP.-N.I-----R-K--L-------------------------.-...-.--....--- 435
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------------------T---------------------S------TG----------------S-----------H-Q.........Q.A..N.V--.--....---KG-.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
01_AE.TH.90.CM240 -------------------T---------------------S------TG----------------S-----------HAQ.........H.A..-.---.--....---KG-.KR.I------R---L---------Q---------------.-...-.--....--- 431
01_AE.US.05.306163_FL -------------------T---------------------S--RG--SG----------------S------------AQ........AQ.V..N.---.--....---KG-.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 428
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------F--------T---------------------S--R----G------------------------------Q.........Q.T..N.---.--....S---GR.-T.I----------L----K--------------------.-...-.--....--- 433
02_AG.DE.09.701114 ------I---F--------T---------------------S-------G------------------------------Q.........Q.T..N.---.--....----G-.-T.I----------L----K--------------------.-...-.--....--- 433
02_AG.GW.05.CC_0048 ----------F--------------------M------------RG---G----------------S------------AQ.........Q.-..N.---.--....----G-.-T.I----------L----K----R---------------.-...-.--....--- 433
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B.FR.83.HXB2 EPFRDYVDRFYKTLRAEQASQEVKNWMTETLLVQNANPDCKTILKALGPAATLEEMMTACQGVGGPGHKARVLAEAMSQVT.........N.SA.T.IMM.QR....GNFRNQ.RKIVKCFNCGKEGHTARNCRAPRKKGCWKCGKEGHQMKDC.T...E.RQ....ANF 433
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----------F--------T---------------------S--R----G------------------------------Q.........Q.T..N.---.--GNFR----G-.-T.I----------L----K--------------------.-...-.--....--- 432
02_AG.KR.12.12MHR9 ----------FR-------T---------------S-----A--R----G----------------S-------------Q.........Q.P..N.---.--....----G-.-T.I----------L----K----R---------------.P...-.--....--- 428
02_AG.LR.x.POC44951 ----------F--------T---------------------S------SG------------------------------Q.........Q.A..N.---.--....----GR.-T.I----------L----K--------------------.-...-.--....--- 428
02_AG.NG.12.12NG060418 ----------F--------T------------------------RG---G-------I----------------------QQ........Q.-..N.---.--....----G-.-X.I----------L----K----R----------L----.-...-.--....--- 429
02_AG.NG.x.IBNG ----------F--------T---------------------S--R---TG------------------------------Q.........Q.A..N.V--.--....----G-.-T.I----------L----K----R---------------.-...-.--....--- 428
02_AG.SE.11.SE602024 ----------F-I------T-D----------------------R----G----------------S------------AQ.........Q.-..N.--I.--....----G-.-T.I----------L----K----R---------------.-...-.--....--- 427
02_AG.SN.13.9580 ----------F--------T-D----------------------R----G----------------S------------AQ.........Q.-..N.V--.--....----G-.-T.I----------L----K----R---------------.-...-.--....--- 432
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------F--------T-D----------------------R---SG--------V---------------------Q.........-.A..N.---.-K....S---GP.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------F-C------T---------------------S------TG----------------S------------AS.........-.A-AA.---.-K....SK-KG-.-RTI----------L-------------------------.-...-.--....--- 434
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------T----------------------------QQ----------------S------------A-.........-.--A-.A--.--....---KGP.---I----------I-K-----G--------R--------.-...-.--....--- 435
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------F--------T--------D---------------R----G-----------------------------AS.........V.G..A.---.-K....S--KGP.KRSI----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
07_BC.CN.98.98CN009 ----------F--------T-D------D---------------R----G-SI-------------S------------TN.........S....-.-L-.--....S--KGS.KR------------I-------------------------.-...-.--....--- 428
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------F--------T-D------D---------------R---SG-S--------------S------------TN.........-....-.-L-.--....S--KGS.KR------------I-K-----------------------.-...-.--....--- 426
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------F--------T-D---*------------------R----G------------------------------Q.........-.T..N.-L-.--....---KG-.KR.I---------XL-------------------------.-...-.--....--- 430
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------D--------------------------------------------S------------A-.........G.GN.-.---.--....---KGP.K-SI------------K------RR------R----L---.P...-R--....--- 434
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------F-C------T----Q----S-----------S--R---TG------------------------------Q.........Q.T..N.---.--....---KG-.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------F--------T--------D-------------------SG-----------------------------A-.........S.T..A.VL-.-K....SS-NG-.-R---------T--I-K--K--------------------.P...-.--....--- 428
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------F--------T-D------D---------------R----G-----------------------------AS.........SAA-AA.---.-K....S--KGP.KR-I------R---L-------------------------.M...-.--....--- 435
14_BG.ES.05.X1870 ----------F--------T----G---D---------------R----G------------------------------S.........G.A..S.V--.-K....---KG-.-RNI----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------T------------A--------S------SG-S--------------S-----------H-Q.........Q.T..N.V--.--....---KG-.KR.I----------L----------------E--------.-...-.--....--- 431
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------F--------T---------------------S--R----G-S--------------S-------------Q.........-.TNSNIM--.-K....----G-.K-.#----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------F-------------G---D--------------------G-Q-----------------------------.........-.P..-.VL-.-K....S--KGP.--N-----------I----------------R--------.-...-.--....--- 434
18_cpx.CU.99.CU76 ----------F--------T---------------------N--R----G----------------S-----------H-Q.........-.T..N.---.--....---KG-.KR.I----------I-------------------------.-...-.--....--- 431
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------D---------------------------G----------------S------------A-.........-.-HA-.---.-K....---KGL.--V-----------I-------------------------.-...-.--....--- 434
20_BG.CU.99.Cu103 ----------F--------T----G---D---------------R----G------------------------------S.........G.AGAS.-L-.-K....S--KGP.KRNI----------L-------------------------.-...-.--....--- 434
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------D------------S-------G----------------S------------A-.........-.--V-.V--.--....---KGP.KR-I----------I-K--------------------R--.-...-.--....--- 432
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------F--------T-D-------------------S--R---TG------------------------------Q.........H.T..G.---.--....---KG-.KR.I----------LT-------R----------------.-LTL-.--....--- 432
23_BG.CU.03.CB118 ----------F--------T----G---D---------------R----G-S---------------------------IP.........G.AGAS.---.--....S--KGP.KRNI-------D--L-----------------D-------.-...-G--....--- 435
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------F--------T----G---D---------------R----G-S---------------------------IS.........G.AGAS.---.-K....S---GP.-RNI----------L-K-----------------------.S...-.--....--- 434
25_cpx.CM.02.1918LE ----------F--------T----G---D---------------R----G-S---------------------------AS.........G.T-AA.---.--....---KGP.-RNI----------L-----------------D-------.-...-.--....--- 433
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------F--------T----A---D---------------RG--QG-S----------------------------Q.........-.A..N.-LV.-G....---KG-RG--I----------L----K-----------R--------.-...-.--....--- 430
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------F--------T--------S---------------R----G----------------S------------AS.........G.AVTA.---.-K....---KG-.KR-I----------L----------------R--------.-...-.--....--- 431
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------F-------CT----G---D--------------------G----------------S------------A-.........-.T..-.V--.--....---KG-.--------------I----------------R--------.-...-.--....--- 432
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------F-------CT----G---D--------------------G----------------S------------A-.........-.T..-.V--.-K....S--KG-.-R------------I-----------------------E-.-...-.--....--- 443
31_BC.BR.04.04BR142 ----------F--------T--------D------------S--R----G------------------------------N.........-.T..N.---.--....S--KGP.KRTI----------L-------------------------NN...-.--....--- 432
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------F--------THD----------------------R----G-----------------------------AQ.........-.A..N.---.-K....S---GP.KR.I----------L----------------Q--------.-...-.--....--- 428
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------T---------------------S------SG----------------S-------------Q.........Q.T..G.---.--....---KG-.KR.I--------.-L----------------Q--------.-...-.--....--- 429
34_01B.TH.99.OUR1969P -------------------T---------------------S------TG----------------S------------TQ.........Q.A..NMM--.--....---KG-.KR.I----------L-------------------------.-...-.K-....I-- 430
35_AD.AF.07.169H ----------F-V------T----G----------------S------TG----------------S------------AQ.........H.T..N.---.--....---KG-.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 430
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------F--------T-D-------------------S------TG------------------------------Q.........H.A..G.--I.--....S---G-.-T.I----------L-------------------------.-..N-.--....--- 431
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------F-V-----ST---------------------S------TG---------------------------T-AQ.........Q.T..S.---.--....S--KGP.KRNI----------L-------------------------.-...-.--....--- 428
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------F-VV----ST--------D------------S-------G--------S---------------A------.........-.-..A.V--.-K....---KGP.-RT-----------I-K--------------R--------.-...-.--....--- 428
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------A---D--------------------G----------------S------------AN.........Q.T..N.--V.--....---K.P.-RT-----------I-K--------------------L--.-...-.--....--- 431
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------F--------T--------D--------------------G----------------S----I-----N---.........-.T..A.V--.-K....S--KG-.-R------------I-K--------------R--------.-...-.--....--- 433
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ----------F--------T----G---D--------------------G-----------------------------A-.........G.T..A.VL-.--....S--KGP.--------------I-K--------------R--------.-...-.--....--- 431
43_02G.SA.03.J11223 ----------F--------T-D------D------------N--R---SG----------------S------------AS.........G.A-AA.---.-K....---KGP.-RNI----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
44_BF.CL.00.CH80 ----------F--------T--------D---------------R----G-------------------------------.........-.T..A.V--.-K....S--KG-.-R------------I-------------------------.-...-.--....--- 434
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------F--------T------------------------R----G----------------S---KI-------AQ.........S.TNLM.M--.--....---KG-.K-.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 433
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------F--------T----G---D--------------------G----------------S----I---------.........H.T..N.VL-.-K....S--KG-.-R------------I----------------R--------.-...-.--....--- 428
47_BF.ES.08.P1942 ----------F-V------T-D-------------S-------------Q-----------------------------A-.........A.-N.V.---.-K....--Y-G-.----------R---I-K-----------------------.-...-.--....--- 432
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------------T----S----------------S------TG----------------S------------AQ.........Q.G..G.---.--....---KG-.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
49_cpx.GM.03.N26677 ----------F--------T------------------------RG---G-S----------------------------Q.........-.-..N.---.-K....---KG-.--.I----------L-K-----------R-----------.-...A.G-....--- 431
50_A1D.GB.10.12792 -----------R---------D----------------------------------------------------------Q.........S.-..N.---.--....---KG-.KR.I----------L-------------------------.-..N-.--....--- 431
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------D--------------------------------------------S------------A-.........S.AT.S.---.--....------.-RT-----------I-K-----------------------.-...-.--....--- 431
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------------T---------------------S------SG----------------S------------AQ........QH.X..N.---.--....---KGP.KR.I----------L----------------Q--------.-...-.--....--- 432
53_01B.MY.11.11FIR164 -------------------T---------------------S------TG----------------S-----------NAQ.........H.A..-.---.--....---KG-.-R.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------D---------------------------G----------------S----I---------.........-.PP.-.--I.--....------.GRT-----------V-------------------------.-..N-.--....--- 434
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------------T---------------------S------TG----------------S-----------HMQ.........S.T..N.---.--....---KG-.--.I------R---L-------------------------.-...-.--....--- 431
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------F--------T------------------------RG---G-----------------------------AQ.........Q.A..N.--I.--....----G-.-S.I----------L----K----R---------------.-...-.--....--- 431
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -S-------------------D--------------------------------------------S------------TN.........K....-.---.--....S--KGP.KR------------I-------------------------.-...-.--....--- 428
58_01B.MY.09.09MYPR37 -------------------T---------------------S------AG----------------S-----------HAQ.........Q.T..G.---.--....---KGN.XX.I----------L-K-----------------------.-...-.--....--- 430
59_01B.CN.09.09LNA423 -------------------T---------------------S------TG----------------S------------AQ.........Q.T..-.---.--....---KG-.KR.I------R---L-------------------------.-...-.--....--- 427
60_BC.IT.11.BAV499 ----------F--------T---------S-----S--------R----GX----------------------------LN.........-.A..N.---.--....S--KGP.KRTI----------L-------------------------.-...-.--....--- 428
61_BC.CN.10.JL100010 ----------F--------T-D------D---------------R----G----------------S------------TN.........S....A.-L-.--....S--KGP.KR------------I-------------------------.-...-.--....--- 428
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------F--------T-D------D---------------R----G-S--------------S------------TN.........S....A.---.--....S--KGP.KR------------I-------------------------.A...-.--....--- 424
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----------F--------T---------------------A--R----G------------------------------Q.........Q.-..N.---.--....----G-.KT.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 428
64_BC.CN.09.YNFL31 ----------F--------T-D------D---------------R----G-SI-------------S----------G-AN.........-....V.-L-.--....---K--.--------------I-K-----------------------.-...-.--....--- 428
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------F--------T-D------D---------------R----G-SI-------------S------------AN.........-....-.---.--....---KGP.KR------------I-K-----------------------.-...-.--....--- 431
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------------------T---------------------S------TG----------------S-----------X-Q.........H.T..N.---.-K....---KGP.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------------------T---------------------S------TG----------------S-----------X-Q.........Q.A..S.V--.-K....---KGP.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------------------------------------------------------------------------G---.........G.--.A.---.--....------.--P-----------I-K-----------------------.S...-.--....--- 429
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----------F-A-K----T----G---D---------------R----E--I-K------------------------A..........-.A..-.---.-K....S--KG-.GR---------QR-I-K--K-------------R-L----.-...-.--....--- 434
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------F--------T--------D------------A--R----G------------------------------..........-.T..-.---.-K....S--KG-.---I------R---L----K-----------R--------.-...-.--....--- 431
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------F--------T----G---D---------------R----G----------------S------------A-.........K.T..A.V--.-K....S--KG-.--V-----------I----------------R--------.-...-.--....--- 432
73_BG.DE.01.9196_01 ----------F--------T----S---D---------------R----G----------------S------------AS.........G.A..-.--L.-K....S--KGP.-RQI----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
74_01B.MY.10.10MYPR268 -------------------T---------------------S------TG----------------S------------AQ.........Q.A..G.---.--....---KGP.KR.I----------L-------------------------.-...-.--....--- 431
78_cpx.CN.13.YNTC19 -------------------T---------------------S------VG-----------------------------AQ.........H.A..N.---.--....-----P.--T-----------I-K-----------------------.-...-.--....--- 415
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ----------F--------T-D------D---------------R----G-SI-------------S------------TN.........S....A.-L-.--....S--KGA.KR------------I-K-----------------------.-...-.--....--- 428
86_BC.CN.13.15YNHS18 ----------F--------T-D------D---------------R----G-SI-------------S----I-------AN.........-....V.---.--....---KGP.KR------------I-K-----------------------.I...-.--....--- 411
87_cpx.CN.12.DH32 ----------F--------T------------------------R----G----------------S------------AN.........-....-.---.--....S--KGP.KR------------I-------------------------.-...-.--....--- 425
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ----------F--------T-D------D---------------R----G-SI-------------S------------TN.........S....A.-L-.--....S--KGP.KR------------I-K-----------------------.-...-.--....--- 431
O.CM.96.LA51YBF35 -------------------T---------------S-----Q---S---G-------I--------T----I-----ASAQ...QDLKGGY.T..A.VF-.--....-QNS-R.KGPI----------V----------------Q---L----RN...G.K-....--- 438
O.CM.96.LA52YBF39 -------------------T---------------------Q---S---G-------V--------T----------ATAQ...QELRGGY.T..S.VF-.--....-QGPIR.KGPI----------V----------------Q--------RN...G.K-....--- 438
O.CM.99.99CMU4122 -----------------------------------------Q---S---G-------V--------T----------ATAQ...QDLKGGY.T..A.VF-.--....-QNPGR.KGPI----------L----------------Q--------RN...G.K-....--- 438
O.CM.x.pCMO2_3 -------------------T---------------------Q---S---G-------V--------A----------ATAH...QDLKGGY.T..A.VF-.--....-QNPGR.KGPI----------L----------------Q--------RN...G.K-....--- 438
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -------------------T---------------------Q-------G-------V--------T----------ATAQ...QDLKGGY.T..A.VF-.--....-QNP-R.-GAI----------I-K--------------Q--------RN...G.K-....--- 438
O.FR.06.LA55RBF206 -------------------T---------------------Q-------G-N-----V--------T----------ASAQ...QDLKGGY.-..S.VF-.--....-HNP-R.-GPP----------I-K-----------R--Q--------RN...D.K-....--- 438
O.GA.11.11Gab6352 -------------------T---------------------Q-------G-S-----V--------T----------ATAQ...QDLKGGY.T..S.VF-.--....-QNPVK.-GP-----------I-K---S--R-------Q--------KN...G.--....--- 437
O.SN.99.99SE_MP1299 -------------------T---------------------Q---S---G-------I--------T----------AAA....QDLKGGY.T..A.VF-.--....-QNPSR.KGPI----------L----------------Q--------KN...G.--....--- 437
O.SN.99.99SE_MP1300 -------------------T---------------------Q---S---G-------I--------T-----------AA....QDLKGGY.-..A.VF-.--....-QNPGR.KGPI----------L----------------Q--------RN...G.K-....--- 437
O.US.10.LTNP -----------------------------------------Q---S---G-------V--------T----I-----ATAQ...QDLRGGY.T..A.VF-.--....-QNP-R.-GAI----------I-K--------------Q---L----RN...G.K-....--- 438
N.CM.06.U14296 -----------R---------X------D------------Q-------G----------------A-------------Q.........A.TT.S.VFA.--....---KGI.-RPI----------L----K---RG------Q--------.K.NEG.--....--- 437
N.FR.11.N1_FR_2011 -------------------T--------D------------QL------G----------------A-------------Q.........P.TT.N.-FA.--....---KGI.--PI----------L----K---R-------Q--------.K.SEG.--....--- 438
P.CM.06.U14788 ------------------------S---D------------Q-------G-------N--------T----------AAANQASQELKGGY.T..-.VF-.-S........G-.--P--------V--I-K--K---RR------Q--------KS...G.--....--- 431
P.FR.09.RBF168 ------------------------S---D---I--------Q-------G-------N--------T----------AAANQANQDLKGGY.T..-.VF-.-S........G-.-XP--------I--I-K--K---R-------Q--------KS...G.--....--- 434
CPZ.TZ.06.TAN5 -------------I-------P-------------------H------QG------L---------S---KI-----ATA-.........S.A-GG.-N-L-G....-KRPPLRKGQLQ------I-------------------Q--------.-...A.KNNSAGV-- 467
CPZ.US.85.US_Marilyn --------------------P---T-------------------R----G------V---------A----------C-MK.........-.PS.S.VFL.-K....--AGKP.GRKI----------L--------R-------Q--------.-.AGN.--....--- 436
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -------------------T---------------------Q---S---G-------I--------T----------AS-H...QDLKGGY.T..A.VF-.--....-QNP-K.-GPI----------L-K------R-------Q--------KN...G.--....--- 438
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---------------------D------D------------Q-------G-------N--------T----------AAANQASQDLKGGY.T..A.VF-.--........G-.-GP--------L--I-K------R-------Q--------KI...G.K-....--- 431
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B.FR.83.HXB2 LGKIWPS.YK....GRPGNFLQ..SRPE...............PTAPPE...ESFRSGVET.....TTPP....Q....KQE....PI....DK.........EL......YPLTSLRSLFGNDPSSQ* 500
A1.CM.08.886_24 -------.S-....------P-..----...............-----M...-ICGM-E-......IGS-....L....---....QK....-R.........-Q.....VP--V--K-------L--- 499
A1.CY.08.CY236 -------.S-....------P-..----...............-S---A...-I-GM-E-......I-S-....P....---....QK....-S.................P--V--K----S------ 501
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------.S-....------P-..----...............-----A...-ICGM-E-......I---....L....R--....QK....-R.........-H......P-SI--K------LL-*- 497
A1.NG.10.10NG040248 -------.S-....------P-..----...............-S---A...--WGIRE-......M-SS....P....---....QK....-R.........D.......P--V--K-------L--- 497
A1.PK.14.DEMA114PK001 -------.N-....------P-..N-L-...............------...-I-GMREK......-D--....P....---....Q.....GR.........DQ.....NP-SI--K------LL--- 498
A1.RW.11.DEMA111RW002 --R----.N-....------P-..----...............-S---V...-LLGM-E-......IAS-....P....R--....QR....-R.........-Q.....GP--V--K-------L--- 500
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------.S-....------P-..--T-...............-----A...-I-GMRE-......IIS-....P....---....QS....NR.........DP.....SP-SV--K------LL--- 501
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -------.N-....------P-..----...............-----A...-I-GMRE-.......-S-....P....---....QR...............-Q.....TP-SV----------L--- 503
A2.CM.01.01CM_1445MV ------P.N-....------P-..--T-...............-----A...-NVGM-E-......IASS....S....---....LR....NR.........-Q.....HT-TI----------L--- 497
A3.SN.01.DDI579 -------.N-....------P-..----...............-----A...DLLGM-E-......I-SS....P....---....QK....-R.........-P......P--V----------L--- 496
A4.CD.97.97CD_KCC2 -------.N-....------P-..KGL-...............-----A...--LGM-G-......I-SS....L....---....IK....-R.........DQ.....QS--I--K-------*--- 498
A6.BY.13.PV85 --R----.N-....------P-..----...............-S---A...-NWGTTG-E.....M--S....L....---....QK....-R.........-Q.....RP-SI--K-------L--- 501
A6.CY.09.CY255 --R----.S-....------P-..----...............-S---A...-NLGM-E-......M--S....L....---....QK....-R.........-Q.....HP-SI--K-------L--- 499
A6.RU.11.11RU6950 --R----.S-....------P-..----...............-S---A...-N-GM-E-......I--S....L....---....QK....-R.........-Q.....HP-SI--K-------L--- 495
A6.UA.12.DEMA112UA014 -------.S-....------P-..----...............-S---A...-L-GM-E-......-A-S....L....---....QK....-R.........-Q.....RP-SI--K-------LL-- 499
B.BR.10.10BR_RJ032 -------.H-....--------..--X-...............-----X...---GF-G-......---S....P....---....-K....--.........--......---A--K----------- 502
B.CA.07.502_1191_03 -------.H-....--------..N---...............-S----...---KF-E--.....----....-....---....-T....--.........-M......--FS--K-------L--- 503
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------.H-....------F-..----...............------...----F-E-......--T-...S-KQEQ---....QK....TE.........-K......---A--K-------Y--- 504
B.CN.12.DEMB12CN006 -----S-.H-....--------..N---...............-----M...---GF-E--TTPPQ---L....-....---....--....--.........--......---A--K----S------ 506
B.CU.14.14CU005 -------.H-....------P-..N-L-...............------...-GP-M-E--.....----....-....--G....T-....--.........D-......---A--K-------LL-- 501
B.DE.13.366396 -------.H-....--------..----...............------...----F-E--.....---S....-....---....SK....--.........--.....YP-----K-------L--- 502
B.ES.14.ARP1195 ------A.HR....D-----C-..N-L-...............-----APPE----F-G-......---SQSPS-....--R....KE....EE.........--......---A--K----------- 508
B.FR.11.DEMB11FR001 -------.--....--------..----...............------...----F-E--.....---S....-....---....QTE..............-K......--------------*--- 499
B.HT.05.05HT_129389 -------.--....--------..N-T-...............-S----...----F-E-......----....-....---....SR....--.........--......---A--K-------*--- 496
B.JP.12.DEMB12JP001 -------.H-....--------..----...............-----APPE----F-EK-.....E--S....-....---....--....--.........-Q......---A--K-------*--- 503
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------.H-....--------..----...............-S----...----F-E--.....---S....-....---....--....--.........--......---A-------------- 501
B.RU.11.11RU21n -------.H-....--------..----...............------...----F-E--.....---S....-....---....QKDRDR--.........--......---A-------------- 510
B.SE.12.SE600057 -RE----.H-....--------..----...............------...----F-E--.....----....-....---....-KE..............--......---A--K----------- 503
B.TH.10.DEMB10TH002 --RF---.H-....--------..----SRPE...........------...----F-E--.....---S....-....---....-T....--.........-V......---A-------------- 505
B.US.16.2609 -------.H-....--------..----...............------...----F-E--.....I--S....-....---....-K....--.........-M......---A--K---------E- 506
C.BR.11.DEMC11BR035 -------.H-....--------..----...............-----A...----FEE.......I--S....P....---....QE....N-.........D........-----K----S--L--- 494
C.CN.10.YNFL19 -------.H-....--------..N-T-...............-----A...----F-E--.....---S....-....-S-....--....--.........--......------K-------L--- 496
C.DE.10.622166 -------.H-....--------..N---PTAPP...AE.....-----A...-I-GF-E.......--HA....P....E-G....SK....-R.........-........---A-K----S--LL-- 499
C.ES.14.ARP1198 -------.H-....--------..N---...............-----A...-D---EE.......-N-T....P....---....AR...............-........--I--K----S--*LK- 490
C.ET.08.ET104 -------.H-....--------..----...............-----A...----FEE.......---S....L....---....-K....E-.........GPY....QE---A-K----S--L--- 498
C.IN.15.NIRT008 -------.H-....--------..N-T-...............-----A...D---FEE.......--LA....P....-K-....SK....-Q.........-........-----K----S--L--- 492
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------.H-....--------..N---PTAPP...LE.....-----A...--S............--A....L....---....QK....-R.........-........-SI--K-------L--- 494
C.NG.10.10NG020523 -------.H-....--------..--T-...............-----A...---KFEE.......---T....P....---....-K....-R.........-........-----K----S--W--- 493
C.NP.11.11NP016 -------.H-....--------..----...............-----A...---KFEE.......---A....P....---....QK....-R.........-........A----K----S--L--- 488
C.PK.14.DEMC14PK009 -------.H-....--------..----...............-----A...----FEE.......---A....P....---....QK....--.........-........-----K----S--L--- 493
C.SE.13.SE600311 -E-----.H-....----K-F-..CST-TPAPPAERFPE....-----A...----FEE.......A-SS....-....---....LK....N-.........GPY....QE---A------S--L--- 508
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------.H-....--------..N-T-...............-----A...---EFEE.......--H-....P....---....QK....NR.........-........T----K----S--L--- 492
C.US.11.17TB4_4G8 -------.N-....--------..N---PTAPPAESFIQSRPE-S---A...----FEE.......A--.....P....-R-....LK....--.........-........A----K----S--L--- 508
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -------.N-....--------..----ATAPLQ.........-----A...----FEE.......P--A....P....---....LR....-R.........DP.......--I--K----S--L--- 502
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---L---.H-....--------..----PTAP....LQ.....-----A...----FEE........--A....P....---....-K....-R.........-........AI-----------L--- 499
D.BR.10.10BR_RJ108 -------.H-....--------..----...............-----A...----F-E-......---SQN.S-....--D....QK....--.........D-......-----------S------ 504
D.CD.03.LA17MuBo -------.H-....--------..----...............-----A...---GF-E-......IA-S....-....---....QG....--.......DK--......---A--K-------L--- 503
D.CM.10.DEMD10CM009 --R----.N-....--------..----PTAPLE.........-----A...---GF-E-......I-LS....-....---....QR....--.........NK......D--A--K-------L--- 504
D.CY.06.CY163 -----S-.H-....--------..N---...............-----A...---GF-E-......I--S....-....---....QR....--.........--......--------------L--- 500
D.KE.11.DEMD11KE003 -------.Q-....--------..G---...............-----A...--LGF-E-......I--S....-....---....QK....G-.........-Q......C-----K-------W--- 501
D.KR.04.04KBH8 -------.HN....------P-..--T-...............-----A...---GF-E-......I--S....-....-R-....QK....-N.........--......---D--K-------L-K- 500
D.TZ.01.A280 -------.H-....--------..----...............-----A...-I-GF-E-......IK-S....-....---....QK....--.......DK--......--SA--K-------L--- 497
D.UG.10.DEMD10UG004 --RF---.Q-....--------..----...............-----A...-C-GF-E-......-N-S....-....Q--....QK....--.........--......---A-------------- 501
D.UG.11.DEMD11UG003 --N----.R-....--------..R---...............-----A...---GF-E-......I---....-....---....QK....-E.......KD--......------K----S--L--- 501
D.YE.02.02YE516 --R----.S-....--------..----...............-----A...---GF-E-......I--S....-....---....QK....--.......DKD-......--------------L--- 501
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --R----.H-....--------..----...............-----A...---GFRE-......MP--....P....---....QK....EEGQGQ.....G-.....YP--A--K------Q*--- 500
F1.AR.02.ARE933 -------.N-....--------..----...............-----A...---GFRE-......I--S....P....---....QK....-E.........G-.....YP--A--K-------*L-- 495
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------.H-....------I-..N---...............-S---A...---GFRE-......IPS-.RQE-....---....QK....EE.........G-.....YP--A--K------QWL-- 502
F1.BR.11.DEMF111BR037 -------.N-....--------..--T-...............-----A...-C-GFRE-......---A....P....---....QK....AE.........GQ.....YP--A--K-------*--- 496
F1.CY.08.CY222 -------.N-....--------..----...............-S---A...---GFKE-......IA-S....P....E--....QK....--.........G-.....YP--A--K-------*L*- 493
F1.ES.02.ES_X845_4 --R----.H-....--------..----...............-----A...---GFRE-......---S....P....---....QK....EE..GQ.....G-.....YP--A--K------Q*--- 498
F1.ES.11.VA0053_nfl -------.H-....--------..N---...............-----A...---GF-E-......I--S....L....---....QK....-E.........GP.....YP--A--K-------*--- 495
F1.FR.04.LA22LeRe -------.N-....--------..----...............-----A...---GFRE-I.....---S....P....---....QK....-E.........GQ.....YP--A----------*--- 495
F1.RO.03.LA20DuCl -------.H-....--------NQN---...............-S---A...---GFRE-......I--S....P....---....QK....-E.........GQ.....YP--A--K-------*--- 499
F1.RU.08.D88_845 --R----.S-....------P-..--L-...............-S---A...---GF-E-......I--S....P....R--....QK....--.........DQ.....CP-----K------Q*--- 501
F2.CM.02.02CM_0016BBY -------.N-....------I-..----...............-----A...-G-GF-E-......I--S....P....---....QK....--.........G-.....YP-----K-------*--- 493
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---L--P.S.....--------..N---...............-----A...---GF-E-......I--S....P....---....QK....--.........-P.....A----A-K----S--*--- 494
F2.CM.11.DEURF11CM026 -------.QG....--------..N---...............-----A...---GF-E-......I..............-....QK....KE.........N-.....YP-----K-------L--- 487
G.CD.03.LA23LiEd -------.S-....--------..N---...............-----A...--LGF-E-......IA-A....P....---....-K....E-.........--......---A--K-------*--- 498
G.CM.08.789_10 ---L---.H-....------I-..N---...............-----A...--LGF-E-......IA-T....-....EP-....-K....E-.........NP......--..--K----S--*-V- 498
G.CM.10.DEMG10CM008 -------.S-....--------..N---...............-----A...---GF-E-......IA-N....-....---....QK....E-.........--......---A--K----S--*-M- 499
G.CM.10.DEURF10CM020 ---V---.N-....------P-..T-L-...............-----A...---GF-E-......X--S....-....---....-R....E-.........-T......P--A--K------Q*--- 499
G.CN.08.GX_2084_08 -------.N-....--------..N-L-...............-----A...---GF-EG......I--S....P....---....-R....EQ....EPREKG-......P--A--K-------*--- 501
G.ES.14.ARP1201 --R----.N-....------V-..N-L-...............-----A...-I-GF-E-......IA-S....P....---....QK....E-.........-S......P--A--K------Q*L-- 501
G.GH.03.03GH175G -------.N-....--------..N---...............-S---A...---GF-R-......-A-S....P....---....-R....E-.........-E.....L------K-------*--- 499
G.GW.08.LA57LmNe -------.H-....------P-..N-L-...............-----A...---GF-E-......IVSS....P....---....-K....E-.........-.......---A--K----S--*--- 493
G.KE.09.DEMG09KE001 -------.N-....--------..N---...............-----A...---GL-E-......IA-S....P....--D....QK....GR.........-.......P-----K----S--*--- 497
G.NG.12.12NG060409 -------.H-....--------..----...............-----A...---GF-K-......IA-L....P...........-K....E-.........-T......P-----K-------*L-- 496
H.CD.04.LA19KoSa -------.N-....--------..--T-...............-----A...---GF-E-......MN-S....L....---....-K....-R.........-.......S-----K----S--L--- 503
H.CF.02.LA25LeMi -------.S-....--------..--T-...............-----A...---GF-E-......M--S....P....---....SR....--.........-.......S----------S--L--- 497
H.GB.00.00GBAC4001 -------.S-....--------..----...............-----A...-C-GF-E-......M---....P....---....MK....E-.........-.......P----------S--L--- 500
J.CD.03.LA26DiAn -------.S-....--------..----...............-----A...---GF-E-......IASS....P....---....-KE..............--......------K----S--*--- 497
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---V---.S-....--------..----...............-----A...---GF-EK......I--S....-....---....-R....K..........--......--SA--K----S------ 488
J.SE.93.SE9280_7887 -------.S-....--------..----...............-----A...--LGL-E-......I.-S....P....---....-K....--.........--......------K----S--L--- 498
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---F--L.N-....E-------..N---...............-----A...---GF-EK......I--S....L....R--....MK....-Q.........-Q.....GP-----K----S--L--- 496
K.CM.96.96CM_MP535 -------.H-....--------..----...............-----A...---GF-E-......I--S....P....R--....TK....--.........-Q.....SP-----K-------L--- 496
01_AE.AF.07.569M -------TN-....------P-..----...............-----A...D.WGM-E-......I-SL....L....---....QK....--.........-H.....LP-TV--K-------L--- 499
01_AE.CM.11.1156_26 -------.S-....------P-..----...............-----A...--LGM-E-......I-SI....P....--K....QR....-R.........SP......N-SV--K------LLL-- 498
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --RL---.N-....------P-..--T-...............-----A...-NWGM-E-......A-SS....L....---....QK....-H................HP-SV--K-------L--- 497
01_AE.HK.04.HK001 ------P.N-....------P-..----...............-S---A...-NW-...-......I-SL....L....---....QK....--.........-H.....PS-SI--K-------L--- 496
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------..-....------P-..----...............-S---A...-NWGM-E-......IASS......................TE..........H.....PP-SI--K-------L--- 492
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---L---.N-....------H-..--L-...............-----A...-NWGM-E-......-.SS....L....---....QK....--.........DH.....PP--V--K-------L--- 498
01_AE.SE.11.SE601018 --RL---.H-....------P-..----...............-----A...-DW-M-E-......IA-S....L....---....QK....--.........-H.....PP--V--K-------LL-- 503
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------.N-....------P-..----...............-----A...-NWGM-E-......--SL....L....R--....QK....--.........-S.....PP--V----------L--- 499
01_AE.TH.90.CM240 -------.N-....------P-..----...............-----A...-NWGM-E-ITG.EEI-SL....P....---....QK....--.........-H.....PP--V--K-------L--- 504
01_AE.US.05.306163_FL ------P.N-....------P-..----...............-----A...-NWGM-E-.......-SL....L....---....QK....--.........-R......P-VV--K-------L--- 494
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------.N-....------P-..----...............----LA...--LGM-E-......RPSS....P....---....-K....--.........G-.....YP--A--K-------*L-- 500
02_AG.DE.09.701114 -------.H-....------P-..--T-...............-----A...-I-GV-E-......I-S-....P....R--....-R....--.........G-.....YP--A--K-------*--- 500
02_AG.GW.05.CC_0048 -------.N-....------P-..----...............-----A...--..M-E-......M-S-....P....T--....-G....--.........G-.....YP-----K----S--*--- 498
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B.FR.83.HXB2 LGKIWPS.YK....GRPGNFLQ..SRPE...............PTAPPE...ESFRSGVET.....TTPP....Q....KQE....PI....DK.........EL......YPLTSLRSLFGNDPSSQ* 500
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------.N-....------P-..--Q-...............-----A...-NLGM-E-......I-SS....P....Q--....-R....--.........G-.....YP--A--K-------*--- 499
02_AG.KR.12.12MHR9 -------.S-....------P-..----...............-----A...--LGM-E-......I-S-....P....---QREE-R....--.........G-.....YP-----K-------*--- 499
02_AG.LR.x.POC44951 -------.S-....------P-..----...............-----A...---GM-E-......I-S-....P....---....-R....--.........G-.....YP-----K-------*--- 495
02_AG.NG.12.12NG060418 -------.S-....------P-..----...............-----A...---GV-E-......IPAS....L....---....-K....S-.........D-.....YP--A--K-------*--- 496
02_AG.NG.x.IBNG -------.S-....------P-..----...............-----A...---GM-E-......IP-S....P....Q--....-R....--.........G-.....YP-----K-------*L-- 495
02_AG.SE.11.SE602024 -------.H-....------P-..----...............-----A...---GM-EQ......IISS....-....---....-E....--.........GP.....YP-----K-------L--- 495
02_AG.SN.13.9580 --R---F.S-....------P-..-KT-PFPQSRTE.......-----A...--LGM-E-......V--S....-....---....-R....G-.........--.....YP------------Q*--- 507
03_AB.RU.97.KAL153_2 --R----.S-....------P-..----...............-S---A...-N-GM-E-......I--S....L....---....QK....-R.........-Q.....HP-SI--K----D--L--- 499
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --RM---.S-....--------..N---...............-----A...-CLERKE-......--SS....L....---....-R....--.........--......------K----S--L--- 501
05_DF.BE.x.VI1310 ---V---.H-....--------..----...............-S---A...----F-E-......IASS....P....---....QK....-E.........G-.....YP--A--K-------L--- 503
06_cpx.AU.96.BFP90 -------.N-....--------..N---...............-----I...---GF-E-......IA-S....P....---....SK....E-....E..EKG-......---A--K----S--*--- 500
07_BC.CN.98.98CN009 -------.H-....--------..----...............------...----F-E--.....---S....-....---....T-....--.........--......------K----------- 496
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---F---.H-....--------..----...............-----A...----FEE.......---A....P....---....-K....-R.........-........----------S--L--- 490
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------.N-....------P-..----...............-S---A...---GMRE-......--SS....X....--X.....K....-G.........-X.....PP--X--K-------L--- 497
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------.N-....--------..----...............-----A...---GF-E-......I--S....-....---....QK....--.........-P......H--A--K-------L--- 501
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------.S-....--------..----...............-----A...---GF-E-......VA-S....-....---....-KE..............--......---A--K----S------ 497
12_BF.AR.99.ARMA159 -------.N-....--------..N---...............-----A...---GF-E-......I-SS....P....-R-....QK....-E.........GQ.....YP--A--K-------*-*- 494
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------.N-....--------..---GPTAPPESRPE.....-----A...---GF-E-......IA-S....-....---....-K....ET.................---AA-K----S--*-*- 508
14_BG.ES.05.X1870 --R----.S-....------P-..N-L-...............-----A...---GF-E-......IA-S....P....---....-K....E-.........-M......---A--K----S--*--- 497
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --RL---..-....------P-..----...............-S---A...-NWGM-E-......--SL....L....---....QK....-R.........-H.....TP--V--K-------LL-- 498
16_A2D.KR.97.97KR004 -------.HS....------P-..--T-...............-----A...-D-GM-E-......---L....-....---....LK....NR.........-Q.....HT-AI--K-------LL-- 499
17_BF.AR.99.ARMA038 -------.N-....--------..N---...............-----L...---GF-ET......I--Q....P....---....-K....-E.........G-.....YP--A--K-------*-K- 501
18_cpx.CU.99.CU76 -------.N-....--------..K---...............-----A...--LGF-E-......IA-S....P....---....SK....EE.........K.......--FS--K----S------ 497
19_cpx.CU.99.CU7 -------.H-....--------..----...............------...---GF-E-......I--S....-....--D....QK....--.........--......---A--K-------L--- 501
20_BG.CU.99.Cu103 ---L---.H-....--------..----...............-----A...---GF-E-......IA-S....P....--G....QK....E-.........D.........-I--K----S--*--- 497
21_A2D.KE.99.KER2003 -------.S-....--------..--S-...............-----A...-M-GF-E-......I--S....-....---....QK....--.........--......--SV--K-------LL-- 499
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------.S-....------P-..G---...............-----A...--VGM-E-......I-SS....-....---....QR....E-.........-Q.....PP--V--K-------L--- 500
23_BG.CU.03.CB118 ---L---.H-....------P-..N-L-...............-----A...---GF-E-......IA-S....P....--G....-K....EQ.........D.........-I--K----S--*--- 498
24_BG.ES.08.X2456_2 ---L---.H-....------P-..N-L-...............-----A...--LGF-E-......IA-S....P....--G....QP....E-.........D.........-I--K----S--*--- 497
25_cpx.CM.02.1918LE --R----.S-....--------..N---...............-----A...--LGF-E-......I--S....P....---....QK....--.........--......--MA--K----S--*--- 499
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --RF--P.N-....------P-..--LV...............-----A...-NLGMEEG......---S....P....--K....EG...............-Q.....SP--I--K----------- 496
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----SP.N-....--------..N---...............-----A...--LGIME-......M-SY....P....---....LK....--.........-.......P--V--K-------L--- 497
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------.H-....--------..N---...............-----A...----F-E-......---S....P....---....QK....EE.........G-.....YP--A--K-------*--- 499
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------.H-....--------..N---...............-S---A...--LGF-E-......R--S....P....---....QK....-E.........GK.....YP--A----------*--- 510
31_BC.BR.04.04BR142 --R----.H-....--------..----PTAPPASRLE.....-----A...----FEE.......---S....P....---....QR....-R.........-........-----K----S--L--- 506
32_06A1.EE.01.EE0369 -------.S-....--------..N---...............-----A...----FEE--.....AA-S....S....---....-K....K-.........--......--SA----------*--- 495
33_01B.ID.07.JKT189_C ---L---.H-....--------..----...............-----A...----F-EQ-.....---S....-....---....Q-....--.........--......--VA--K----------- 497
34_01B.TH.99.OUR1969P ---F---.N-....------P-..----...............------...----F-EG-.....---S....-....---....--....--.........--......--SA--K-------LL-- 498
35_AD.AF.07.169H -------.NN....------P-..G---...............-----A...---GF-E-......IK-S....-....---....QK....-G.........--......------K----------- 497
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------.S-....------P-..----...............-----A...-N-GI-E-......MSSS....-....---....SR....--.........G-.....YP-----K-------*L-- 498
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --R----.S-....------P-..----...............-----A...---EVKE-......VASS....L....---..........G-.........--.....YP--A--K----S--*P-- 493
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------.H-....--------..----...............-S---A...---GF-E-......I---....PKQEQ---....QK....-E.........GM.....YP--A--K-------*--- 499
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------.N-....--------..--T-............PTA-----A...--LMF-E--.....-A-S....-....---....-R....--.........--......------------------ 502
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------P.--....--------..N-L-...............-----A...---GF-E-......I---....P....---....QK....NE.........G-.....YP-----K-------*--L 500
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -------.C-....--------..N---PRPE...........-----A...---GF-E-......I--S....L....--G....QK....-E.........G-.....CP----------------- 503
43_02G.SA.03.J11223 -------.H-....--------..----...............-----A...---GF-E-......IA-S....-....---....-R....E-.........-S......P--A--K-------W-K- 498
44_BF.CL.00.CH80 -------.N-....------P-..N-L-...............-----A...---GF-E-......I--S....P....---....QK....-E.........GK.....YP-FA--K-------*-K- 501
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------.SR....------P-..----...............-S---A...---GM-E-......I-SC....P....---....QK....-R.........-Q.......VYP--K-------L--- 499
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------.N-....--------..N---...............-----A...---EIRE-......I--S....-....---....QK....-E.........G-.....YP--A--K-------W--- 496
47_BF.ES.08.P1942 -------.S-....--------..N---...............-----A...--LGF-E-......---S....P....---....QKE..............G-.....YP--A----------*--- 498
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---L---.H-....------I-..----...............-----A...----F-E--.....---S....-....---....--....--.........--......---A-------S------ 499
49_cpx.GM.03.N26677 --R----.H-....--------..N---...............-----A...---GF-E-......IA-S....P....---....QKE..............--......--SA--K----S--*LP- 496
50_A1D.GB.10.12792 -------.H-....--------..----...............-----A...---GF-E-......VI-S....-....---....QK....--.........--......--SA-------------- 498
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------.H-....--------..----...............-----A...----F-E--.....---S....-....---....--....--.........-Q......---A--K------LL--- 499
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------.N-....------P-..--X-...............-----A...-NWGM-E-......X-SS....L....---....QX....--.........DP.....PP-SV--K----S--LL-- 500
53_01B.MY.11.11FIR164 ---L--X.H-....--------..N---...............------...----F-EG-.....---S....-....---....--....--.........--......------K----------- 499
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------.H-....--------..N---...............------...----L-E--.....----....-....---....--....--.........--......--VSA-K-------*--- 501
55_01B.CN.10.HNCS102056 --RL---.N-....------P-..----...............-----A...-DWGM-E-......I-SS....P....---....QK....--.........GH.....RP-VV--K-------L--- 499
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------.N-....------P-..----...............-----A...--VGM-E-......A-YS....P....R--....SRD..K--.........--.....YP-----K----S--*--- 500
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---L---.H-....--------..----...............------...----FEE.......---A....P....---....LK....-R.........-........-----K-------L--- 492
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---F--P.N-....--------..----...............-X----...----F-E--.....---X....-....--G....--....--.........--......------K----S------ 498
59_01B.CN.09.09LNA423 -------..-....------P-..----...............-----A...-NWGM-E-......S..L....L....---....QK....--.........-Q.....PH-SI--K-------L--- 492
60_BC.IT.11.BAV499 --R----.H-....--------..----...............-----A...----FEE.......---.....P....---....QK....-R.........-........-----K----S--L--- 491
61_BC.CN.10.JL100010 -------.H-....--------..----...............-----A...----FEE.......-ASA....P....---....MK....-R.........-........----------S--L--- 492
62_BC.CN.10.YNFL13 -------.H-....--------..----...............-----A...----FEE.......---A....P....---....SK....-R.........-........----------S--L--- 488
63_02A1.RU.10.10RU6637 --RL---.NN....------P-..----...............-----A...--VGM-E-......I-SS....P....Q--....-R....--.........G-.....YP--A--K-------*--- 495
64_BC.CN.09.YNFL31 -------.H-....--------..----...............-S---A...----F-E--.....---S....-....-P-....GT....--.........--......---A--K-------LC-- 496
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------.H-....--------..--L-...............-----A...----FEE.......---A....P....R--....SK....-R.........G........-----K-------L--- 495
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------.N-....------P-..----...............-----A...-DWGM-G-......I-FS....P....---....QK....--.........-.......H-SV--K-------L--- 497
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------.N-....------P-..----...............-----A...-DWGM-G-......I-SS....P....---....QR....-R.........-.......Q--V--K-------L--- 497
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------.H-....--------..----...............-S----...--L-.EET......--LT....-....--D....--....--.........--......---A------------K- 495
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -R-----.H-....---R--I-..N---...............-----A...----F-E-......M---....P..KKQE-....QK....-E.........GR.....YP-----K-------W--- 504
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --RM---.S-....--------..N-T-...............-----A...---GF-E-......M--S....-....---....QK....SE.........G-.....YP--A--K-------W-K- 499
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------.H-...G--------..N-T-...............-----A...---GF-E-......K--S....P....---....-K....EE.........G-.....YP--A--K-------WL-- 501
73_BG.DE.01.9196_01 -------.N-....--------..N---...............-----A...---GF-E-......IA-S....P....---....-K....E-.........-S......------K----S--*--- 497
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---L---.H-....--------..N---...............------...----F-E--.....-A-T....-....---....--....N-.........--......--SA--K----------- 499
78_cpx.CN.13.YNTC19 -------.H-....--------..----PTAPPAELQ..SRPE-----V...----F.E-......---A....P....---....-K....-R.........-........-----K----S--L--- 492
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -------.H-....--------..N---...............-----A...-G--FEE.......---A....L....---....-K....-R.........-........--I-------S--L--- 492
86_BC.CN.13.15YNHS18 -------.H-....--------..----...............-----A...----FEE.......---A....P....---....QK....--.........-........----------S--L--- 475
87_cpx.CN.12.DH32 -------.H-....--------..----...............-----A...----FEE.......---A....P....---....XK....-R.........-........-----K-------LL-- 489
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -------.H-....--------..----...............-----A...-N--FEE.......---A....P....---....-K....-R.........-........----------S--L--- 495
O.CM.96.LA51YBF35 --RY--P.GG....T----Y--..KQVS...............-S---M...-EVVKRQ-......K.......-....G--NQTQGG....-Q.........DE.....L--FA--K----T-Q*-*Q 505
O.CM.96.LA52YBF39 --RY--P.GG....E----YV-..KQVP...............-S---M...-EVMK-Q-......N.......-....E-K.....G....EP.........NE.....L--FA--K----T-Q*--Q 501
O.CM.99.99CMU4122 ---Y--P.GG....T----YA-..RQVS...............-S---M...-EE-K-P-......S.......-....E-K.....G....-P.........NE.....L--FA-------T-Q*L-Q 501
O.CM.x.pCMO2_3 ---Y--P.GG....T----YA-..RQVP...............-S---M...-EEMK-Q-......N.............-K.....G....-P.........NE.....L--FA--K----T-Q*L-Q 499
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ---Y--P.GG....T----Y--..KQVA...............-S---M...-EEIK-Q-......N.......-....E-K.....G....GP.........TE.....L--FA--K----T-Q.L-Q 501
O.FR.06.LA55RBF206 --RY--P.GG....T----YV-..KQVS...............-S---M...-EMEK-Q-......K.......E....--N...QGG....-Q.........NE.....L--FA--K----T-Q*-*Q 502
O.GA.11.11Gab6352 ---Y--P.GG....T----YV-..KQVH...............-S---M...-EEVQKQ-......N.......-....E-K.....G....-P.........NE.....L--FA--K----T-Q*L-Q 500
O.SN.99.99SE_MP1299 ---Y--P.GG....T----YA-..RQVS...............-S---M...TEEMK-Q-......N.......-....E-K.....E....-Q.........NE.....L--FA-------T-Q*L-Q 500
O.SN.99.99SE_MP1300 ---Y--P.GG....T----YA-..RQVS...............-S---M...TEEMK-Q-......N.......-....E-K.....G....-Q.........NE.....L--FA--K----T-Q*F-Q 500
O.US.10.LTNP ---Y--P.GG....T----YV-..KQVA...............-S---M...-EEVNRQ-......N.......-....E-K.....G....SP.........TE.....L--FA-------T-Q*L-Q 501
N.CM.06.U14296 --RG-SP.F-....------P-..TTTKKE.............-----L...-NYGFQE-......RSTQ....G....-EM....QE....NQ.........-RTENSLYP-------------L--- 512
N.FR.11.N1_FR_2011 --RG-SP.F-....------P-..TTTRKE.............-----L...-NYGFQE-......KSTQ....G....-EM....QE....-Q.........-RTENSLYP----------------- 513
P.CM.06.U14788 ------P.GG....K----YV-..KQVQ...............-----M...-EEEMTQNK.............-....XE-....KE....-E.........KE.....L---A--K----T-Q*Y-- 495
P.FR.09.RBF168 ------P.GG....K----YV-..KQVQ...............-----M...-EDEMTRDK.............-....REX....EE....XE.........-E......-----------T-Q*Y-- 497
CPZ.TZ.06.TAN5 ---RT-L.WG....C-----V-..NT--KGRNQEQESVQTPVV-----L...-MPM...............................K....-G....................F--K-I--S-Q**-- 529
CPZ.US.85.US_Marilyn ---H-SP.SWSGGSK------E..N-K-...............-----I...-D-GYQE-......-VTQ....E....--G.....K....E-.........-P......FQ----K----S----E- 506
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---Y--L.GG....T----YV-..KQAQ...............-S---M...-EVMK-K-......N.......-....D-G.....G....-Q.........GE.....L--FA--K----T-Q*L-R 501
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------P.GG....K----YV-..KQVQ...............-----M...-EEEVTQSR.............-....-EG....-K...............-E.....L------K----T-Q*YL- 493
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B.FR.83.HXB2 FFREDLAF.LQ....GKAREFSS..EQTR...............ANSPTR...RELQVWGRD.....NNSP....S....EAG....AD....RQ.........GT......VSFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGF 109
A1.CM.08.886_24 ----N---.Q-....-E------..----...............-----N...GD-WDG--......DRL-....-....---....-E....G-.........--.....GPTLS---I---------V--E------------------DIE---K------------ 109
A1.CY.08.CY236 ----N---.Q-....-E--K--P..----...............-I---S...-D-WDG--......D-L-....-....---....-E....--.................P-LS---I---------VE-----R--------------DID-------R-------- 106
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----N---.Q-....RE--K--P..----...............-----S...-D-WDG--......D-P-....-....-T-....-E....G-.........--......PT-----I--------IV---------------------DIE---K------------ 108
A1.NG.10.10NG040248 ----N---.Q-....-E---L--..----...............-I---S...---GDK-G......-DLL....-....---....-E....G-.........-.......P-LS---I------II-V--E------------------DIN---K------------ 107
A1.PK.14.DEMA114PK001 ----N---.Q-....----K--P..----...............---SA-...-D-WDE-E......DR--....-....---....T.....G-.........-P.....EST-----I---------V---------------------DIN---------------- 108
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----N---.Q-....-E--K--P..----...............-I---S...GT-GDG--......DSL-....-....-T-....-E....--.........--.....GPT-S---I---------V--E---R--------------NIN-T-K------------ 109
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----N---.Q-....-E--K---..K-NG...............-----S...-D-WDE--......D-L-....-....---....-E....Q-.........-P.....EPT-S---I---------V---------------------DIN---K------------ 109
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----N---.Q-....RE--K-P-..---G...............-----S...-D-WDE--.......DL-....-....-TR....-E...............--.....DPTLS---I---------VR--------------------DIN---K---R-------- 106
A2.CM.01.01CM_1445MV ----N--S.Q-....RE--KL-P..--N-...............----AS...--RWNG--......DSFL....V....---....TE....K-.........--.....TH-Y----I---------V--E------------------DIN---K-R---------- 109
A3.SN.01.DDI579 ----N---.Q-....-E--K---..----...............-----S...-SPGDGR-......D-LL....P....---....-E....G-.........--......A--S---I------I--VR--------------------DIN---K------------ 108
A4.CD.97.97CD_KCC2 ----N---.Q-....RE---L-P..-R--...............-----S...--PGDG--......D-LL....P....---....DK....G-.........-P.....AI-LDL--I------V--VRVE------------------DIN---K------------ 109
A6.BY.13.PV85 ----N---.Q-....RE------..----...............-I---S...---GDD-GR.....DDPL....P....-T-....TE....--.........--.....ET------I------V--V--E------------------DIN---K------------ 110
A6.CY.09.CY255 ----N---.Q-....RE--K---..----...............-I---S...--PWDG--......DDPL....P....-T-....TE....--.........--.....AS---L--I---------VXX-------------------DIN---K------------ 109
A6.RU.11.11RU6950 ----N---.Q-....RE--K---..----...............-I---S...GK-WDG--......D-PL....P....-T-....-E....G-.........--.....AS------I--------AVR--------------------DID---K------------ 109
A6.UA.12.DEMA112UA014 ----N---.Q-....RE--K---..----...............-I---S...-T-WDG--......DSPL....P....-T-....TE....--.........--.....AS------I---------VR-E------------------DIN---K------------ 109
B.BR.10.10BR_RJ032 ----N---.P-....---G----..--X-...............-----X...---R---G......D--L....-....---....-E....--.........--......---S---I-------------------------------------K------------ 108
B.CA.07.502_1191_03 ----N---.P-....-E--K---..----...............-I----...-------G-.....----....-....---....--....--.........-N......--LL---I------V------------------------DIN---K------------ 109
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----N---.P-....------FP..-P--...............------...G-------......--N-...Q-EAGA---....TE....NR.........-E......---S---I------VL-V-----VR-----------II-D-T---K----IV--V--- 113
B.CN.12.DEMB12CN006 ----N-V-.P-....----K---..----...............-D---N...G-FR---G-NNSPSD---....-....---....T-....--.........-A......--LS---I--------S--V---Q---------------------------------- 114
B.CU.14.14CU005 --------.P-....---G----..--A-...............------...-GP-DG---.....----....-....---....DN....--.........-S......---S---I---------V-----------------------N-----R---------- 109
B.DE.13.366396 ----N---.P-....-E---LP-..----...............------...G--------.....---L....-....-T-....VE....--.........--.....VS--D---I--------S--------------------I-------------------- 110
B.ES.14.ARP1195 ----N--C.P-....-Q----L-..----...............-----SPTRG-------......D--LSESL-....--E....EG....-R.........--......--SS---I-----------VE---M--------------DIN-------X-------- 115
B.FR.11.DEMB11FR001 ----N---.--....---G--P-..----...............------...-------G-.....---L....-....--R....--R..............-K......----L--I---------------------------------N---------------- 108
B.HT.05.05HT_129389 --------.--....-----LP-..--D-...............-I----...G-------......D---....-....---....VE....G-.........--......---S---I---------------------------------N---K------------ 108
B.JP.12.DEMB12JP001 --------.P-....-----LP-..--A-...............-----SPTR-------K-.....RD-L....-....-T-....--....--.........--......---S---I-----------V-------------------D-N---K------------ 112
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----N---.P-....--------..----...............-I--S-...G------G-.....---L....-....---....T-....--.........--......---S---I------I------------------------------------------- 109
B.RU.11.11RU21n --------.P-....-E----P-..----...............------...G-F----G-.....---L....-....---....-ERQGQG-.........-A......--LS---I----------R------------------V-D-Y---------------- 113
B.SE.12.SE600057 --KGN---.P-....R------P..----...............------...-------G-.....----....-....K--....-ER..............-A......--LSL--I-------I---------------------V---Y---------------- 108
B.TH.10.DEMB10TH002 ----I---.P-....--------..----EQTR...........------...-------G-.....--PL....-....---....T-....--.........-S......---S---I---------------------------------N---------------- 113
B.US.16.2609 ----N---.P-....-E------..----...............------...---------.....---L....-....---....-E....G-.........-N......--LSL--I--------R-R----T---------------D-E---------------- 109
C.BR.11.DEMC11BR035 ----N---.P-....-E--K-PP..----...............T----S...-----R-.......D--L....-....---....-G....K-.........-........-L----I-----------V--------------------IK---T------------ 105
C.CN.10.YNFL19 ----N---.P-....---G----..--N-...............---S-S...---------.....---I....-....-V-....--....--.........--......IPL----I---------V-V---I----------------I----K------------ 109
C.DE.10.622166 ----N---.P-....------P-..K-A-ANSPT...CR.....-H---S...-N-R-R-.......D--R....-....G--....VE....--.........-........TL-C--I---------------I---------------------K------------ 112
C.ES.14.ARP1198 ----N---.P-....-E----PP..--A-...............T----S...-G---R-.......-EPH....-....---....GE...............-........T-D---I--------E--V---I---------------DIN---K---R-------- 103
C.ET.08.ET104 ----N---.P-....-E----P-..----...............-----S...-----R-.......D-PL....-....---....-E....-E.........--L....PGTL-C--I----------R---------------------IN---K------------ 109
C.IN.15.NIRT008 ----N---.P-....-E----P-..--N-...............----SS...-Q---R-.......D-PR....-....-E-....VK....-P.........-........AL----I-------IPVRV--------------------I----K------------ 105
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----N---.P-....-E----P-..--A-ANSPT...TR.....T----S...---............HPR....-....---....-E....--.........-........TL----I----------RV---I----------------L----K------------ 107
C.NG.10.10NG020523 ----N---.P-....------P-..--NG...............-----S...-----R-.......D-PH....-....---....-E....G-.........-........TL----I------M-S------I-----------------N---K------------ 105
C.NP.11.11NP016 ----N---.P-....------PP..----...............-----S...--F--R-.......D-PS....-....K--....-E....--.........-........-L----I--------S--V---T----------------LN---K------------ 105
C.PK.14.DEMC14PK009 ----NM--.P-....-E---LP-..----...............-D---S...-----R-.......D-PS....-....---....-E....G-.........-........TL----I------I-S-RV---T----------------ID---------------- 105
C.SE.13.SE600311 SI-KN---.P-....-E---IL-..V-H-DTSPSCREIPR....-----S...-----R-.......G-LF....-....-T-....-E....K-.........-SL....PGAL-C--I-----------V---TR---------------IN---K------------ 120
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----N---.P-....-E-GK-P-..--N-...............-----S...---R-R-.......D-P-....-....---....-E....K-.........-........NL----I--------S--V---I---------------DIN---K------------ 105
C.US.11.17TB4_4G8 ----N---.Q-....-E----P-..----ANSPTSRELHSEQAR-I---S...-K---R-.......G-P.....-....---....-K....G-.........-........-L----I--------------------------------IN---K------------ 119
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ----N---.Q-....RE-G----..----GNSPPS.........T-C--S...G----RR.......A-PR....-....-T-....-E....G-.........-S.......TL----I--------S--V---I---------------DIN---K------------ 112
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----T---.P-....-E---LPP..----ANSS....PS.....-----S...-----R-........DPR....-....---....-E....--.........-........-Y----I--------A--V---T----------------IN---K---R-------- 110
D.BR.10.10BR_RJ108 ----N---.P-....----KLP-..--A-...............-----S...--------......D-PLSE.L-....-T-....SE....--.........-P......---DL--I---E-----V---------------------D-N---K------------ 111
D.CD.03.LA17MuBo ----N---.P-....---G-L--..----...............-----S...---R----......DSPL....-....-T-....-G....G-.......RQ--......--LS---I--------S--V---I----------------IN---K------------ 110
D.CM.10.DEMD10CM009 --------.Q-....---GKL--..----ANSPTR.........-----S...---R----......D-PL....-....-T-....TE....G-.........KQ......G-LS---I------F--V---------------------DID---K------------ 114
D.CY.06.CY163 ------V-.P-....--------..----...............-----S...---R---G......D-PL....-....-T-....-E....G-.........R-......--L----I--------S--V-------------------DIN---K------------ 108
D.KE.11.DEMD11KE003 --------.PE....---G-LP-..G-A-...............TH---S...--PW---G......D-TL....-....-T-....-E....--.........-A......--S----I------------E-------------------IN---K------------ 108
D.KR.04.04KBH8 --------.P-....W---KLP-..--N-...............--R--S...---R---G......D-PL....-....-T-....-E....--.........R-......--LG---I--------KV-----I---------------DIE---K------------ 108
D.TZ.01.A280 ----N---.P-....R----LP-..----...............-----S...-D-R---G......DKTL....-....-T-....-E....--.......GQ--......---S---I-------------------------------------K------------ 110
D.UG.10.DEMD10UG004 ----I---.PE....-----LP-..----...............-----S...-V-R---G......DKPL....-....AT-....-E....G-.........-A......--LSL--I---------V----------------------IN---K------------ 108
D.UG.11.DEMD11UG003 ----Y---.P-....-----LP-..-KA-...............-----S...---R----......D-T-....-....-T-....-E....-R.......ERRA......--L-L--I---------V-----------------------N---K------------ 110
D.YE.02.02YE516 ----N---.Q-....-E-GKL--..----...............--C--S...---R----......D-PL....-....-T-....-E....G-.......RQ-S......--S----I----------N----Q---------------DID---K------------ 110
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----N---.P-....-E-GK---..----...............-----S...---R-Q-G......DA--....-....---....-E....GRGTGT.....--.....VS-LS---I------V--V-VE------------------DIN---K------------ 113
F1.AR.02.ARE933 ----N---.Q-....-E--K-P-..----...............----AS...---R-QRG......D-PL....-....---....-E....-R.........--.....VP-LS---I--------A-N--------------------DIN---K------------ 109
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----N---.P-....---WKLHP..--A-...............TI--AS...---R-Q-G......DPIS.EAGA....---....TE....-R.........--.....VP-LS---I------V--V-V--E-R--------------DIN---K------------ 112
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----N---.Q-....-E----P-..--D-...............----AS...-V-R-Q-G......D-PS....-....---....-E....SR.........--.....VP-LSL--I----------RV-D-----------------DID---------------- 109
F1.CY.08.CY222 ----N---.Q-....-E--KL--..----...............-I--AS...---R-QRG......DSPL....-....G--....-E....G-.........-A.....VS-LSL--I------V-VV-V-------------------DIN---K-R---------- 109
F1.ES.02.ES_X845_4 ----N---.P-....-E-GK---..----...............-----S...---RIQRG......-DPL....-....---....-E....GG..GT.....--.....VS-LSL--I------V----VE------------------DIN-S-K------------ 111
F1.ES.11.VA0053_nfl ----N---.P-....-E--K-P-..--A-...............T---AS...---R-R-G......D-PL....-....-T-....-E....GR.........--.....VP-LS---I------V--V--E------------------DIN-T-K------------ 109
F1.FR.04.LA22LeRe ----N---.Q-....-E--K---..----...............----AS...---R-QRG-.....--PL....-....---....-E....-R.........--.....VP--S---I-------------------------------DIN---K------------ 110
F1.RO.03.LA20DuCl ----N---.P-....-E--K---EP----...............-I---S...---W-QRG......--PL....-....---....-E....GR.........--.....VS-LSL--I-----------VE------------------DIN---K------------ 111
F1.RU.08.D88_845 ----N---.Q-....RE------..X---...............-I--AG...G--R-R-G......D-PL....-....---....-E....--.........-S.....VP-LD---I------V--V-V----R--------------DIN---K------------ 109
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----N---.Q-....RE-W--H-..----...............--G-AS...-G-R-RR-......D--L....P....---....-E....--.........--.....VS-LD---I------V----VE---R--------------DIN-S-K---R-------- 109
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----T--S.Q.....RE------..----...............----AS...---R--RG......D--L....P....---....-E....--.........-A.....G--L-C--I-----------V----R--------------DIN---K------------ 108
F2.CM.11.DEURF11CM026 ----N---.PG....-------P..----...............-----S...---R--RG......D..............R....-E....KR.........EP.....VS-LD---I---------V-V----R--------------DID---K------------ 103
G.CD.03.LA23LiEd ----N---.Q-....-E---L--..--A-...............-----S...--PR-R-G......DSPC....P....---....-E....GK.........-A......I-LS---I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 108
G.CM.08.789_10 ----A---.P-....-E--KLY-..----...............-----G...--PW-R-G......DSPH....P....G--....-E....GK.........ES......--..L--I--------SVRV-E--I--------------DIN---K---R-------- 106
G.CM.10.DEMG10CM008 ----N---.Q-....--------..----...............------...---W-R-G......DSPQ....P....-T-....-E....GK.........-A......--LSL--I--------NVRV----I--------------DIN---K------------ 108
G.CM.10.DEURF10CM020 ----S---.Q-....-E------..DK--...............----AS...G--R-R-G......D-PL....P....---....-E....GE.........RN......T-LSL--I------I-PVR-E---I--------------QIN---K------------ 108
G.CN.08.GX_2084_08 ----N---.Q-....-E-G--P-..--A-...............------...---R-RRG......D-PL....P....-T-....-E....GT....GAEGE-V......T--SL--I---------VR-----I--------------QID---K------------ 113
G.ES.14.ARP1201 ----N---.Q-....-E-G-LC-..--A-...............------...-D-R-R-G......DSPL....P....---....-E....GK.........-V......T-LSL--I------I-AVRV--R-I--------------QID---K------------ 108
G.GH.03.03GH175G ----N---.Q-....-E------..--A-...............-I-S-S...---R-REG......DSPL....P....---....-E....GK.........-G.....TI-L----I---------VR-----I---------------IN---K------------ 109
G.GW.08.LA57LmNe ----N---.P-....-E------..--A-...............------...---R-RRG......DSLL....P....---....-E....GK.........-.......IPLSL--I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 107
G.KE.09.DEMG09KE001 ----N---.Q-....R------P..--A-...............-----C...---RARRG......DSPL....P....--R....PE....GE.........-.......A-L----I---------V------I---------------I----K------------ 107
G.NG.12.12NG060409 ----N---.P-....-----L--..----...............-----S...---R-RKG......DS--....P...........PE....GK.........-N......T-L-LX-I--------AVRV----I--------------KIE---K------------ 105
H.CD.04.LA19KoSa ----N---.Q-....-E---L--..--D-...............-----S...---R-RRG......DEPL....-....---....TE....G-.........-.......I-L----I---------V--E-------------------IN---K------------ 107
H.CF.02.LA25LeMi ----N---.Q-....RE-----P..--D-...............-----S...---R-RRG......DDPL....-....---....IE....G-.........-.......I-LD---I---------V--E---R---------------IN---K------------ 107
H.GB.00.00GBAC4001 ----N---.Q-....RE---L-P..--A-...............T----S...-M-R-R-G......DDT-....-....---....DE....GK.........-.......T-L----I---------V--E---R---------------IN---K------------ 107
J.CD.03.LA26DiAn ----N---.Q-....RE---L-P..----...............-----S...---R-R-G......DSLL....P....-T-....-EG..............--......I-S----I------I--V------R--------------DID---K------------ 107
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----S---.Q-....-E---L-P..--A-...............T----S...-K-R-R-E......D--L....P....-T-....TE....E..........--......I--S---I---------VRV--------------------ID---K------------ 107
J.SE.93.SE9280_7887 --------.Q-....RE---L-P..----...............-----S...--PRARRG......D.PL....P....-T-....-E....G-.........--......--S----I----------R-----R--------------DID--RK------------ 107
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----V--S.Q-....RE--K---..----...............-----S...---W-R-E......D-PL....-....-T-....NE....-S.........--.....GS------I------V--V-V----R---------------IN---K------------ 109
K.CM.96.96CM_MP535 ----N---.P-....-E------..----...............-----S...---R-R-G......D-PL....-....---....DQ....--.........--.....EP------I------I----V----R---------------IN---K------------ 109
01_AE.AF.07.569M ----N---HQ-....---GK---..----...............----AS...-.-GDG--......D-LI....T....-T-....TE....--.........--.....SS-YS---I------I-PV-----I---------------DIN---K------------ 109
01_AE.CM.11.1156_26 ----N---.Q-....-E--K---..----...............-----S...---GDG--......D-LH....P....--E....-E....--.........ES......QP-S---I---------VR-E------------------DIN---------------- 108
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----TV--.Q-....----QLP-..--N-...............-----S...-K-GDG--......G-LL....T....---....-E....-P................SS--S---I------------E--M---------------DID---K------------ 107
01_AE.HK.04.HK001 ----N--S.Q-....-E------..----...............-F---S...GK-E...G......D-LL....T....---....-E....G-.........--.....PF---L--I---------V---------------------DIN---K------------ 106
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----N---..-....R-------..---G...............-I--AS...-K-GDG--......DSLL......................DG..........A.....SS------I---------V--E---R--------------DIN---K------------ 101
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---KA---.Q-....----KL--..----...............-----S...-K-GDG--......D.IL....T....-T-....-E....--.........-S.....SP-LS---I-----------V----R-------------K-I----K------------ 108
01_AE.SE.11.SE601018 ---PT---.P-....----K---..----...............-----S...-G-EDG--......DSPL....T....---....-E....--.........--.....PS--S---I-----------V----R--------------DIN---K------------ 109
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----N---.Q-....---GK---..----...............-----S...---GDG--......D-L-....T....---....-E....--.........-I.....SP--S---I---------V---------------------DIN---K-R---------- 109
01_AE.TH.90.CM240 ----N---.Q-....---G----..----...............-----S...-K-GDG---NG.GRD-LL....T....---....-E....--.........--.....SS--S---I---------V---------------------DIN---K------------ 114
01_AE.US.05.306163_FL -------S.Q-....-E------..--A-...............-----S...---GDG--.......DLL....T....---....-E....--.........--......S-CS---I---------VR--------------------DIN---K------------ 107
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----N---.Q-....-E------..--A-...............T----S...--PWDG--......ETLL....-....---....-E....G-.........-I.....IS--S---I---------VR-----I---------------IN---K------------ 109
02_AG.DE.09.701114 ----N---.P-....-E--K---..--NG...............T--S-S...-D-WGG--......--L-....-....---....-E....G-.........--.....IS-LS---I---------VRV----I--------------DIN---K------------ 109
02_AG.GW.05.CC_0048 ----N---.Q-....-E------..---G...............T----S...-K..HG--......DDL-....-....NT-....TG....G-.........--.....VS------I---------VR-E---I---------------IN---------------- 107
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B.FR.83.HXB2 FFREDLAF.LQ....GKAREFSS..EQTR...............ANSPTR...RELQVWGRD.....NNSP....S....EAG....AD....RQ.........GT......VSFNFPQVTLWQRPLVTIKIGGQLKEALLDTGADDTVLEEMSLPGRWKPKMIGGIGGF 109
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----N---.Q-....-E--K---..---G...............T----S...---GDG--......D-LL....-....A--....TE....G-.........-V.....IS--S---I---------VR----II--------------DI----K------------ 109
02_AG.KR.12.12MHR9 ----N---.Q-....-E------..---G...............T----S...---RDG--......D-L-....-....---AEGG-E....G-.........--.....IS-L----I---------VR-----I---------------IN---K-R---------- 113
02_AG.LR.x.POC44951 ----N---.Q-....RE--KL--..---G...............T----G...---WDG--......D-L-....-....---....TE....G-.........--.....IS------I---------VR-----I--------------DIE---------------- 109
02_AG.NG.12.12NG060418 ----N---.Q-....-E--KLP-..----...............T----S...---WSG--......DT-L....-....---....TK....E-.........-L.....IS--S---I---------VR-E---I---------------IN---K------------ 109
02_AG.NG.x.IBNG ----N---.Q-....-E--K---..---G...............T--S-S...---WDG--......DT-L....-....T--....TE....G-.........-A.....IS------I---------VR-E---I--------------DIN---K------------ 109
02_AG.SE.11.SE602024 ----N---.P-....-E------..----...............T----S...---WDG-T......D-LL....-....---....TG....G-.........--.....VP------I------F--VR-E--VI---------------IN---K-R---------- 109
02_AG.SN.13.9580 ----N---.Q-....-E------..--N-TISSEQDR.......T----S...---GDG--......G-PL....-....-T-....TE....G-.........--.....IS------I------VI-V-V-E-PI---------------ID---------------- 117
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----N---.Q-....RE--K---..----...............-I---S...-K-WDG--......D-PL....P....-T-....TE....G-.........--.....AS------I---R-----VR--------------------DIN---K------------ 109
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----NV--.Q-....RE--K---..--A-...............----A-...GM-REERG......D-LL....-....---....TE....G-.........--......I------I-----------L---IR---------------IN---K------------ 108
05_DF.BE.x.VI1310 ----S---.P-....-E---LPP..---G...............-L--AS...-------G......DSLL....-....---....-E....GR.........--.....VP-LS---I------V---R--------------------DIN---K------------ 109
06_cpx.AU.96.BFP90 ----N---.Q-....-E------..--A-...............-----H...---RFRRG......DSPL....P....-T-....VE....GE....G..GK-A......I-LSL--I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 111
07_BC.CN.98.98CN009 ----N--L.P-....--------..----...............------...G--------.....---I....-....---....DN....--.........--......I------I-------------------------------D-N---K------------ 109
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----I---.P-....-E----PP..----...............-----S...-----R-.......D-PS....-....---....TE....--.........-........TL----I--------S--V---I----------------VN---K------------ 105
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----N---.Q-....RE---L-X..---G...............-IG-XS...---WDE--......DXLL....-....XXX.....E....GR.........--.....AP--X---I------I--V----------------------IN---K------------ 108
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----N---.Q-....R----LP-..----...............---S-S...---R---G......D-TL....-....-T-....-E....--.........-A......A-LS---I---------------------------------N---K-----M------ 108
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----N---.Q-....-E-----P..--A-...............-----S...---R-RRG......GSPL....P....-T-....-EG..............-A......I--S---I------I--V--A---R---------------IN---K------------ 107
12_BF.AR.99.ARMA159 ----N---.Q-....-E--K-P-..--A-...............----AS...---W-RRG......D-LL....-....---....-E....-R.........--.....VP-LS---I--------I--V-------------------DIN---K------------ 109
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----N---.Q-....RE------..----TNSPTREQTR.....-----S...---R-RRG......DSPL....P....---....TE....GD.................I-LSC--I------I-IV---E--I-------------K-IN---------------- 116
14_BG.ES.05.X1870 ----N---.Q-....-E-----P..--A-...............------...---W-RRG......DSPL....P....--R....-E....GK.........-D......-PLSL--I---------V------I--------------DIN---K------------ 108
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----T---..-....--------..----...............-I---S...---GDG--......D-LL....T....---....-E....--.........--.....YS--S---I----------------------P----P---DINF--K-N---------- 108
16_A2D.KR.97.97KR004 ----N---.P-....RE------..--N-...............T----S...-G-WNG-G......D-PL....A....---....-E....K-.........--.....TH-C----I---------V--E---R--------------DIN---K------------ 109
17_BF.AR.99.ARMA038 ----N---.Q-....-E--K-P-..--A-...............----AI...---R-R-D......D-P-....A....---....-E....-R.........--.....VP-LS---I--------E--V-------------------DIN---K-R---------- 109
18_cpx.CU.99.CU76 ----N---.Q-....-E-----P..-KA-...............-----S...G--G-RRG......DSPL....P....--R....VE....GG.........E.......I--L---I---------V------I--------------DIN---K------------ 107
19_cpx.CU.99.CU7 ----N---.P-....-E--KLP-..----...............------...---R---G......--PL....-....-T-....SE....--.........--......--LSL--I-------------------------------DIN---K-R---------- 108
20_BG.CU.99.Cu103 ----T---.P-....-------P..--A-...............-----C...---R-RRG......DS-L....P....--R....-E....GE.........-.........L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 105
21_A2D.KE.99.KER2003 ----N---.--....-E-G-L--..--V-...............-----S...-DVR-R--......D-PL....-....-T-....-E....--.........--......--LS---I---------------------------------N---K------------ 108
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----N---.Q-....-E---L--..G---...............-----S...--RGDG--......D-LL....P....---....-E....-E.........--.....AS--S---I-------------------------------DID---K------------ 109
23_BG.CU.03.CB118 ----T---.P-....-----L--..--A-...............-----C...---RIRRG......DSPL....P....--R....-E....GA.........-.........L-L--I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 105
24_BG.ES.08.X2456_2 ----T---.P-....---G-L--..--A-...............-----C...--PR-RRG......DSPL....P....--R....-A....GE.........R.........L-L--I---------V-V----I--------------DIN---K------------ 105
25_cpx.CM.02.1918LE --------.Q-....RE---L-P..--A-...............-D---S...--PR---G......D-PL....P....---....-E....--.........-V......I-YG---I---------V-----II--------------DIN---K------------ 108
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----I--S.Q-....-E------..--VS...............---S-S...---GNGRG......D-PL....P....-TE....RG...............R-.....VS-S----I------------E---R--------------DIN-S-K------------ 107
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----N-VS.Q-....RE-----P..--A-...............-----S...--PRDH-G......DDLL....-....-T-....-E....G-.........-.......T--S---I---------V--E---R---------------IN-Q-K------------ 107
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----N---.P-....-E--K-P-..--A-...............----AS...-----RRG......D-PL....-....---....-E....-G.........--.....VP-LSL--I-----------V----R--------------DIN---K------------ 109
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----N---.P-....-E----P-..--A-...............-I--AS...---R--R-......E-PL....-....---....-E....-R.........-E.....VP-LS---I-----------V-------------------DIN---K------------ 109
31_BC.BR.04.04BR142 ----N---.P-....-E----PP..----ANSPASEQTR.....-D--AS...-----R-.......D-PL....-....---....-E....--.........-........TL----I-----------V--------------------IK---N------------ 115
32_06A1.EE.01.EE0369 ----N---.Q-....-E---L--..--A-...............-----C...-----R-G-.....SSPL....L....---....-E....EK.........-A......I-LS---I------I--VR--E--I--------------DIN---K------------ 109
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A---.P-....-E---LP-..KP--...............-----S...-------T-.....---I....-....---....--....--.........-A......I-CS---I----------------R---------------IN---K------------ 109
34_01B.TH.99.OUR1969P ----I---.Q-....---G--P-..----...............------...G--------.....---I....-....-T-....-X....--.........--......I--S---I---------V---------------------DIN---K------------ 109
35_AD.AF.07.169H ----N---.Q-....RE--K---..G---...............-----S...---R----......DKAL....-....-T-....-K....-R.........-V......--S----I---------V-L---QR--------------DIN---K------------ 108
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----N---.Q-....-E------..----...............T----S...---WDR--......DVLF....-....---....IE....G-.........--.....IS-L----I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 109
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----N---.Q-....RE--K---..---G...............-----S...---RGERG......SSLL....-....---..........G-.........--.....IP--S---I------IT-V------I--------------DIN---K------------ 107
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----N---.P-....-E-GK-P-..--A-...............-I---S...-KFW-RRG......D-P-....-EAGA---....-E....GR.........-N.....VP-LS---I-------------------------------DIN---K------------ 113
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----N---.Q-....-E------..--N-............ANSP----S...--PN---G-.....-S-L....P....-T-....-E....G-.........--......----L--I------I----V----R--------------DIN---K-T---------I 112
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------S.--....-E----P-..--A-...............----AS...---W-RRG......D-P-....-....---....-E....KR.........--.....VS-L----I------V--V----------------N----DIN---K------------ 109
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ----N---.--....-E--K-PP..--A-AKAR...........----AS...---W-RRG......D-PL....-....---....-E....-R.........-S.....VP-L----I-----------V-E-I-----------------X---------------- 113
43_02G.SA.03.J11223 ----N---.P-....-E---LP-..--A-...............-----C...---R-RRG......DS-L....P....---....-E....GE.........-I......T-ISL--I--------KV---E--I--------------QID---------------- 108
44_BF.CL.00.CH80 ----N---.Q-....-E--K-P-..----...............-----S...---W-RRG......D-PF....-....---....-E....GR.........-K.....VP-LC---I--------K--V---I---------------DIN-----T---------- 109
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----N---.Q-....RE---L--..---G...............-I--SS...---WDG--......D-LL....-....---....-E....G-.........-A.......GLS---I------V--V-V--------------------IN---K------------ 107
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----N---.Q-....-E--K-P-..--A-...............----AS...---RDQRG......D-PL....-....---....-E....-R.........--.....LP-LS---I-----------V----R--------------DIN---K------------ 109
47_BF.ES.08.P1942 ----N---.Q-....-E-----P..--A-...............----AS...---G--RG......D-PL....-....---....TER..............--.....VS-LS---I---------V-V---M---------------DIN---K------------ 108
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---KA---.P-....-E---LY-..----...............-----S...G--------.....---I....-....---....--....--.........--......I--SL--I---------------------------------N-----R---------- 109
49_cpx.GM.03.N26677 ----N---.P-....-E-----P..----...............-----S...G--R-RR-......DSPL....P....---....-EG..............--......---S---I----------R---------------------ID---K------------ 107
50_A1D.GB.10.12792 ----N---.P-....R-----PP..----...............-----S...---R----......S-TF....P....-T-....-E....--.........-A......---S---I---------VRV---------------------N-Q-K------------ 108
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------.P-....---G----..----...............-----S...-------G-.....---L....-....---....--....--.........--......--LSL--I--------------------------------ID---------------- 109
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----N---.Q-....R--G----..--A-...............-----S...-K-GDG--......D-LL....T....---....-X....G-.........-S.....SS--S---I---------V-V----R--------------DID---K------------ 109
53_01B.MY.11.11FIR164 ----A--X.P-....-E-X-LP-..XP--...............------...G--P-----.....---I....-....---....--....--.........-A......I------I-----------VA--------------------N---------------- 109
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----N--L.P-....-----L--..----...............------...G----G---.....---T....-....---....--....--.........--......I-CVC--I------I--------E---------------DIN---------------- 109
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----AV--.Q-....---GK---..----...............-----S...-G-GDG--......D-LL....T....K--....-E....--.........--.....SP-CS---I------------E------------------DIN---K------------ 109
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----N---.Q-....-E--K---..---G...............T----S...--RWDG--......S-LL....-....---....VKG..QG-.........--.....IP-L----I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 111
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----AV--.P-....-E----P-..----...............------...-----R-.......D-PS....A....--R....TE....--.........-........TL----I--------S-RV---I----------------IN---K------------ 105
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----I--S.Q-....RE---LP-..XP--...............-X----...G------X-.....---X....-....---....--....--.........--......IP-D---I-------------------------------DID---K------------ 109
59_01B.CN.09.09LNA423 ----N---..-....R---K--P..K---...............-----S...-K-GDG-G......E..L....T....---....TE....--.........--.....AS-L----I---------V---------------------DIN---K---R-------- 106
60_BC.IT.11.BAV499 --------.P-....-E--K-PP..---G...............T--T-S...-----R-.......D-P.....A....---....-E....--.........-........T-----I------V----V-------P------------TK---N-----------S 104
61_BC.CN.10.JL100010 --------.P-....-E----PP..----...............----AS...-----R-.......DSLS....P....---....NE....--.........-........T-----I--------S--V---I----------------IN---K------------ 105
62_BC.CN.10.YNFL13 ----N---.P-....-E--K--P..K-A-...............-----S...-----RR.......D-PS....-....---....IE....--.........-........T-----I--------P-IV---M----------------IN---K------------ 105
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----T---.Q-....RE--K---..----...............-----S...--RGDG--......D-LL....-....A--....-E....G-.........-A.....IS--S---I---------VR-E---I--------------DID---K------------ 109
64_BC.CN.09.YNFL31 -------L.P-....--------..----...............-I---S...--F------.....---I....-....---....G-....--.........--......IPLS---I--------S--V---I-----------------N---K------------ 109
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----N---.P-....-E----PP..----...............-D---S...-----RR.......D-PS....-....---....VE....--.........-........TL----I--------S-RV---I----------------IN---K------------ 105
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----N---.Q-....---X---X..----...............-----S...-G-GDGR-......D-LL....T....--R....-E....--.........-.......T-LS---I---------V---------------------DIN---K------------ 107
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----N---.Q-....X-------..----...............-----S...-G-GDGR-......D-LL....T....--R....-E....--.........-.......TALS---I---------V-V-------------------DIN---K------------ 107
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----N---.P-....------P-..----...............-I----...--P-.G-D......--AH....-....---....SN....--.........--......---S---I--------E-----------------------IN---------------- 107
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --K-N---.P-....-E-KK-Y-..--A-...............-----S...-----RR-......DDP-....-..EEAG-....-E....-R.........R-.....VP-L----I-----------V---I--------------XDIN--XKX---X-X--XX- 111
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----NV--.Q-....-E--K-P-..--D-...............----AS...---R-R--......DDPL....-....---....-E....KR.........--.....VP-LS---I--------K----------------------DID---K------------ 109
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----N---.P-...R-E---LP-..--NG...............--GSAS...---R-RRG......E-PL....-....---....-E....GR.........--.....VP-LS---I------M---RV-------------------DIN---K------------ 110
73_BG.DE.01.9196_01 ----N---.Q-....-E-----P..--A-...............------...---R-RRG......DSPL....P....--R....-E....GK.........-V......IPL-L--I---------VR-----I--------------DIN---K------------ 108
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----A---.P-....-E---LP-..KP--...............------...G--------.....-S-N....-....K--....--....K-.........--......I--S---I---------------------------------N---------------- 109
78_cpx.CN.13.YNTC19 ---KN---.P-....--------..----ANSPTSRAS..EQAR----AS...-----.RG......D-PS....-....---....TE....--.........-........TL----I--------S--V---I---------------DIN---K------------ 118
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ----N---.P-....-------P..----...............-----S...-G---R-.......D-PS....-....---....TE....--.........-........TL----I-----------V---I---------------------K------------ 105
86_BC.CN.13.15YNHS18 ----N---.P-....-E----PP..----...............-----S...-----R-.......D-PS....-....---....TE....G-.........-........AL-L--I-----------V---M----------------IN---K-R---------- 105
87_cpx.CN.12.DH32 ---Q----.P-....-E----P-..----...............----AS...-----R-.......D-PS....-....---....TE....--.........-........TL----I---------------I----------------VN---K------------ 105
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ----N---.P-....------P-..----...............-H--SS...-----R-.......D-PS....-....---....-E....G-.........-........TL----I--------S-RV---I----------------IN---K------------ 105
O.CM.96.LA51YBF35 ---PI--S.GG....HE--QL-A..-TSV...............PI---N...GGGSEEAG......E.......A....G--KSDSRG....-P.........-R.....TLPVCL--IP--D--V-IA-V--H-C-V-----------NNIQ-E---T---------- 110
O.CM.96.LA52YBF39 ----I--S.GG....RE--QLCA..-TST...............PI---N...GGGNEGT-......E.......-....GTE.....G....GT.........KR.....TLPICL--IP--D--V--A-V--H-C-V-----------NNIQ-E-K-T---------- 105
O.CM.99.99CMU4122 ----I--S.GG....HE--QLCT..-TSV...............PI-SSD...GGGKEGT-......E.......-....GTE.....G....GP.........ER.....TL-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K-T---------- 105
O.CM.x.pCMO2_3 ----I--S.GG....HE--QLCT..-TSA...............PI--SN...GGGNEGT-......E.............SE.....G....GS.........ER.....TL-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K-T---------- 103
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ---QI--S.GG....HE--QLLA..-TSG...............PI---N...GGGNKGTG......E.......-....GTE.....R....GP.........DR.....AL-VCL--IP--D--.I-A-V--H-C-V-----------TNIQ-E-K-T---------- 104
O.FR.06.LA55RBF206 ----I--S.GG....HE--QLCA..-TSV...............PI---N...GGDGEGA-......E.......G....--E...SGG....GP.........ER.....AI-VCL--IP--D--VIIA-V--H-C-V-----------NNIQ-E-K-T---------- 107
O.GA.11.11Gab6352 ---QI--S.GG....HE--QLCA..-TSA...............PL---D...GGGSAET-......E.......-....GTE.....G....GP.........KR.....AL-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------NNIQ-E-E-T---------- 105
O.SN.99.99SE_MP1299 ----I--S.GG....HE--QLCA..-TSV...............PI---D...DGGNEGT-......E.......-....GTE.....G....GP.........ER.....TL-VCL--IP--D--V--ARV--H-C-V-----------TNIQ-E-K-T---------- 105
O.SN.99.99SE_MP1300 ----I--S.GG....HE--QLCT..-TSV...............PI---D...DGGNEGT-......K.......-....GTE.....G....GP.........ER.....TL-VCL--IP--D--I-PARV--H-C-V-----------NNIQ-E-K-T---------- 105
O.US.10.LTNP ---QV--S.GG....HE--QLCT..-TSG...............PI-S-D...GGGGKQTG......E.......-....GTE.....R....EP.........NR.....TL-VCL--IP--D--II-A-V--H-C-V-----------NNIQ-E---T---------- 105
N.CM.06.U14296 ---KG-VS.--....RET--LPP..DNNKER.............-H--AT...---W-S-G......EEHT....G....KGD....-R....EP.........-EDRELSVPTL----I------VI-V---KEVR------------I--LQ-E-K------------ 116
N.FR.11.N1_FR_2011 ---KG-VS.--....RET-KLPP..DNNKEG.............TH--AT...---W-S-G......EEHT....G....-GD....-G....GP.........-EDRELSVPTL----I------VI-V---EEEI------------I-DLQ-E---R---------- 116
P.CM.06.U14788 -------S.GG....QE--QLCT..-TST...............TD---Y...GGGGDDSEQ.............A....-G-....KG....GR.........ER.....V-P-SL--I---D--VIPV----HIC------------VDNLP-E-------------- 106
P.FR.09.RBF168 ---K---S.WG....QE--QLCT..-TST...............T----Y...GGGRDDPGQ.............A....-GX....GG....GX.........-G......IP--L--I---D--VIPVRV--HIC------------VDKLP-E-----N-------- 105
CPZ.TZ.06.TAN5 ----THPL.VG....VQT--LCA..-HP-EREESGTGVSTDTSGT-G--T...GDAN...............................E....-R....................VL--IN-----MM-V-VQ--VCQ---------S-FCNIK-K-Q-A--T------- 105
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-VP.IVERGIKET--LPG..K-EG...............-H-S-N...-GFR-SR-......DSDT....G....-T-.....K....GK.........-A......L-A----I-------LR--VA--IV-------------DNIQIE-T-R---M------ 111
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----V--S.GG....HE--QLCA..-AST...............TV---N...GGSDERKG......E.......-....GSR.....G....GS.........-R.....AL-ICL--IP--D--V--A----H-C-V-----------HDIQ-E-K-T---------- 105
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----N--S.GG....QE--QLCA..-ASA...............-----H...GGGGSDPEQ.............T....-GR....-E...............-G.....T----L--I---D--VIPV----HIC------------VDKIP-E---V---------- 104
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B.FR.83.HXB2 IKVRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGL.KKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDED 278
A1.CM.08.886_24 ---K--E--------K-------------------M--------------------T-----------------------T------------T----------------------------------------------------.--------------------H-- 278
A1.CY.08.CY236 ---K-----P-----K-------------------M-----------------------------R--------------T------------------------I----------------------------------------.--------------------H-- 275
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---K-----------K-------------------M--------------------------------------------T-------------R----------I----------------------------------------.----------------------- 277
A1.NG.10.10NG040248 ---------------Q-------------------M--------------------T-----------------------T---K-------------------------------------------------------------.---------------------KG 276
A1.PK.14.DEMA114PK001 ---K-----A-----K-------------------M---------------D--------------I-------------T-------R----------------I----------------------------------------.----------------------N 277
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---K-----------K-------------------M--------------------------------------------TD--A-------------------------------------------------------------.----------------------G 278
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---K--E--------K-------------------M--------------------Q-----------------------T------------------------I----------------------------------------.----------------------S 278
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---K-----P-----K-------------------M--------------------------------------------T------------------------I----------------------K-----------------.----------------------N 275
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------V----EKR------------------I-V-L----------------------------------------T---KD------------------------------------------------------------.--------------------Y-- 278
A3.SN.01.DDI579 ---------------K-------------------M---------------K----T-----------------------TA--K---E---------------------------------------------------------.----------------------S 277
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---K-----------K-------------------M-------------S------------------------------T---N--------------------I---R------------------------------------.---------------------AN 278
A6.BY.13.PV85 ---------------K-------------------M--------------------T-----------------------T---N-------------------------------------------------------------.-----------------I--H-S 279
A6.CY.09.CY255 ---------X-----K-------------------M---L----------------T-----------------------TD--M-------------------------------------------------------------.----------------------S 278
A6.RU.11.11RU6950 ---------------K-------------------M---L----------------T-----------------------T---K-------------------------------------------------------------.----------------------S 278
A6.UA.12.DEMA112UA014 ---------------K--V----------------M--------------------------------------------TD--K---E---------------------------------------------------------.----------------------N 278
B.BR.10.10BR_RJ032 ---------P-------------I--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------KE 277
B.CA.07.502_1191_03 ---K-----P-------T---------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------------.-Q------------------Y-- 278
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -R-K-----P-------V-----I-----------VM--L----------------------------------------------L------------------I-------G-----IM----------------------G--.--N-------------------- 282
B.CN.12.DEMB12CN006 ---------P-------------I--------------------------V-----------------------------------------------------------------------------------------------.-----------------I---K- 283
B.CU.14.14CU005 --------VPV------------I-----------------------------------------R----------------------------R---------------------------------------------------.-----I---------------KE 278
B.DE.13.366396 ---K----VP-----------------------------L-------------------------R--------------------------------------------------------------------------------.---------------------K- 279
B.ES.14.ARP1195 ---------QV-------E----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------S--.-Q-------------------KE 284
B.FR.11.DEMB11FR001 --------VH----------------------------------------------R------------------------K----------------------------------------------------------------.---------------------K- 277
B.HT.05.05HT_129389 --------VH-------T-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------X--.---------------------K- 277
B.JP.12.DEMB12JP001 ---K-----A-----------------------------L----------------------------------------I-----------------------------------------------------------------.---------------------K- 281
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------VA--------T---------------------------------------------------------------------------------------------N-NR------------------------------.-R------------------NKN 278
B.RU.11.11RU21n --------VP-----Q-------------------------------------------------R--------------I-----------------------------------------------------------------.--N------------------P- 282
B.SE.12.SE600057 --------VSV---EQ----------------------------------------------------------------I--------------------------------------------------E--------------.---X-----------------Q- 277
B.TH.10.DEMB10TH002 ---------S----------------------------------------------------------------------T---A--------------------I----------------------------------------.---------------------KE 282
B.US.16.2609 ---------T------TVV----I-A-------------L----------------------------------------T------------------------I----------------------K------I----------.-R-------------------K- 278
C.BR.11.DEMC11BR035 ---------------K-------------------M---L----------------------------------------TA--D---R---------------------------------------------------------.---------------------AN 274
C.CN.10.YNFL19 ---------P-----K-----------------------L----------------------------------------T---N--------T-----------I----------------------------------------.Q-------------------H-E 278
C.DE.10.622166 ---------T-----K-----------------------L-----------D-------Q-----------------R--TA--D--------T-------------------------------------------------S--.---------------------K- 281
C.ES.14.ARP1198 ---------P-----K------------I------MM--L----------------------------------------T------------T-----------I-----E----------------------------------.----------------------S 272
C.ET.08.ET104 ---------------K------------I------M---L-------------------A--------------------K---E--------T-------------------------------------------------T--.---------------------K- 278
C.IN.15.NIRT008 ---------P-----KR-----------I------M---L----------------------------------------T---D--------TR----------I----------------------------------------.--------------------Y-- 274
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------S-----K-------------------M---L----------------------------------------TA--E--------T----------------------------------------------------.---------------------K- 276
C.NG.10.10NG020523 ---------S---S-KR------------------M---L----------------------------------------TA--E--------T-----------I----------------------------------------.----------------------S 274
C.NP.11.11NP016 ---------P-----KR------------------M---L-------------I--------------------------T---D--------T-----------I--------I-------------------------------.-R------------------Y-- 274
C.PK.14.DEMC14PK009 ------E--V---Y-K------------I------M--------------------------------------------T---E--------T-----------I----------------------------------------.----------------------S 274
C.SE.13.SE600311 ---K-----------K-------------------M---L--------------------------------S-------TA--E--------------------------------------------------I-------S--.----------------------S 289
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------V-----K----S--------------M---L----------------------------------------TA--ED-------T----------------------------------------------------.----------------------- 274
C.US.11.17TB4_4G8 ---------------K-------------------M---L----------------------------------------TA--E-------------------------------------------------------------.---R------------------S 288
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ------EE-------K-------------------M---L---------S------------------------------T---K--------T---------------------------------------C------------.---R------------------N 281
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------E--P-----K-----------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.----------------------S 279
D.BR.10.10BR_RJ108 ---------PL------V-----I---------------L----------------------------------------T------------------------I----------------------------------------.--------------------Y-- 280
D.CD.03.LA17MuBo --------------------------------------------------------------------------------T------------------------I----------------------------------------.-----I--------------H-- 279
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------P-------------------------------------------I--------------------------T-------------R----------I----------------------------------------.----------I----------KE 283
D.CY.06.CY163 -----------------------------------M--------------------------------------------T----D--------R---------------------------------------------------.----------------------- 277
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------G-----Y----------------------------------------------------------------TQ------I-----R----------I----------------------------------------.--------------------Y-- 277
D.KR.04.04KBH8 ------------------------------------------------------------V----R--------------T-------------R---------------------------------------------------.----------------------- 277
D.TZ.01.A280 ---------------Q-----------------------------------A----------------------------T-------------R----------I----------------------------------------.---------------------K- 279
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------TVD----------------------------------------------------------------V---T---R---E-----R----------I----------------------------------------.--------------------Y-G 277
D.UG.11.DEMD11UG003 ---K---H-SVD-----------I--------------------------------------------------------T----D--------R----------I----------------------------------------.----------------------N 279
D.YE.02.02YE516 ------E-V-V---------------------------------------------------------------------I-------------R----------I----------------------------------------.----------------------S 279
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------T-D---Y--T----I-----------M-----------------I--------------------------T---E-------------------------------------------------------------.---------------------KE 282
F1.AR.02.ARE933 ---K---N----------TC-----------F-I-M--------H------K------------------------L---S---I-----------------X-------------------------------------------.----------------------- 278
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---K---N-I-D------T----------------M--------------------------------------------T---L-------------------------------------------------------------.---------------------KE 281
F1.BR.11.DEMF111BR037 ---K---N---D------V----------------M-------------------------------------A------T---L-------------------------------------------------------------.--N------------------KE 278
F1.CY.08.CY222 ---K-----T-D------T----------------M--------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.---------------------KE 278
F1.ES.02.ES_X845_4 ---K-----T-D----R------------------M--------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.---------------------KE 280
F1.ES.11.VA0053_nfl ---K--EN-------Y--T----------------M-----------------------------------------X--I----D--------R---------------------------------------------------.---------------------KE 278
F1.FR.04.LA22LeRe ---K---H----------V----------------M--------------------------------------------TD--I-------------------------------------------------------------.---------------------KE 279
F1.RO.03.LA20DuCl ---K-----T-D------T----------------M--------------------------------------------T---AD-------------------I----------------------------------------.---------------------KE 280
F1.RU.08.D88_845 ---K-----V-------------------------M-----------------------------R-----------M--K---------------------------------S------------------C------------.---------------------KE 278
F2.CM.02.02CM_0016BBY --------VP-----Q-------------------M--------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.---------------------KE 278
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------Q-------------------M-----------------------------R--------------T-------------R---------------------------------------------------.---------------------KE 277
F2.CM.11.DEURF11CM026 ------------------V----------------M--------------------------------------------T---AD------------------------------------------------------------.---------------------KE 272
G.CD.03.LA23LiEd ---------------K------------I------M--------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.-Q-R------------------S 277
G.CM.08.789_10 ------E--P---E-K-----I------I------M-------------HV-----------------------------T-------------R----------I-----------------------------I----------.-Q--------------------N 275
G.CM.10.DEMG10CM008 ---K--E--P---E-K-------------------M--------------------------------------------T-------------R----------I----------------------------------------.-Q--------------------S 277
G.CM.10.DEURF10CM020 ---K-----T---E-N--T---------I------M------------------------------I-------------T---L--------------------I----------------------------------------.----------------------N 277
G.CN.08.GX_2084_08 ---K----VP---E-K------------I------M--------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.---R------------------N 282
G.ES.14.ARP1201 ---K-----P---E-K------------I------M--------------------------------------------T---N--------------------I----------------------------------------.----------------------S 277
G.GH.03.03GH175G ---------------K------------I------M-----------------------------RI-------------T---KD------------------------------------------------------------.---R------------------S 278
G.GW.08.LA57LmNe ---------------KR------------------M-------------------------------------K------T-------R----------------I-------------------------------------S--.--N-------------------S 276
G.KE.09.DEMG09KE001 -------------G-K------------I------M--------------------------------------------T-------------E----------I----------------------------------------.----------------------S 276
G.NG.12.12NG060409 --------V-L--E-K----S-------I------M------------------------------I-------------T---M--------------------I---------------------#------------------.--------------------Y-- 273
H.CD.04.LA19KoSa ------E-VSL----KR------------------I--------------------------------------------T------------------------I--------S-------------------------------.------S-------------H-- 276
H.CF.02.LA25LeMi ------E-VAM----K-------------------I--------------------T-----------------------T-------------R----------I----------------------------------------.------S-------------HK- 276
H.GB.00.00GBAC4001 ------E-VA-----K-------------------I--------------------T-----------------------T-------------R----------I----------------------------------------.--N-----------------Y-- 276
J.CD.03.LA26DiAn V-----NEVPV--E-K-V----------F-------M--L----------------------------------------TQ--A---A---------------------------------------------------------.----------------------G 276
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------ND-----E-K-------------------M---L--------------------------I------R---E--TQ--E----------------------------------#--------------------------.--------------------Y-- 275
J.SE.93.SE9280_7887 ------NEVP---E-K-------I-----------M---L--------------------------I-------------TQ--A---E-----RV--------------------------------------------------.--------------------Y-- 276
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------VCM----Q-------------------M---------------------------------------------------------------------------------I------------P---------------.---------------------K- 278
K.CM.96.96CM_MP535 --------V------Q----------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.---------------------K- 278
01_AE.AF.07.569M -------------W-K-------------------M---------------N----T-----------------------T---K-L-A----------------I----------------------------------------.----------------------S 278
01_AE.CM.11.1156_26 ---------T-----K-------------------M---------------D----A-----------------------T---K-------------------------------------------------------------.----------------------S 277
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------------K-------------------M---L-----------D----T-----------------------T---K---Q---------------------------------------------------------.-----------------I----S 276
01_AE.HK.04.HK001 ---------------K-------------------M---------------D----------------------------T---K---E----------------------------------------------I----------.---------------------KX 275
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------------K--V----------------M---------------D----T-----------------------T---K-------------------------------------------------------------.----------------------S 270
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------------K------------I------M---L-----------D----T-----------------------T---KK--E-E--------------I-----------------K----------------------#----------IE----------S 277
01_AE.SE.11.SE601018 -------E-P-----K-------------------M---L-----------D----------------------------T---K---E---------------------------------------------------------.----------------------S 278
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------------K-------------------M---------------D----------------------------A---K---E---------------------------------------------------------.----------------------S 278
01_AE.TH.90.CM240 ---K-----------K-------------------M---------------D----T-----------------------T---K---E---------------------------------------------------------.----------------------S 283
01_AE.US.05.306163_FL ---K-----------K-------------------M---------------D----T-----------------------T---K---E---------------------------------------------------------.----------I---------H-S 276
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------M----K-------------------M--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.---R-----------------K- 278
02_AG.DE.09.701114 ----------M----KR------------------M--------------------------------------------TD----------------------------------------------------------------.---------------------K- 278
02_AG.GW.05.CC_0048 ---------------K-------------------M-------------S------------------------------TD--K-------------------------------------------------------------.---------------------KE 276
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B.FR.83.HXB2 IKVRQYDQILIEICGHKAIGTVLVGPTPVNIIGRNLLTQIGCTLNFPISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEKIKALVEICTEMEKEGKISKIGPENPYNTPVFAIKKKDSTKWRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGL.KKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDED 278
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------------K-------------------M--------------------------------------------AN--A-------------------------------------------------------------.-R-------------------K- 278
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------------K-------------------M--------------------------------------------TD----------------------------------------------------------------.-E-------------------K- 282
02_AG.LR.x.POC44951 ---------P-----K-------------------M---------L-----K----------------------------TD--A-------------------------------------------------------------.-E--------------------- 278
02_AG.NG.12.12NG060418 ---------N-----K-------------------M--------------------------------------------TA--E-------------D-----------------------------------------------.--------------------C-- 278
02_AG.NG.x.IBNG ---------------K-------------------M--------------------------------------------TD----------------------------------------------------------------.---------------------K- 278
02_AG.SE.11.SE602024 ---------------KR---------------------------------------------------------------T---A----------------------------G--------------------------------.---------------------K- 278
02_AG.SN.13.9580 ---------A-----K-------------------M----------------------------------------L---T------------------------I----R------------------------I----------.---------------------K- 286
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------K-------------------M---L----------------T-----------------------TD--K------------------------------------G------------------------.---------------------Q- 278
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------P-----K-------------------M---L----------------------------------------T----D-------------------I----------------------------------------.---------------------PE 277
05_DF.BE.x.VI1310 ----------V----Q----------------------------------------------------------------T----D--------R----------I---------R------------------------------.-----I---------------KE 278
06_cpx.AU.96.BFP90 ---K-----------K------------I------M--------------------------------------------T---K-------------------------------------------------------------.-----------------I----K 280
07_BC.CN.98.98CN009 ------E--P-----------------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.-R------------------Y-- 278
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------E--P-----K-------------------M---L----------------------------------------TA--D--------T----D------I---R----S-------------------------------.---------------------K- 274
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------Q-------------------M------------------------------I-------------T---A-------------------------------------------------------------.---------------------K- 277
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------Y----------------------------------------------------------------T---K---------R----------I----------------------------------------.--------------------Y-- 277
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------EE-----E-K-------------------M--------------VD----------------------------T-----------------------------------------------------------------.----------------------S 276
12_BF.AR.99.ARMA159 ---K---NV--------------I---------------L----------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.----------------------A 278
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------NMS---E-K-------I-----------M--------------------------------------------T---K-------------------------------------------------------------.---------------------K- 285
14_BG.ES.05.X1870 ---------------K------------I------M------------------------------I-------------I-------R----------------I-------------------------------------S--.----------------------S 277
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------P-----K-------------------M---L----------------------------------------T---K---E----------------I----------------------------------------.---------V------------S 277
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------T----EKR------------------M-V-L----------------------------------------T---K-------------------------------------------------------------.-M---------R--------H-- 278
17_BF.AR.99.ARMA038 ---K---D-------------------------------L----------------------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------KE 278
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------KR------------------M--------------------------------------------T------------------------I----------------------------------------.---------------------PE 276
19_cpx.CU.99.CU7 ---------P-----Q----------------------------------------------------------------T----D-------------------I----------------------------------------.----------------------S 277
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------K------------I------M---------------D----------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------- 274
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------PL---------------------------------------------Q-----------------------T---MD--------R----------I--------------------------------------X-.--------------------S-- 277
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------K-------------------M--------------------A---------I-------------T---K--------------------I----------------------------------------.--------------------Y-G 278
23_BG.CU.03.CB118 ---------P-----K------------T------M--------------------------------------------------L-------------------------N---------------------------------.----------------------E 274
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------M----K------------I------M-----------------------------------------------------------------------------------------------------------S--.---------------------K- 274
25_cpx.CM.02.1918LE -------E-VL--S-K------------I------I--------------------------------------------T---ND--------R----------I----------------------------------------.------S--------------KE 277
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------VT-D---K-------------------M--------------V----------------------------IT---N----------V---------I----------------------------------------.---------------------KE 276
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------EEVTVD---K------------------------------------------------------------------------------R--------------R------------------------------------.-----I---------------K- 276
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---K---D---D------T----------------M--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.---------------------KE 278
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---K---D---------------------------M--------------------------------------------M-----------------------------------------------K-----------------.---------------------KE 278
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------K-------------------M---L----------------------------------------T---N---R---------------------------------------------------------.--N-------------------S 284
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------H-----K-------------------M---------L-------------------R-----------R--T------------------------I----------------------------------------.---------------------K- 278
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------K-------------------M--------------------------------------------I-----------------------------------------------------------------.----------------------S 278
34_01B.TH.99.OUR1969P ---------P-----------------------------L----------------------------------------A---A--------------------I----------------------------------------.---------------------K- 278
35_AD.AF.07.169H ---K-----A-----K-------------------M---------------D----R-----------------------T------------------------I----------------------------------------.---------------------K- 277
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------P-----K------------I--V---M--------------------A-----------------------T---A------------------------R------------------------------------.---R-----------------K- 278
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------P-----K-------------------M---------------N----S---------------S-------T---N---------RV---------I----------------------------------------.---R------------------S 276
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---K---N-C----D--VT----I---------------L----------------------------------------M---AD------------------------------------------K-----------------.-R-------------------K- 282
39_BF.BR.04.04BRRJ179 V-----EN-P------------------A------------------------------------R--------------L---A-L-EA------------------------------M-L-----------------------.--N--------------I--H-E 281
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -R-K--ED-P------------------------D---------------------------------------------T-------------------------------N--R------------------------------.---------------------KE 278
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---K---N-S-D---------------------------L----------------------------------------T---S-------------------------------------------------------------.---------------------K- 282
43_02G.SA.03.J11223 ---K-----P---E-K------------I------M-------------------------------------A------T---L--------------------I----------------------------------------.----------------------S 277
44_BF.CL.00.CH80 ---K--ND-T---------------------------------------------------------------G------I-----------------------------------------------------------------.---------------------KE 278
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------V-----K----A--------------M--------------------------------------------T------------------------I------N---------------------------------.---------------------K- 276
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---K---D---------------------------M---------------D-------------R--------K-----T---A-------------------------------------------------------------.---R-----------------Q- 278
47_BF.ES.08.P1942 ---------I-----K----------------------------------------------------------------I-----------------------------------------------------------------.--------------------Y-E 277
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------P----------------------------------------------------------------------M------------------------------------------------A----------------.---R--S--------------K- 278
49_cpx.GM.03.N26677 ------ND-----E-K--V----------------M---L----------------------------------------T-----------------------------------------------------------------.----------------------N 276
50_A1D.GB.10.12792 ---------P-------------I--------------------------------------------------Q-----T---AD--E----T-----------I-----------------#----------------------.--------------------H-- 276
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------VSVD---------------------------------------------------------------------------------------------I----------------------------------------.---------------------K- 278
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------K-------------------M---------------D----------------------------I-------------------------------------------------H---------------.----------------------S 278
53_01B.MY.11.11FIR164 ------E---L----K-------------------M---L-----------N----------------------------T---K---E----------------I-------G--------------------------------.----------------------S 278
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------P-----------------------------L--------------------N----R--------------I-----L-------------------------N--R------------------------------.E----M----------------- 278
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------KR------------------M---------------D----------------------------T---K---E---------------------------------------------------------.-R--------------------S 278
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------SV----KR------------------M-------------H------S-----------------------T---KDV-------R---------------------------------------------------.---------------------KE 280
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------P-----KR----------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.--N-----------------Y-- 274
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------P-----------------------------X----------------------------------------I-----------------------------------------------------------------.----------------------S 278
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------C-----K-------------------M--------------------------------------------------------------------------------------------------------------.----------------------S 275
60_BC.IT.11.BAV499 ---------A-----K-------------------I---L----------------------------------------TA--D--------T----------------------------------------------------.--------------------Y-- 273
61_BC.CN.10.JL100010 ---------P-----K-----------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.---------------------K- 274
62_BC.CN.10.YNFL13 ---------P-----KR------------------M---L----------------------------------------I-----------------------------------------------------------------.---------------------K- 274
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----------M--Y-K-------------------M--------------------------------------------TA-----------------------I----------------------------------------.---------------------K- 278
64_BC.CN.09.YNFL31 ---K-----P-------------I---------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.--R-----------------Y-- 278
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---------A-----K-------------------I---L-----------D----------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.--------------------Y-- 274
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------------K-------------------M--------C------D----------------------------T-----------------------------------------------------------------.----------------------S 276
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------------K-------------------M---------------D----------------------------T-----------------------------------------------------------------.-----------------I----N 276
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------P-----K-------I-----------------------------------------R--------------------------------------------------------------------------------.---------------------K- 276
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------N------X---T----I-----------M-------------S------------------------------T---A-------------------------------------------------------------.---------------------K- 280
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---K--ENM--------------------------M--------------------------------------------T----D------------------------------------------------------------.-----I-----------I---KE 278
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---K-----------Q----------------------------------------------------------------T---M-------------------------------------------------------------.---------------------K- 279
73_BG.DE.01.9196_01 -------------G-K------------I------M--------------------------------------------T----D--R----------------I-------------------------------------S--.---------------------KS 277
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------------K-------------------M-----------------------------------------------------------------------------------------------------------S--.----------------------N 278
78_cpx.CN.13.YNTC19 ---K-----------K----S--------------M---L----------------------------------------T---K---E---------------------------------------------------------.---------------------K- 287
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ------E--T-----K------------------K----L----------------------------------------T---D--------T-----------I----------------------------------------.----------------------- 274
86_BC.CN.13.15YNHS18 ---------P-----K------------I----------L-----------D---------------N------------M---A--------------------------------------------------I----------.--N------------------KE 274
87_cpx.CN.12.DH32 --------VP-------T---------------------L----------------------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.--------------------H-- 274
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---------P-----KR------------------M---L----------------------------------------TA--D--------T-----------I----------------------------------------.--------------------Y-- 274
O.CM.96.LA51YBF35 ---K--NNVT---E-K-IQ----------------I--EL-----------D--------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--.-Q-Q-------------C---PN 279
O.CM.96.LA52YBF39 ---KE-SDVIV-VE-R-VQ----------------I--GL-----------AP--------------------K---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--.-Q-Q-------------C---P- 274
O.CM.99.99CMU4122 ---KE-YXVKV--E-REVQ----------------I--GL-----------AP-------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----RV---------I--------S----------------------------G--.-Q-Q-------------C---P- 274
O.CM.x.pCMO2_3 ------NDVTV--E-REVQ------L---------I--GL-----------AP-------------L-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I--------S----------------------------G--.-Q-Q--S----------C---P- 272
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ---KE-NNVTV-VE-REVK----------------I--GL-----------AP-------------------SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--.---R-------------C---P- 273
O.FR.06.LA55RBF206 ---KE-HDVTV--E-K-VQ------------L---I--GL-----------A--------------------SR---E--TA--Q---Q------V---------I-------------------------------------G--.-QRQ-------------C----- 276
O.GA.11.11Gab6352 ---KE-NNVTV--E-R-VQ-V--------------I--GL------------P-------------------SK---E--TA--Q-L-Q-----R----------I-------------------------------------G--.QQRQ-------------C---PN 274
O.SN.99.99SE_MP1299 ---KE-N-VPV--E-REVL----------------I--GL-----------AP-------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--.-Q-Q-------------C---P- 274
O.SN.99.99SE_MP1300 ---KE-N-VPV--E-REVL----------------I--GL-----------AP-------------I-----SK---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--.-Q-Q-------------C---P- 274
O.US.10.LTNP ---KE--NVAV--E-REVQ----------------I--GL-----------AP-------------I-----SR---E--TA--R---Q-----R----------I-------------------------------------G--.-Q-Q-------------C---P- 274
N.CM.06.U14296 -------NVTVD-Q-R--V----------------------------------------------R-------A---E--R-------------R----------I---R------------------------------------.-Q---------------C----N 285
N.FR.11.N1_FR_2011 -------N-SVD-Q-R--V----------------------------------------------R-------A---E--R-------------R----------I---R------------------------------------.-----I-----------C---KE 285
P.CM.06.U14788 ---KEFEEVKX--E-RQVY----------------I--L-----S-------I------A-----R------SK---E--RA--Q---Q----T-----------I-------GS----------------------------G--.Q-R----I---------C---P- 275
P.FR.09.RBF168 -T-KXFEXVKV--E-REVY----------------I--L-----S----S--I---X--A-X------X---SK---E--RX--Q---Q----T-----------I--------S------X---------------X-----G--.--R--------------C---P- 274
CPZ.TZ.06.TAN5 VP-SE-YN-PVQ-GNKEVRA-----E--I------I-K-L----------V-V-K-Q--E------------SR---E--T---NTL-------A----------I--------S--------------------L----------.--RNM------------I---P- 274
CPZ.US.85.US_Marilyn ---K---HVN---E-R--Q-S--------------I-------------S-K----R--------R-------A------T---Q--------TRV---------I----------------------------------------.---R-------------C---KE 280
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---KEFNNVTVQ-E-REVQ------------V---I--GL-----------AP-------------------SR---E--TA--Q---Q-----R----------I-------------------------------------G--.---Q-------------C---P- 274
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---KEFENVK---E-REVH----------------I--S-------------V-------------------SK---E--TA--QD--Q----TR----------I--------S----------------------------G--.-Q---------------C---P- 273
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B.FR.83.HXB2 FRKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVI 448
A1.CM.08.886_24 -----------T---------C---------------------------S-----I----------------------V----A------F------------------------------Q-------------------------------K-------------D-V 448
A1.CY.08.CY236 -----------T--------------------------C------A---SK-------------------------A------A---K--F------------------------------Q----E---------------------A----K--------A----DIV 445
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------T---------------------------------D---AK--EVI---------------------------A---K--F------------------------------M----E---------------------A----K--------A------V 447
A1.NG.10.10NG040248 ------------------------------------------R------TR--E----------------------A------D------F---------------------------------D-------------------------------------A----D-V 446
A1.PK.14.DEMA114PK001 --------------------------------------C------D---SK--E-T--------------------A-V----E---K--F------------------------------M----E---------------------A----K--------A----D-V 447
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------------V------------------------------L---E-I---------------------------A---S--F------------------------------Q--------------------------A--Q-K---------------V 448
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------T-------------------------------------SK--E-I----------------------V---KK---S--F-----------------------------------ET--------------------S----K---R----A----DIV 448
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -----------T------V------------------------------SK--E----------------------A------A---S--F------------------------------E----E---------------------G----K---R----A----DIV 445
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------V----------------------I-------TK--E-I--------------------A------A------F------------------------------K--------------------------A--Q-K---R----A----DIV 448
A3.SN.01.DDI579 -----------T------V-------------------Y----------S---E-I------------N--------------A---K--F------------------------------Q--------------------------A-------------A----DIV 447
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----------T---------------------------T---------SK--E----------------------A------A---K--F------------------------------Q-------------------------------K---R-I--A----DIV 448
A6.BY.13.PV85 ------------------M---------------S------I-------AK--------------------------------A---K------------D-----------------------D----------------------------K--------A----D-V 449
A6.CY.09.CY255 -----------T--------------------------X----------AX--E----------------------I------A---S--F------------------------------E--D-X-------------------------I---------A----DIV 448
A6.RU.11.11RU6950 -----------K-------------------------------------LK---------------------------V----A---S--F------------------------------M--D----------------------------K--------A----DIV 448
A6.UA.12.DEMA112UA014 -------------------------------------------------S---EV---------------------A------A------F------------------------------M--D-------------------------------------A----DIV 448
B.BR.10.10BR_RJ032 -----------T------------------------------------------------------------EK----------------F---------------------------------------------------------A----K---------------V 447
B.CA.07.502_1191_03 -----------A--------------------------Y----------------------------------E-------------K--F--------------------------------------------------------------T---------------V 448
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------T--------------------------A--------------E------V---------------A----------K---Y-----L------------I----------E-------------------------------K--------A------V 452
B.CN.12.DEMB12CN006 -----------M------------------------------R--------------------------------------------K---------------------------------I---------------I----------A----K---------------V 453
B.CU.14.14CU005 --------------------------------------C------D--------L---------------------A---A--E---K---------------------------------M------------------------------IK---------------- 448
B.DE.13.366396 -----------T--------------------------A------------------------------------------------K------------------------------------------------------------A----K--------P-----IV 449
B.ES.14.ARP1195 --------------------------------------------------R-------------------K-----E----------K-----------------------------------------------------------------K---R-----------V 454
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------------------------M-----------------------------------F---------------------------------------------------------A----K----------S----- 447
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------------------------------X--------------------------X------E------F------------------------------X--N-X---------------------S----K---------------V 447
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------L--------------------------C------------Y--------------------E----------R---G--F-----------------------------------------------------------------------A-G----V 451
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------------------------------------------------------------------------I-V-----------FY---Q-------------------------M--------------------------A----K---------------V 448
B.RU.11.11RU21n -----------T---------------------------------D-------E-----------------------------K----------------------------------------------------------------A-L-----------A------- 452
B.SE.12.SE600057 ----------------------------------------------------------------------------I----------K--F------------------------------M--------------------------A-----------K-A------V 447
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------------V--------------------------D--------L---------------------------------------------------------------------------------------------S----K----------S---I- 452
B.US.16.2609 -------------------------------------------------------D----------------E---I--D---N---K--F---------------------------------D-E--------------------------K-----I--------I- 448
C.BR.11.DEMC11BR035 -----------K------------------------------R------T---EL---------------------A------E---K--F------------------------------Q---------------------------------------------DIV 444
C.CN.10.YNFL19 -----------R-----------------------------I-------A---E----------------------A------E------F------------------------------Q---------------------------------------------DIV 448
C.DE.10.622166 -----------------------------------------------------K-D--------------------A------G---K--F------------------------------Q----------------------------------------V-G--DIV 451
C.ES.14.ARP1198 ------------------------------------------R------A---EL---------------------A---K--A------F------------------------------Q--D--------------------------R--H-------A----DIV 442
C.ET.08.ET104 -------------------------------------------------T---E----------------------A------E---KG-F---A--LR----------------------H---Q---------------------------------I-------D-V 448
C.IN.15.NIRT008 -----------R--------------------------D----------A---E---C------------------A------E------F------------------------------Q----------------------------------------A----DIV 444
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------------------------------------------AK--E----------------------A------K---K--F----------------------------S-Q-------------------------------K-M------A----D-V 446
C.NG.10.10NG020523 -------------------------------------------------A---E----------------------A------E---K--F------------------------------Q--------------------------A----K-------------DIV 444
C.NP.11.11NP016 -----------R-------------------------------------AK-------------------------A-V----A------F------------------------------Q-------------------------------K--------A-----IV 444
C.PK.14.DEMC14PK009 -----------T-------------------------------------A---E----------------------A------E------F------------------------------Q---------------------------------------------DIV 444
C.SE.13.SE600311 -----------T---------C---------------------------AK--E----------------------A------E---K--F------------------------------Q-------------------------------K--------A----DI- 459
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------------------------------------------VR-------------------------A------E---K--F------------------------------K----N---------------------S----K-------------DIV 444
C.US.11.17TB4_4G8 --------------------F----------------------------T---E----------------------A------E------F------------------------------Q----------------------------------------A----DIV 458
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ----------------------------------------------------------------------------A---K--E---K---------------------------------L--------------------------S-------------A-S--DIV 451
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------------------------------------------A---E----------------------E---K--E---K--F----------------------------A-Q----E--------------------------K---------------V 449
D.BR.10.10BR_RJ108 -----------T-----------------------------------------EV--------------------------------K--F------------------------------K---REI-------------------------K--------A------L 450
D.CD.03.LA17MuBo -----------T---A-------------------------------------EV---------------------A---K--E-------------------------------------T--D----------------------------K-------------D-- 449
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------T--------------------------C---------K----EL----------------------------E---K---------------------------------T--------------------------A--Q-KH-------A------V 453
D.CY.06.CY163 -----------T--------------------------C---------K----EL---------------------A---K--E-------------------------------------T----EN----------------------------------A-----IV 447
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------------------------------------------------EM----------------------------E---K--F------------------------------K--D-ED-----------------------------RCI--A-T---IV 447
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------------------------------E----------------------A---K--E---K---------------------------------T----E---------------------A----K--------A------- 447
D.TZ.01.A280 -----------T-----------------------------------------E-----------------------------D---K--F------------------------------K----E---------------------S----K--------A------- 449
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------------A-------------------------------------EM---------------------I------G---K--F------------------------------K----E--------------------------K---RC-K-A-T---I- 447
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------------------------------------EM---------------------I------E---K--F----------------------------T-T----E-------------------------------CI----T----V 449
D.YE.02.02YE516 -----------T--------------------------C--------------EL-------------------------K--E-------------------------------------T--Q-EN-------------------------K---R----A----D-- 449
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------V--------------------------C----------TR--E----------------------A------E---K--F------------------------------Q--D--------------------------Q----------A-G--DIV 452
F1.AR.02.ARE933 -----------V--------------------------C----------TK---M----------------------------K---T--F------------------------------Q-------------------K-----------K--------A----DIV 448
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----------T--------------------------C------D---T--------------------------A-V----K---S--F------------------------------Q----------------------------------------A----D-V 451
F1.BR.11.DEMF111BR037 -----------T--------------------------C------D---AK--EL----------------------------E---K--F----------------------------S-Q------------------------------IKE-------A----DIV 448
F1.CY.08.CY222 -----------L-------------------------------------VK-------------------------I------A---K--F------------------------------Q--D---------------------------I---------A----DIV 448
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------------K----------------------C----------IK-------------------------E------N---K--F------------------------------Q--D----------------------------K--------A----DIV 450
F1.ES.11.VA0053_nfl -----------L--------------------------CX-----D---AK--GL----------------------------E---K--F------------------------------Q--D-------------------------------------A----DIV 448
F1.FR.04.LA22LeRe -----------V--------------------------C----------AR--E-----------------------------K---A--F------------------------------Q--D-------------------------------------A----DIV 449
F1.RO.03.LA20DuCl -----------L------V-------------------H---R------TR--------------------L----A------A---K--F------------------------------Q--N----------------------------K-------------DIV 450
F1.RU.08.D88_845 ---------------------------------------------K---TK-------------------K-------V----D---K---------------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIV 448
F2.CM.02.02CM_0016BBY -------------------------------------------------AR--E--V-------------------A------E------F----------------------------A-Q--N-S------------------------R-KH-------A----D-V 448
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------------------------------H------AK--E-----------------------------G------F------------------------------Q----S------------------------R-KHI------A-T--D-V 447
F2.CM.11.DEURF11CM026 --------------------------------------C----------TK--E----------------------A------E---K--F----------------------------A-Q--D--------------------------R-KH--R----A----D-V 442
G.CD.03.LA23LiEd --------------------------------------A----------RR--EM---------------------A------G---K--F------------------------------Q--D-E--------------------------------I-------DIV 447
G.CM.08.789_10 -----------V-------------------------------------NK--EM---------------------A-V----D---K--F------------------------------Q--N-E--------------------------K-----I-------DIV 445
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------V--------------------------C---R-------K--EM---------------------A------E---K--F------------------------------Q--D-E--------------------------K-----I--------IV 447
G.CM.10.DEURF10CM020 -----------R--------------------------C----------TK--E------------------E---A-V----E------F---------------------------------D-----------------------A----K--------A----DIV 447
G.CN.08.GX_2084_08 ------------------------------------------X------IK--EM----------------T----A------D------F------------------------------K--D-E-------------------------IK--------A----DIV 452
G.ES.14.ARP1201 -X------------------------------------------------R--EL---------------K-----A------D---K--F------------------------------Q--N-E-----------------------------------A----DIV 447
G.GH.03.03GH175G -----------------------------------------I-------TK-------------------------A-V----E---K--F------------------------------Q--D-E--------------------------KH--R----A-----IV 448
G.GW.08.LA57LmNe -----------T-------------------------------------IK--E-E----V---------------A------K---S--F------------------------------Q----E--------------------------K--------A----DIV 446
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------V------K------------------------------IK---M---------------------E------K---S--F------------------------------Q----E--------------------------K--------A----DIV 446
G.NG.12.12NG060409 -----------T-------------------------------------TK--E----------------D-----A------D---K--F------------------------------Q--D-E---------------------S----K---R----A----DIV 443
H.CD.04.LA19KoSa --------------------------------------------------E--E----------------------E------A---K--F----------------------------SVK-------------------------------K-----I--------IV 446
H.CF.02.LA25LeMi ------------------------------------------T----------E----------------------A------E---K--F-----------------------------VK-----------------------------R--H-------A----DIV 446
H.GB.00.00GBAC4001 -----------T--------------------------N--------------EM---------------------A------A---K--F----------------------------TVK----------------------------------------A----DI- 446
J.CD.03.LA26DiAn --------------------------------------C----------MK--E-I----------------E---M------E---K--F------------------------------Q----EN-------------------------K--------A----DIV 446
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------------------------------C----------AK--EV-----------------E---K------E------F-----------------------------VQ----E--------------------------K-------------DIV 445
J.SE.93.SE9280_7887 --------------------------------------C------K---ER--E------------------E---R--K---E---K--F------------------------------Q----ED-------------------------K------K-A----DIV 446
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------------------------------C----------RK---M-L-------------------A------E------F------------------------------Q--D----------------------F-----K--------V----DIV 448
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------V-------------------H----------IK--EM-------------------P--------E---K--F------------------------------Q--D----------------------------K--------V----DIV 448
01_AE.AF.07.569M -----------T------------------------------------KIK--E-----------------------------A---S--F-----------------------R------E--------------------------A----X--------A----DIV 448
01_AE.CM.11.1156_26 -----------T--------------------------------------N--E----------------------A------A---S--F-----------------------------VK--------------------------A-------------A----DIV 447
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----------T------------------------------------KIK--E--------------N-------I------A---S--------------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV 446
01_AE.HK.04.HK001 -------------------------------------------------AN--E-I--------------------I------A---S--F-----------------------R------E--------------------------A---IK---R----A----D-V 445
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----------T---K--------------------------------KIK--EMI--H------------------------A---N---------------------------------K-----H-------------------------K--------A----DIV 440
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -------------------------------------------------TK--ELI--------------------A------A--MS--F--------------*--------R------E----------------E---------A----K--------A----DIV 446
01_AE.SE.11.SE601018 -----------V--A-----------------------C----------IK--E-I--------------------A------A---K--F-----------------------R------E--------------------------A----K--------A----D-V 448
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------------------------------------------------IK--E----------------------I------A---S--F-----------------------R------E--------------------------G----K--------A------V 448
01_AE.TH.90.CM240 -------------------------------------------------IK--EM-----K----------------------A---S--F-----------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV 453
01_AE.US.05.306163_FL -------------------------------------------------TK--E-I---------------------------A---S--F-----------------------R------E-------------------------------K-----I-------D-V 446
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------V--------------------------A----------AK--E----------------------A------E---K--F----------------------------H-Q--------------------------A----K---R----A----DIV 448
02_AG.DE.09.701114 --------------------------------------A----------IK--E----------------------A------E---S--F------------------------------Q--------------------------A----K--------A------V 448
02_AG.GW.05.CC_0048 ------------------V-------------------A----------TK--E----------------------A------E---K---------------------------------Q--------------------------A----K---R----A-----IV 446
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B.FR.83.HXB2 FRKYTAFTIPSINNETPGIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLEIGQHRTKIEELRQHLLRWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQPIVLPEKDSWTVNDIQKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLCKLLRGTKALTEVI 448
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------V--------------------------A----------TK--EM---------------------A------A---N--F------------------------------K--------------------------A---IK--------A----DIV 448
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------V--------------------------A----------AE--EV---------------------A--DK--E------F------------------------------Q-------------------------------K--------A----DIV 452
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------------------------A----------TK--EM---------------------A---Q--D---K--F------------------------------Q--------------------------A--R-K--------A----DIV 448
02_AG.NG.12.12NG060418 -----------V--------------------------A----------TA--E----------------------A-V----E-------------------------------------Q--N--I--------------------A----K--------A----DIV 448
02_AG.NG.x.IBNG -----------V--------------------------A----------TK--E----------------------A------G---K--F-----------------------------VE--------------------------A---IK---R----A----DIV 448
02_AG.SE.11.SE602024 -----------V--------------------------A----------IK--G----------------------A------E------F------------------------------Q--D------------------------------M------A----DIV 448
02_AG.SN.13.9580 --------------------------------------A----------TK----I-C--I-----------E---A------E------F----------------------------Q-Q--------------------------A----K--------A----DIV 456
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------T-----------------------------------------E-----------------------E-----E------F---------------------------------------------------------A-------------A------- 448
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------T--------------------------C----------FK--E----------------------A------E------F------------------------------QPA-----------------------------K--------A----DIV 447
05_DF.BE.x.VI1310 --------------------------------------C--------------EV---------------------A--K---E---A--F------------------------------Q--D----------------------------K---------------- 448
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------T-----------------------------I-------IK--E----------------------A------E---K---------------------------------Q--D-E-----------------------------------A----DIV 450
07_BC.CN.98.98CN009 -----------T------------------------------------------------------------------------------F------------------------------Q----------------------------------------A----DIV 448
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------V--------------------------C----------------------------------K---------E---K--F------------------------------Q----------------------------------------A----DIV 444
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------V-------------------------------------IK--E----------------------A--K---E---K--F------------------------------Q--D-E---------------------A----K--------AR---DIV 447
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------------------------------QM---------------Q--H-TI------G---K--F-A------------------------L---Q--K-N-----------------------------------A-V--DIV 447
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------------------------------------T---E----------------------E-V----K------F------------------------------E--D-EC------------------------I--------------DIV 446
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------CV------T-----------------------------------------------------------------------F--------------------------------------------------------------K---R------------ 448
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------V--------------------------C----------T---E----------------------E-V----R------F----------------------------A-Q--D----------------------------K--------A----DIV 455
14_BG.ES.05.X1870 -------------------------------------------------RK--EM---------------------A------K---N--F------------------------------Q--D-E--------------------------K--------A----DIV 447
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------------------------C-----------K--EM----------------------------A---S--F-----------------------R------E--------------------------A----K--------A----DIV 447
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------T------V----------------------------------E----R------------------------N---K--FY---------------E-------------K--------------------------AE---K--------A----DIV 448
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------------------------------------------L--------------------------------K---------------------------------I-------------------------------K--------------IV 448
18_cpx.CU.99.CU76 --------------------------------------------------E--E---------------------------------K--F------------------------------Q-------------------------------K-----I-------DIV 446
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------------------------------D-------E---------------------------------K--F------------------------------S----E-----------------------------------A------- 447
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------W-----------------------------------G---F----------------------------WK--FY-----------------------------Q--D--------------------------------------------V 444
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------------------------------------EM----------------------------E-------------------------------------K----E------------------------------------------- 447
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------T------------------------------R--D---AK--E------------------E---I--D---A---S--F------------------------------Q--N-----------------------A-------------A------V 448
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------------------C--------------EL---------------------A----------K--F--------------------------------------------------------------K---------------V 444
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------L--------------------------C------X-------EL---------------------A----------K--F-------------Q---------------------E------L----------------------------A------V 444
25_cpx.CM.02.1918LE -----------T---------------------------T-----GT--AK--E-----------------------------E---K--F------------------------------K--------------------------A--Q----------A----DIV 447
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------V------------------------------A---E----------------------A------A---K--F------------------------------K----EN--------------------A----K--------A----DIV 446
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------------------------------C----------T---E----------------------A------A---K--F------------------------------Q----E--------------------------K---R----A----DIV 446
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------------------------R-----------------------------------V--------E--F-----------------------------V------I-------------------------K---------------V 448
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------V------------------------------------------------------------EK----------------F---------------------------------------------------------A----K---------------V 448
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------------------------------------------------------------------------------K--FD-----------------------------E--D-E----------------------------------------DIV 454
32_06A1.EE.01.EE0369 --R--------------------------------------------------EM---------------------V------E---K--F------------------------------E--D-E-----------------------------------AR---DIV 448
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------------------------------R---R------IK-------------------D------------A---N--F------------------------------E-------------------------------K--------A----DIV 448
34_01B.TH.99.OUR1969P --------------------------------------C---------------M----------------------------D------F------------------------------E--------------------------A----K--------A----DIV 448
35_AD.AF.07.169H -----------------------------------------I-----------E-I--------------------I------A---K--F------------------------------T----E----------------------------------------DIV 447
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------------------------------A----------TK--E----------------------A------K---N--F------------------------------Q-----N--G-----------------A----K--------A------V 448
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------T--------------------------C----------A---E----------------------A------D---K--F------------------------------Q--D--I--------------------A--------R---------D-V 446
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------------------------------Q----------------------E-----------------F--------------------------------------------------------------K---------------V 452
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------V----------C------------------------------E------V-----A-----K---A---------W---FY------------H----------------M-------------------------------K---------------V 451
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------------------------C------D---AK--EL----------------------------E---K--FF--EQ-------------------------M--D-------------------------------------A----DIV 448
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -----------T-----------------------------------------E----------------------I--------------------------------------------Q--------------------------A----K---------------V 452
43_02G.SA.03.J11223 -----------T---------C---------------------------TK--E------V----------L----A------E---X--F------------------------------Q--D-E--------------------------K---R----A----D-V 447
44_BF.CL.00.CH80 -----------T------V--------------------------------------------------------------------K-----------------------------------------------------------------K---R----P------V 448
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------------------------------------------TR--EM---------------------A------E---K--F----Q-------------------------Q--D-E---------------------S----K--------A----DIV 446
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------V--------------------------C----------AK--E-----------------------------N---K--F------------------------------Q--N-E------------------------R-K--------A----DIV 448
47_BF.ES.08.P1942 -----------T---------------------------------------------------------------------------K-----------------------------------Q---N-----------------------------R---------DIV 447
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------V---A----------------------C--------------E-I---------------------------A---N--F------------------------------Q-------------------D------A--Q-K-------------DIV 448
49_cpx.GM.03.N26677 -------------------------------------------------T#--E-----------------------------A---K--F------------------------------Q--D-EA-------------------------K-----I--A----DIV 445
50_A1D.GB.10.12792 --------------------------------------A----------SK--E-I--------------------A------A---S--F-----------------------------------E---------------------A----K-----I--------IV 446
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------------------------------D---------I----------------E-----V-----------F------------------------------E--------------------------A----K---------------V 448
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------V---A----------------------C---------------------------------------------------F-----------------------R------E-------------------X------A---XK--------A----D-V 448
53_01B.MY.11.11FIR164 -------------------------------------------------IK--E-----------------------------A---S--F-----------------------R------E---R----------------------A----K--------A----DIV 448
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------V--------------------------C---------------------V-----A--------------------S--FF---Q-------L----------R------E--------------------------A----K--------V----DIV 448
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------R-------------------------------------------E-------------------------------K---------------------------------A--------------------------A----K--------A----DIV 448
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------T-----------------------------I--------H---------------------R-----V--------K---------------------------------Q--D--------------------------------------------- 450
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------------------------------H---R------A----------------------E---A------E---K--F------------------------------M---------------------------------------------D-V 444
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----------V-------------------------------------IK--E------------------------V----A---S--F------------------------------M-----N--------------------A-----E-------A------V 448
59_01B.CN.09.09LNA423 -----------R-------------------------------------IK--E-I--------------------I-V----A---S--F-----------------------------VE--------------------------A----K---RV---A----DIV 445
60_BC.IT.11.BAV499 ----X------------------------------V--G----------------I--------------------A------K---Q---A--------------T--------------Q--D-------------------------------------A----DIV 443
61_BC.CN.10.JL100010 ----------------------------------------------------------------------------A------E---K--F------------------------------Q----------------------------------------A----DIV 444
62_BC.CN.10.YNFL13 -----------L--------------------------C---------------------------------A---A----------K--F---------Q--------------------Q----------------------------------------A----DIV 444
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----------L--------------------------A----------RK--E----------------------A------A---N--F------------------------------Q--D-------------------------------------A----DIV 448
64_BC.CN.09.YNFL31 -------------------------------------------------A---E----------------------A------E---K--F------------------------------Q--------I-------------------------------A----DIV 448
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------------------------------------C----------------D--------------------A------E---T--F----------------------N-------Q-------------------------------------I--S----DIV 444
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------------------------------------------------NK-------------------------I----------K--------------------------R------E-------------------------------K---------------V 446
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------------------------------------------R---------------------------------I----------K--------------------------R------E-------------------------------K---------------V 446
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------------A---------------------------------------------------------------------------F------------------------------------------V-------------------K---------------V 446
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------V--------------------------C----------AK---M---------------------A------E---K--F------------------------------Q--N-------------------------------------A----DIV 450
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------V--------------------------C------D---AK-------------------------A------E---K---------------------------------Q-------------------------------K--------A----DIV 448
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------------------------------------C----------AR--------------------------------E---K--F------------------------------Q--------------------------G----K---R---------DI- 449
73_BG.DE.01.9196_01 -----------T-------------------------------------IK--E----------------------A------K---N--F------------------------------Q-XD-E--------------------------K--------A----DIV 447
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----------R-------------------------------------IK--EM---------------------I----------S--F------------------------------M--X-----------------------A----K--------A----DIV 448
78_cpx.CN.13.YNTC19 -----------V-------------------------------------IK--E-T---------------------------A---S--F------------------------------Q-------------------------------K--------A----DI- 457
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ------------------------------------------------------------------------------V----G---K--F------------------------------Q----------------------------------------A-T--DIV 444
86_BC.CN.13.15YNHS18 -----------L--------------------------C-----------L-------------------------I------D---K--F------------------------------Q---------------------------------------------DIV 444
87_cpx.CN.12.DH32 -----------------------------------------------------E----------------------V------E---K--F------------------------------Q--------------------------A-----E--------------- 444
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -------------------------------------------------T---E----------------------A------E---K--F------------------------------Q----------------------------------------V----DIV 444
O.CM.96.LA51YBF35 -----------V---I-----------------------------D----D--EME--------------PLAE--KRV-L--E--YQ--F-------------Q----------------K--D-EV--------------------Q--R--E----I----S----V 449
O.CM.96.LA52YBF39 -----------V------V--------------------------D----E----E--------------PLAE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EV--------------------Q--R-KE----IK---S----V 444
O.CM.99.99CMU4122 -----------V-----------------------------V---D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EI-----------------------R--E----I----S---IV 444
O.CM.x.pCMO2_3 -----------V------T----------------------I---D----N--ELE-C------------PLTE--K-V-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EV--------------------Q--R-KE----I----S---IV 442
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -----------V------V--------------------------D----D--ELE-C------------PLAE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------K--N--V---------I----------Q--R--E----I----S----V 443
O.FR.06.LA55RBF206 -----------V------V--------------------T----------N--EME--------------PLAE--K-V-L--E--YK--F--------------------------I---Q--N--V---------I----------Q--R-KE----I----S----V 446
O.GA.11.11Gab6352 -----------L------V----------------------V---D----D--ELE-C--V---------PLTE--KRV-L--E--YK--FY-----------------------------Q--D-EV---------I----------Q--R-KE----I----S----V 444
O.SN.99.99SE_MP1299 -----------V---------------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EE--------------------Q--R-KE----I--A-S---IV 444
O.SN.99.99SE_MP1300 -----------V---------------------------------D----N--ELE-C------------PLTE--KRV-L--E--YQ--F------------------------------Q--N-EE--------------------Q--R-KE----I----S----V 444
O.US.10.LTNP -----------V------V--------------------------D----D--ELE-C------------PLTE--KRV-S--E--YQ--F------------------------------Q--N--V---------I----------Q--R-KE----I----S---IV 444
N.CM.06.U14296 ---------------------------------------------D----KH-E-I---------------LA---ETV-K--E---Q--F------------------------------K-----V-------------------------K---R-I---------V 455
N.FR.11.N1_FR_2011 ------------------V--------------------T----------KHSE-I---------------LT---EAV----G---K--F------------------------------K-----V-------------------------KH--R-I---------V 455
P.CM.06.U14788 -----------V--D---L--V----------------H-----------S--EVE--------------PLSE--QRV-K--E--YV--F------------------------------K----E------------------------R-KE----I----S----V 445
P.FR.09.RBF168 -----------V--------------------------Y----------ES--EVE--------------PLSE--QRV-K--E--YV--F-----------------------------------EA-----------------------R-KE----I----S----V 444
CPZ.TZ.06.TAN5 -----------L--N---K-F------------------------D----EH--VD--------------SEEE--KL-KK------L---E-----Y-EK---M--------N-----N-T---PEQ----H---------------G---TKE----I--V-G--DPV 444
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------V---------------------------------D-----H--VI--------------NLEK--E-V-L---Y--T--F--------E---------------------Q--Q-EI------------------------IK-----IK-A------V 450
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----------V------V--------------------------D----D--E-E--------------PLAE--R-V-V--E--YQ--F------------------------------K--D-EV-------X------------Q--R-KE----I----S----V 444
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----------V------V-------------------H------D----N--E-E--------------PLSE--QRV-K--E--YA--F------------------------------K----E--------G---------------RIKE----I---------V 443
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B.FR.83.HXB2 PLTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPF.KNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGKTPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRG 617
A1.CM.08.886_24 A-----------------D---------T---V--------D-----------.----------K-S------R--A-V---VV-----------------------L---D---------------------------D-------------------S-------D-- 617
A1.CY.08.CY236 T-----K----------R------------E-V--------E-----------.----------K-S---------A-V----AM----------------------L--MD---------------------------D--A------------------------D-- 614
A1.KE.11.DEMA111KE002 T----------------------------------------D-----------.----------N-S---------A-V---V-M------------R------------MD---------------------------D--I------------------------D-- 616
A1.NG.10.10NG040248 I-----------------------------E----------D-----------.---------KK-S-----------V---VAQ--V--------------R-------V----------------------------D----------------------S----D-- 615
A1.PK.14.DEMA114PK001 -----------------------------------------D-----------.---------KR-A---------V-----VM---------A---R----RD------MD--------D------------------D--I-----------S------------D-- 616
A1.RW.11.DEMA111RW002 T-------------------------------V--------D-----------.----------K-S-----------V---V-M-------------------------MD---------------------------D----------------G----------D-- 617
A1.UG.11.DEMA110UG009 T-----------------D--------------------------D-----L-.----------D-S---------A-V---VVM-------------------------MD---------------------------D---------------K-----------D-- 617
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ------------------D----------------------D-----------.----------K-S-----------V---VVM------------R--------D---MD---------------------------D--E-V----------------------D-- 614
A2.CM.01.01CM_1445MV ---R------E-------N-------------T--------D-----------.---------KK-TT---------------VM------------R----------------------------------------Q----------------------------D-- 617
A3.SN.01.DDI579 T-----------------D----A-----------------N-----------.----------K-SS-----R--V-V---VV-------------R------------M------Y---------------------D--I------------------------D-- 616
A4.CD.97.97CD_KCC2 T----------------------------------------------------.---------KK-S------R--S-V---VA-------------R---------A--MD---------------------------D---------------------------D-- 617
A6.BY.13.PV85 T----------------------------------------D-----------.---------KRGS----------AV---VA-----L-------R------------M-------------------------------A----------------T-------D-- 618
A6.CY.09.CY255 T-----------------------------E-V--------D-----------.---------KRGS----------AV---V-M------------R---------A--M-------------------------------A----------------A-------D-- 617
A6.RU.11.11RU6950 T----------------R-----L--------V--------D-----------.---------KKGS----------AV---VA-------------R---------A--M-----------------------------------------------RI-------D-- 617
A6.UA.12.DEMA112UA014 -----------------------A--------V--------D-----------.---------KNGS----------AV---VA-------------R---------A--M------------------------------------------------I-------D-- 617
B.BR.10.10BR_RJ032 ---------------------------------------DH------------.------------S------R---------A---------I-------------A--M-------------------------------X------------------------D-- 616
B.CA.07.502_1191_03 ---T-------------R----------T------L-----------------.-----------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------DK- 617
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --SR--------------T-----F----------------------------.-------------T---------------A-------------R----R---D--------------------------------------------------S---------D-- 621
B.CN.12.DEMB12CN006 ------------------------------E----L-----------------.---------K------------------------I----I----------------I-------------------------------A-------------D----------D-- 622
B.CU.14.14CU005 --------------------------------V--L-----------------.----------T-----------V----------------I---R--------------------------------------------I------------------------D-- 617
B.DE.13.366396 ---K---------------T----------E--------EL------------.----------T------------------S---------I---------D---L----------------------------------A--------------------------- 618
B.ES.14.ARP1195 --------------------I-----------V-------D------------.----------T-----------------V---C-------------------DA---------------------------------------------------S-------D-- 623
B.FR.11.DEMB11FR001 ---Q-----------------------------------EH------------.-----------------------------AQ------------R---------A-----------------------------------------------------------DK- 616
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------------H------V-----.-----------------------------A--G------I---R--------DI-----------------------------------------------------------D-- 616
B.JP.12.DEMB12JP001 ---A-------------R--------------V-------L------------.-----------K------I----------A--------R----R---------A--M--------------------------------------------------------D-- 620
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------------V----------------------------------.---------K-------------------AI----------------------A---------*-----L---------------------------------------------- 616
B.RU.11.11RU21n ---A----------------------------V--L-----------------.-----------------------------A---------------------------------------------------------------------------------I-DK- 621
B.SE.12.SE600057 ---K----------------------------V--------------------.----------I------------------AQ------------R--------DL--M---------------------------------------------D----------D-- 616
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------------T----A----------------E------------.--------------------L--------A-------------R---------------------------------------------------------------------DK- 621
B.US.16.2609 ----------------------------T------L-----------------.---------K---------R---------V---------M---R------------M-------------------------------A--------------------------- 617
C.BR.11.DEMC11BR035 T--D-------------------------------------D-----------.---------K--T--N-------------AM------------R---------A---D------------------------------L-------------G--M-------D-- 613
C.CN.10.YNFL19 -------------------T---A----------------LD-----------.---------K--T---------A-------M------------R------------AD---------------------------D--A-V--------------K-------D-- 617
C.DE.10.622166 ----------------------------L-----------ND-----------.---------KR-A----------------AM------------R-------------D-----------------------------LT-V-----------D--I-R-----D-- 620
C.ES.14.ARP1198 -----------------------------------L-----D-----------.---------KR-T----------------SM--------I---R-------------D--------------------------T---A------------------------D-- 611
C.ET.08.ET104 ----------------------------------------ND-----------.---------KR-T----------------AQ------------R------I--A---D----------D--------------------------------------------D-- 617
C.IN.15.NIRT008 -----------------------------------------D-----------.---------KV-T----------------AQ------------R-------------D------------------------------T----------------V-------DK- 613
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------------------------------------DD-----------.---------KQ-T----------------CM--------I---R-------------D------------I-----------------A----------------K-------D-- 615
C.NG.10.10NG020523 ---------------------------S--E---------DD-----------.---------KR-T------R---------C---------I---R-------------D------------------------------A----------------Q-------D-- 613
C.NP.11.11NP016 ------------------------------E----------D-----------.---------K--T-----------------M------------R------------SD---------------------------D--A-V------------------------- 613
C.PK.14.DEMC14PK009 Q-------------------------------V-------ND-----------.---------K--T----------------AQ------------R----R--------D---------------------------D--A----------------M-------D-- 613
C.SE.13.SE600311 T---------------------------------------HD-----------.---------KR-T----------------AQ------------R---------A---D------------------------------A-----------S----I-------D-- 628
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------E------R-----A----------------HD-----------.---------K--S----------------AM------------R-------------D-----------------------------------------------I-------D-- 613
C.US.11.17TB4_4G8 T---------------------------------------HD-----------.---------KR-T-----------V----AL------------R---------A---D------------------------------A-V--------------I-------D-- 627
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -----------------------------------L-----D-----------.---------K--T----------------AL------------R-------------D------------I-----------------A-------------D----------D-- 620
C.ZM.11.DEMC11ZM006 T---------------------------------------HD-----------.---------K--T------R---------AM-C----------R-------------D-------------------------------------------------------D-- 618
D.BR.10.10BR_RJ108 ---K--------------------------E---------D------------.----------T---------------------G----------R--------------------------------------------I--------------S---------DK- 619
D.CD.03.LA17MuBo ---A-------------------------------V----H------------.----------T-----------A------S-------------R---------S--ID------------------------------L------------------R-----D-- 618
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------------------------S---W-------.---------K---------R---------AM------------R---------A--R----------------------------D--A------------------------D-- 622
D.CY.06.CY163 ----------------------------------K------S---W-------.---------K-------------------AI------------R---------A--M-------------------------------I----------S-I-----------D-- 616
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------------------Q-------------D---------QY.---------K---T----------------H-C----------R--------D------------------------------------------------------------D-- 616
D.KR.04.04KBH8 ---K-------------------------------L-----------------.---------K---T---------------AQ-------R----R---------A------------------------------R---I---------------R--R-----D-- 616
D.TZ.01.A280 ---K-------------R-T---A---------------E-------------.---------K---T---------------AL-G------I---R--------------------------------------------I---------------R--------DK- 618
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------------R----------A------------D---------QY.----------K--T---------------AQ-C----------R-------------D------------------------------T------------------------D-- 616
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------------------V----PD---------QY.---------KL--T--------AA-----SQ-C----------R---------I---D------------------------------I------------------------D-- 618
D.YE.02.02YE516 ---R-------------R-----------------V---------W-------.------------------------V----AQ------------R---------A--M-------------------------------I------------------------D-- 618
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---A------------------------------------HE-----------.---------KR-S---------------VAM-----------------------------------------------------T---A------------K---K-------D-- 621
F1.AR.02.ARE933 ---A------------------------------------------------L.------------S----------------AQ----------------L----D---ISI-------------------------T---A----------S-----K-------D-- 617
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---T------E------------A-----------L-----------------.---------K--S---------------VSL--------I---R---L----D-------------------------------T--------------S--G--E-------D-- 620
F1.BR.11.DEMF111BR037 T--K-------------------A-----------------------------.---------K--S----------------AQ-C------A---R---LR---D-------------------------------T---A----------S-----K-------D-- 617
F1.CY.08.CY222 ---A----K-----------------------V-------------------C.---------K--S----------------VQ--------I---------K---A-*ID--------------------------T---T----------S-----I-------D-- 616
F1.ES.02.ES_X845_4 ---A-------------------A---------V-------------------.---------K-KS----------------AL----------------------A------------------------------T---A-------------D--K-------D-- 619
F1.ES.11.VA0053_nfl T--A-----------------------Q--E--------------F-------.---------K--S----------------AL--------I---R---L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D-- 617
F1.FR.04.LA22LeRe ---A------------------------------------------------C.---------K--S----------------AV----------------L----D-------------------------------T---I----------S-----E-------D-- 618
F1.RO.03.LA20DuCl T--A-----------------------------------------------T-.---------K--S----------------AM-C--------------------A------------------------------T---T----------------Q-------D-- 619
F1.RU.08.D88_845 T--A------------------------------------------------Y.---------K--S------R---------AV-------------------------A---------------------------T---PE---------S-----K-------DK- 617
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---A------------------------------------HD----------H.R--------KR-S-----------V----A--G------V---R----------------------------------------T---I-----------S----I-------D-- 617
F2.CM.10.DEMF210CM007 S--A-----M------------------------------HD----------H.---------KR-S----------DV----A--G-----RV---R----------------------------------------TD----V----------------------D-- 616
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---A-----M------------------A-----------HD-----V----H.----------RKS----------------A--G------V---R----------------------------------------T--------------S-------------D-- 611
G.CD.03.LA23LiEd ---A--------------------------E----V----LD----------Y.---------KRGS-----------V----A--G-I----I-------R----DV------------D--------------R--T---P----Y-------------------D-- 616
G.CM.08.789_10 ---A-------------------------------V----LD----------Y.---------KRGS-----------V----A--G------I---R---R----DV---D--------D-----------------T---P-V--Y-------------------D-- 614
G.CM.10.DEMG10CM008 ---A--------------D----------------V----VE----------Y.---------KRGS-----------V----A----I----I---R---R----DA---D--------D--------------R--T---P----Y-------------------D-- 616
G.CM.10.DEURF10CM020 T----------------R------------E----V----LD----------Y.---------KRGS-----------V----CL--------I-------R-D---V---D--------D-----------------T---P----Y--------D----------D-- 616
G.CN.08.GX_2084_08 ----------T------------------------V----PD----------Y.---------KRGS----------------A----I----V-------R-----V---D--------D-----------------T---X----Y-------------------DK- 621
G.ES.14.ARP1201 ------------------------------E---------LD----------Y.---------KRGS----------------A--G------V-------R-----L------------------------------P---P--X-Y-------------------D-- 616
G.GH.03.03GH175G S--A---M----------------------E----V----LD----------Y.---------QRGST----------V----A--G------V-------R-----V------------------------------T---P----Y-------------------DK- 617
G.GW.08.LA57LmNe ---A----------------------E---E----V----PD----------Y.---------KRGS-----------V----A-----------------R-----V---D--------D-----------------T---A--D---------------------DK- 615
G.KE.09.DEMG09KE001 ---T-------------------------------V----LD----------Y.---------KRGS-----------V----A-----------------R-----V------------D-----------------A---P----Y-----------V-----I-DK- 615
G.NG.12.12NG060409 T--D-------------------------------V----DE----------Y.---------KRGS----------------A---------V---R---R------------------D-----------------P---P----Y-------------------D-- 612
H.CD.04.LA19KoSa T--K-------------------------------------D-----------.---------KV-S---------------VAV--------I---R------------------------------H---------T---A----------S-----I-------D-- 615
H.CF.02.LA25LeMi ---K-------------RT---------A------------------V-----.---------K--T-----I----------A---------I---R------------------------------H---------T---A----Y-----------I-------D-- 615
H.GB.00.00GBAC4001 ---T------E------R-----------------------E-----------.---------K--T-----I----------C---------I---R------------------------------H---------T--------Y-----------I-R-----D-- 615
J.CD.03.LA26DiAn ---R-------------------I----A-E----V----LD-----------.---------KR-------------V----SM-C----------R--------------------------------------------M----------S-----I-----I-DK- 615
J.CD.97.J_97DC_KTB147 A--A-----------------------SA-E----V----LD-----------.---------KR-T------R----V----SC--------I---R-------------D------------II----------------M----------------I-------DK- 614
J.SE.93.SE9280_7887 ---R---------K-------------SA-E----V----LD-----------.---------KR-S---------A-V----AL-A----------R----R--------D------------------------------M----------S-----T-------DK- 615
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---A------------------------------------H-----------Y.----------I-S-----------V---VAM------------R--------G-------------------------------T--------------------Q-------DK- 617
K.CM.96.96CM_MP535 ---A------------------------------------ND----------H.------------S----------------A--G----------R----------------------------------------T---------------H----K-R-----D-- 617
01_AE.AF.07.569M ---X-------X------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S-----------V----A-------------R------------M----------------------------D--------------S------------D-- 617
01_AE.CM.11.1156_26 T-----------------N-------------V--------------------.----------KGS------R----V---VA--G------I---R------------M----------------------------D--------------S------------D-- 616
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V---VA---------I--------------------------K------------------D--I-----------SK-------------- 615
01_AE.HK.04.HK001 ------------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R--A-V----V---------A--------R-------M----------------------------D--------------S------------D-- 614
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A-------------R------------M----------------------------D--------------S------------D-- 609
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A-------------R-----------------------------------------D--------------SK----E------D-- 615
01_AE.SE.11.SE601018 ------------------N-------------V--------D-----------.---------KKGS----------AL----V----I-------------R-------M-------------------------------I----------------I-------DK- 617
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A---------I---R----R-------M----------------------------D--------------S------------D-- 617
01_AE.TH.90.CM240 ------------------T-------------V--V-----D-----------.----------RGS------R----V---VA-------------R----R-------M----------------------------D--------------S------------D-- 622
01_AE.US.05.306163_FL ------------------T----------------V-----D-----------.----------K-S-----------V----V-------------R----R-------M----------------------------D--------------S------------D-- 615
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------------------T---V--V-----D------F----.---------KK-S-----------V---VA-------------R----R----A--M----------------------------D--A------------------------D-- 617
02_AG.DE.09.701114 V---------------------------T------------D-----------.---------KK-S-----------V---VA---V---------R---------A--M----------------------------D--A------------------------D-- 617
02_AG.GW.05.CC_0048 T---------------------------T---V--------D-----------.---------KKKS-----------V----VM------------R--------DA--M---------D------------------D-------------------I-------D-- 615
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p51 RT end p15 RNase H start
B.FR.83.HXB2 PLTEEAELELAENREILKEPVHGVYYDPSKDLIAEIQKQGQGQWTYQIYQEPF.KNLKTGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQKITTESIVIWGKTPKFKLPIQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTPPLVKLWYQLEKEPIVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRG 617
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 V-----------------A---------T---V-------------------Y.---------KK-SS---------DV---VA-------------R----R----A--M----------------------------D---------------------------D-- 617
02_AG.KR.12.12MHR9 ----------------------------T---V--------D-----------.---------KK-S-----------V---VA-------------R---------A--M----------------------------D--A------------------------D-- 621
02_AG.LR.x.POC44951 T-----------------K---------T---V--------D-----------.---------KK-S-----I-----V---VA-------------R----R---DA--M----------------------------D---------------------------DK- 617
02_AG.NG.12.12NG060418 ----------------------------T---V--------D-----------.---------KK-S-----------V---VSM--V---------R----RD-----------------------------------D--I------------------------D-- 617
02_AG.NG.x.IBNG A---------------------------T---V--L-----D-----------.---------KK-S-----------V---VAM------------R----R-------M----------------------------D-------------------I-------D-- 617
02_AG.SE.11.SE602024 T------------K--------------T---V--------D-----------.---------KR-S-----------V----AQ------------R---------A--M----------------------------D--R------------------------D-- 617
02_AG.SN.13.9580 T---------------------------A------------D-----------.---------KK-S------R----V----SL------------R--------D---M----------------------------D--A------------------------D-- 625
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A----------------------------V--------------------.----------L------------------A---------------------------------------------------------------------------S-------D-- 617
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T-------------------A----------------------------H.----------T-S------R---------AM-C----------R--------D-------------------------------TD--A----------------Q-------D-- 616
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------------------------V----L------------.----------A--V--------A------A-------------R---------I----------------------------------L----------------------I-DK- 617
06_cpx.AU.96.BFP90 ---A-------------------------------V----Y-----------H.----------IKS----------------AL------------R----------------------------------------T--------------------Q-------D-- 619
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------I-----------------D-----------.---------K--T----------------AM------------R---------I---D---------------------------D----V--------------I-------D-- 617
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------------------A------E----------D-----------.---------K--T----------------AM--------I---R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D-- 613
09_cpx.GH.96.96GH2911 T-------------------------------V--------D-----------.----------K-S------R----V---V---------------------------A----------------------------D--I--------------------------- 616
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------------------D----------H.---------KR-T----------------AQ-C--------------------I---D--------D----------------------------------------------D-- 616
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A-----------------------S--S----V----LD-----------.---------KR-T------R----VI---C---------I---R----R--------D------------------------------I----------------V-------D-- 615
12_BF.AR.99.ARMA159 ---K-------------------------------V------------F----.-----------------------------A-----------------L----D-------------------------------T---AE---------S-K---K-------DK- 617
13_cpx.CM.96.96CM_1849 S--T------------------------E-E--V-------E----------Y.---------KRGS-----------V---VA---------L-------R-----V---D--------D--------------R--T---L----Y-------------------D-- 624
14_BG.ES.05.X1870 ---V----------------------E---E----V----PD----------H.---------KRGS-----------V----A----X--------R---R-----V------------D-----------------T--------Y--------------------K- 616
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------A----A--------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A-------------R------------M----------------------------D--------------S------------D-- 616
16_A2D.KR.97.97KR004 ---K------E-------D----------------V----PD-----------.---------KR-ST---------------VM--------I---R----------------------------------------T---T------------------------DK- 617
17_BF.AR.99.ARMA038 ---K-------------------------------------------------.-----------------------------A-------------R---L----D-------------------------------T---AE---------S-----K-------D-- 617
18_cpx.CU.99.CU76 ---V----------------------------V-------YD-----------.---------KR-S---------V-V---VA-----------------------------------------S--F---------T---A----------------I-------DK- 615
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------------------V-----D-----------.---------K-------------------SL--------I---R---------A--R-------------------------------M------------------------D-- 616
20_BG.CU.99.Cu103 ---T-------------------------------------------------.-----------KS---------A------AQ-------------------------M--------------------------------------------------------D-- 613
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------------------------D-----------.---------KK-ST---------------AM-A----------R------------M--------------------------------------------------------D-- 616
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------R-----------------------D-----------.----------K-S-----------V---VA--G----------R---------A--M----------------------------D--I-----------S------------D-- 617
23_BG.CU.03.CB118 ---A------------------------------------L------------.-----------KST----------V----AQ------------R---------A--M--------------------------------------------------------D-- 613
24_BG.ES.08.X2456_2 ---T-------------------------------L-----------------.---R-------KN----------------AQ--------I---R---------A--M-H-------------------------------------------D----------D-- 613
25_cpx.CM.02.1918LE ---V--------------N-----------E----V----D-----------Y.---------KGGS---------AA-----A--G------I---R-------------D------------------------------I------------------R-----D-- 616
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T--K--------------D----------------------------------.---------KRKS---------A-V---V-M------------R--------D--------------------------------D--M------------------------DK- 615
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS S----------------R-----------------V-----D-----------.---------KR-C-----I---A-VM---A-----------R-R-------------D--------------------------Q--------------------I-------DK- 615
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------------V-------D-----------.----------T-----------------VA---------I---T------------I------------------------------------------------Q-------D-- 617
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---K------------I-----------A-----------N------------.-------------T----------------------------------------------------------------------T---E----------S-----K-------D-- 617
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------------A-----------------D-----------.---------K--T------R----------L------------R----R--------D-----------------------------------------------M-------D-- 623
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A-------------------------------V----ND----------H.---------KIKS----------------AM----V-------R----------------------D-----------------T-----V--------------K-------D-- 617
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------K----T-------------VV-V-----D-----------.----------KSS------R----V----A--------------------------M----------------------------D--M-----------S------------D-- 617
34_01B.TH.99.OUR1969P --------------X---T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A-------------R------------M----------------------------D------------X-S----R---------- 617
35_AD.AF.07.169H S--------------L-------A-----------------D-----------.---------KK-S-----------V---VAM------------R---------A--MD---------------------------D---------------------------D-- 616
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------------D---------------------ED-----------.----------K-S-----I----------A---------I-------------I--M----------------------------D---------------------------D-- 617
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 TK-K---------IL-V-------L-V-E-E---#L-----D------F--S-#---------KK-S------R--A-----VA----I--------R----R----A--RD-----------------------------------------G-----Q-------DK- 614
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------R------------E-V--V----C------------.------------ST----------V----SV----------R-R---------A--M---------------------------T---AE---------S-----T-------D-- 621
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---A-------------------------------------S-----------.----------T-S---------V-V---VSL---------------------D----------------------------E--T---I------------------------D-- 620
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---T------------------------------------H---S--------.---------KLK-T---------------A-------------R---LR---D-------------------------------T---A----------------------I-D-- 617
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -----------------------------------------------------.--------G--------------------A--G-----RI----------------I----------------------------D---------------------------D-- 621
43_02G.SA.03.J11223 T---------------------------T-E----------D-----------.---------KRGS-------E--QV---VA-------------R---------------------------------R-------D----V------------S-Q-------D-- 616
44_BF.CL.00.CH80 ---R---I----------------------E----------C-----------.------------------I------------------------R---L----D-------------------------------T---A----------S---S-R-------D-- 617
45_cpx.FR.04.04FR_AUK L--A------E------RR---------T---------------S-------Y.----------IKS---------------VAL------------R----------------------------------------T---A-V--------------K-------D-- 615
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 S--A-------------------------------L-----------------.---------K--S----------------SL--------I-------L----D-------------------------------T---A----------S-----K-------D-- 617
47_BF.ES.08.P1942 ---K-------------------------------------------------.----------S--------R-----------------------R----R--------D------------------------------I-------------------------K- 616
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------N-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V---VA-------------R----R--------------R---------------------D--I-----------S----R-------D-- 617
49_cpx.GM.03.N26677 ---A------------------------A-E----V----LD-----------.---------KR-------I---A-L--RVAI-G----------R-------------D-----------------M---------D---------------------------DK- 614
50_A1D.GB.10.12792 T--A--------------D----------------------D-----------.----------K-S------R--V-V---V-R------------R------------MD---------------------------D--E------------------------D-- 615
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------A--------V--------------------.----------V-------I----------A---------I---R------------M---------------------------R---G------------------------D-- 617
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------------T-------------V--V-----D---------Q-.----------K-SS-----R----V----A-------------R--------D--------------------------------D------------------------------ 617
53_01B.MY.11.11FIR164 QX-X--------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A-------------R-----------------------------------------D-------------------------I-D-- 617
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---A--------------T---------------------L-----------Y.-----------------------------A------------------R---------------------------------------EE------------------------K- 617
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------------T-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A-----------R-R----------------------------------------------------------------------K- 617
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---A------------------------T------------------------.---------KT--------R--------------I--------------------------------------------------D-------------------I-------D-- 619
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------------------------E--------E-------------.---R-----K--T-----I----------AR-C----------R-------------D---------------------------D--A------------------------D-- 613
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---R----------------------------V--V-----X-----------.----------K-S------R--A-V----A-------------R----R-------M----------------------------D--------------SK-----------D-- 617
59_01B.CN.09.09LNA423 T-----------------N------------IV--V-----D-----------.----------K-S-----------V----A-------------R------------M----------------------------D--------------SK-------------- 614
60_BC.IT.11.BAV499 -----------------------------------------D-----------.---------K--T----------------AQ------------R--------GA---D------------------------------G-V--------------M-------D-- 612
61_BC.CN.10.JL100010 -----------------R-----I----------------HD-----------.---------K--T----------------AM------------R-------------D---------------------------D--A----------------I-------D-- 613
62_BC.CN.10.YNFL13 ---T------E------R-----------------------D------F----.---------K--T----------------AM------------R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D-- 613
63_02A1.RU.10.10RU6637 T-------------------------------V--------D-----------.---------KRGS----------AV---VA-------------R----R---DA---------------------------------------------------I-------D-- 617
64_BC.CN.09.YNFL31 -------------------T---------------------D-----------.---------K--T----------------AM------------R-------------D---------------------------D--A-V--------------I-------D-- 617
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------------------T---A----A------V-----D-----------.---------K--T----------------SM--------I---R--------N----D------------------------------E----Y--------------------K- 613
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------------------------------E----L-----------------.---------K-----------------------------I----------------I---------------------------------------------D----------D-- 615
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------------------C--------E----L-----------------.------------------------------X--------I----------------I---------------------------------------------D----------D-- 615
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------------------I--------------L----C-----------Y.-----------------------------A---------I---------D---A--I--------------------------------------------------------D-- 615
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 T--T------E---------------------------------------D--.---------K--S----------------A-----------R-----L------------------------------------T---T----------S-----V-------D-- 619
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---A-----------------N-------------L----------------C.---------K--S------R--A------AQ----------------L----D-------------------------------T---A----------SS----K-------D-- 617
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---A------------------------T-----------------------Y.---------K--ST---------------AL------------R----------------------D-----------------T---A----------------K-------DK- 618
73_BG.DE.01.9196_01 ---A----------------------E---E----V----L-----------Y.---------KRGS-----------V----A-----------------R-----V------------D--------------R--T---A----Y-------------------DK- 616
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------------------A-------------V--V-----D-----------.----------K-S------R----V----A----I--------R------------M----------------------------D--------------S----V-------D-- 617
78_cpx.CN.13.YNTC19 ------------------T---------A---V--V-----D------F----.----------K-S------R--A-V----AI----T-------R----R------------------------------------D--------------S------------DK- 626
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -------------------T--------------------HD-----------.---------KR-T-----------------M--------------------------D---------------------------D--T------------------------D-- 613
86_BC.CN.13.15YNHS18 ----------------I-----------------------L-----------Y.-----------K-------R---------A-------------R---------A--A------------------------------------------------V--------K- 613
87_cpx.CN.12.DH32 -----------------RT-----------E---------L----------LH.-----------------------------S----I------------------A----------------------------------E-----------S-------------K- 613
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -----------------------------------------D-----------.---------K--T----------------SM------------R---------A---D---------------------------D--A-V--------------I-------D-R 613
O.CM.96.LA51YBF35 --SK------E----R----------Q-D---WVN-----E------V--DEH.----------QKAS----IRL-A-V---VSQ-A------L------VTR-------AD-------------S-S--I-------T---A--K-Y--------D----------EQ- 618
O.CM.96.LA52YBF39 --SK------E----K----I-----Q-D---WVN-----E---------DEH.--------TKQ-AS----IR--A-VL--VSR-A-I----L------VTR-------AD-------------S----I-------S---M----Y--------D----------EQ- 613
O.CM.99.99CMU4122 --SK------E----R----------Q-D---WVN-----E------V---EH.--------T-Q-AS----IRI-A-VI--VSQ-A------L-------TR-------AD-------------S----I----R--S---M----Y--------N----------EQ- 613
O.CM.x.pCMO2_3 --SR------E----K-------A--Q-D---WVN-----E---------DEH.--------T-QKAS----IRL-A-VI--VSQ--------L------VT--------AD-------------S----I----R--S---M----Y--N-----N----------EQ- 611
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --SK---M--E----K----------Q-D---WVN-----E---------DEH.--------T-Q-AS----IR--A-VI--VSQ--------L------VTR-------AD-----------Y-S----I----R--S---M----Y--------D----------EQ- 612
O.FR.06.LA55RBF206 --SK------E----K----------Q-D---WVN-----E------V--DEH.----------QKAS----IR--A-L---ASQ--------L------VTR----A--AD-------------S----I-------T-----------------D----------EQ- 615
O.GA.11.11Gab6352 --SK------E----R----------Q-D---WVN---------S-----DEH.----------QKSS----IR--A-VL--VSQ-A-I----L------VTR----S--AD-------------S----I----R--S---P----Y--------D----------EQ- 613
O.SN.99.99SE_MP1299 --SK------E----K----------Q-D---WVN-----W---------DEH.--------T-QKAS----IR--A-VL-RVSQ-A-I----L-------TR-------AD-------------S----I-------S---M----Y--------D----------EK- 613
O.SN.99.99SE_MP1300 --SK------E----K----------Q-D---WVN-----K---------DEH.--------TKQKAS----IR--A-VL--VSQ-A-I----L-------TR-------AD-------------S-A--I-------S---I----Y--------D----------EK- 613
O.US.10.LTNP --S-------E----K----------Q-D--IWVN-----E----------EH.--------N-QKAS-----R--A-VL--VSQ--------L---R---TR----S--AD----N--------S----I-------S---I----Y-------KT----------EQ- 613
N.CM.06.U14296 TF-K----------------L-------G-E--------------------AH.---------K--S-----I---A-V---VS----X-----------V---M--A----H-------------------------T---S----Y----------------F--D-- 624
N.FR.11.N1_FR_2011 NF-K---------------TL-------G-E--------------------LH.---------K--S-----I---V-V-R-VA-------------R--V---V--A----H-------D-----------------T---A----Y----------------F--D-- 624
P.CM.06.U14788 AF-R------E--K------------Q-E-E--VD-----A------VF--EH.----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L---R--VNRNV-----SD-------------S----I--------D--P-T----------------------D-- 614
P.FR.09.RBF168 A--R------E--K------------Q-E-E--VD-----E----------EH.----------QKAT----IR--A-VI--TSQ--------L---R--VNRSM-----SD-------------S----I--------D--P-I----------------------D-- 613
CPZ.TZ.06.TAN5 EM-R------E--KQ-I--K-Q-A----KLP-Q-AV---------------EG.---------KSP-T---ELR--AGLI---GN-------TV---L--VS----SQ---D---V--V-----I-----IR---N-LSD--PE------------DS-K-R-------- 613
CPZ.US.85.US_Marilyn NF-H---M--E-----------------E-E-V--V----RS------F--RH.----------Q-S-----IR--V-V----A---------V-----LV---V-----S---------D--------------K--T-A-E-----------Q----K-------D-- 619
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --SK------E----R----------Q-D---WVN-----E------V--DEH.----------QKVS----IR--A-VI--VSQ--------L------VTR----A--AD-------------S----I-------S---S----Y--------D----------EQ- 613
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 TF-R------E--K------R-----Q-E-E--VD-----E-------F--EH.----------QKAT----IR--A-VI--VSQ--------L---R--VNRTL--A--SD-----------Y-S----I--------D--PET----------------------D-- 612
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B.FR.83.HXB2 RQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQD.EHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKCQLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEGK 786
A1.CM.08.886_24 ---I-S--E--------H--H-------P--------------------K-D---------K--E-D----S---------------------V-------------E.D---------T---------I------------------I--------------------- 786
A1.CY.08.CY236 -----S--E--------H----------S--------------------K-----------K--G-D-I--S-------------------T---R-----------E.D---------T----------I--------N------------------M----------- 783
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----IS--E--------H--H-------S--------------------R---A-------K--G-D----S-------------------S---------------E.---R----------------I-------N-------------------------------- 785
A1.NG.10.10NG040248 -----S--E-----A--H--D-------S--------------------R-----------K--G------S-------------------S---------------E.---R------T-------------------------------------------------- 784
A1.PK.14.DEMA114PK001 -----S-----------H----------S--------------------R------S----K--A-D----S-------------------S---------------E.D--R-----K---N----------------------------------------------- 785
A1.RW.11.DEMA111RW002 K----S--E--------H--L-------S--------------------R-DA-V------K--E-D----S-----------------------------------E.---R----------------I---------------------------------------- 786
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----S--E--------H--H-------S-------------V------R-----------K--G-D------------------------S---------------E.------N------------------------------------------M----------- 786
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -----S--E--------H----------S---------------H----K------S----K--E-D----S-------------------Q---R-----------E.---R------T-----------------N--------------------M----------- 783
A2.CM.01.01CM_1445MV ---I-S--E----R---H----------S--------------------R-----------E-----RI--S-------------------S---------------E.---R---------H------I------------------I--------------------- 786
A3.SN.01.DDI579 -----S-ME--------H--H-------S----------------------D--I------K--E------S-------------------S---------------E.---R------T---------I---------------------------------------- 785
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----S--E--------H----------S--------------------I----I------K--E------S-------------------S---------------E.---R------T-------------------------------------------------- 786
A6.BY.13.PV85 -----P-SE----Q---H--H-------S--------------------R----I--K---K--E--R---S-------------------N---------------E.---------K----------I---------------------------------------- 787
A6.CY.09.CY255 -----P--E--------H--H-------S--------------------R----I--K---K--E--R---S-------------------Q---------------E.--------------------I---------------------------------------- 786
A6.RU.11.11RU6950 -----P-NE--------H--H-------S--------------------R----I--K---K--E--R---S-------------------N---R----E------E.---------K----------I---------------------------------------- 786
A6.UA.12.DEMA112UA014 -----P--E-----------H-------T--------------------R----I--K---K--E--R---S-------------------N---R-----------E.---------K----------I---------------------------------------- 786
B.BR.10.10BR_RJ032 -----P--------------N----------------------------R------S--------------------------------------------------E.-----------------------R------------------------------------- 785
B.CA.07.502_1191_03 ----IN--------------H----------------------------K------S----------------------------------N---RI----------E.D-D----------N----------------------------------------------- 786
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---AIP-------Q--------------S---------------H----K------S----------------------------------T---R-----------E.---R-------------I--II---------------------------V----------- 790
B.CN.12.DEMB12CN006 -----SI-------------H-----------------------H-K--R------S----------------------------------T---------------E.------N--------------I------------I-------------------------- 791
B.CU.14.14CU005 -----SIN------------Q-----------------------H-H--K-----------------------------------------S---------------E.D-------------E-----I-------C-----Q-------------------------- 786
B.DE.13.366396 -R---PI-------------H-------P--------------------R------S-----------I--------------D-----------------------E.------------------------------------------------------------- 787
B.ES.14.ARP1195 -----S-A-----------------------------------------K---X--------------I--------------------------------------E.D--------K-----------------------------R--------------------- 792
B.FR.11.DEMB11FR001 ----IS--------------H-----------L----------------K-----------------------------------------T---------------E.------------------------------------------------------------- 785
B.HT.05.05HT_129389 -----S--------------H----------------------------K-----------E------I---------------------NT---R-----------E.----------------S------R------------------------------------- 785
B.JP.12.DEMB12JP001 K----S--------------H----------------------------K------S------------------------------R---T-V--------------.----------------------------C-------------------------------- 789
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----S---------------------ES-----------I--------K-----------------------------------------N---R-------E---E.D--------K---N------I---------------------------------------- 785
B.RU.11.11RU21n -----S--------------H----------------------------K------S----------------------------I----------------------.----------------------------------I-------------------------- 790
B.SE.12.SE600057 -----S-S------------N----------------------------K------S--------------------------------------------------E.D----LC---------------------------------------------I-------- 785
B.TH.10.DEMB10TH002 -----S-N------------H----------------------------K----------------------------------------------I----------E.------N----------I------------------------------E------------ 790
B.US.16.2609 ----IS--------------Q----------------------------K-----------------------------------------NE--------------E.D-------------------I---------------------------------------- 786
C.BR.11.DEMC11BR035 ---I-S--E-----------Q-------S--------------------K-T----S----L--N--R---S-------------I-----N---------------E.D------------NE-----I------------------T--------------------- 782
C.CN.10.YNFL19 -K-I-S--E-------------------S--------------------K---------------------S-----------------------------------E.-------------------------------Q----------------------------- 786
C.DE.10.622166 --------E-----------Q-------P--------------------K--------------N--R---S-------------------S-V----------R--E.D-------------E-----I---------------------------------------- 789
C.ES.14.ARP1198 ---T-S--E-----------H-------P--------------------K------T---------DR---S-------------------S-----------E---E.D-----N-------E-----I------------------I--------------------- 780
C.ET.08.ET104 -----S--E-----------Q-------S--------------------K-D--I---------Q--R---S-------------------N---------------E.------N------DE-----I---------------------------------------- 786
C.IN.15.NIRT008 ---I-SV-E-------------------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.--------------------I---------SQ--Q-------------------------- 782
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----S--G-----------Q-------S--------------------K-----------------RI--S-------------------S---------------E.D--R----------E-----I------------------I---------V----------- 784
C.NG.10.10NG020523 ---IIP-DE-----------Q-------P--------------------K--------------Q------S-------------------K-----------E---E.D-----N-------E-----I------------------I--------------------- 782
C.NP.11.11NP016 ---I-S--E-----------H-------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---R-----------E.-------------------------------Q----------------------------- 782
C.PK.14.DEMC14PK009 -----SISE-----------Q-------S--------------------K--------------R--R---S-------------------S---R-----------E.---------------------------------------T--------------------- 782
C.SE.13.SE600311 ----IS--E-----------Q-------S--------------------K----I---------Q------S-------------------N----I----------E.--------------E-----I---------------------------------------- 797
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---I-S--E-----------Q-------S-----------------H--K----I---------N--R---S-------------------N---------------E.--------------E-----I-------------Q----I--------------------- 782
C.US.11.17TB4_4G8 -----S--E-----------Q-------S--------------------K----I-S---------DR---S-------------------NEV-------------E.-------------NE-----I------N-----------I--------------------- 796
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ---I-S-NE-----A-----Q-------S--------------------K--------------N---I--S-------------------S------------R--E.D------------NE-----I--R------------------------------------- 789
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---I-S-SE-----------Q-------S--------------------K--------------R--R---S-------------------S---------------E.---R--N-------E-----I---------------------------------------- 787
D.BR.10.10BR_RJ108 -----S--------------N----------------------------K-----------E-----------------------------Q---------------E.---R--------------------------------------------------------- 788
D.CD.03.LA17MuBo -----SF-------------N----------------------------K------S-------Q--R---S-------------------S-----------SE--E.--D---------------------------------------------------------- 787
D.CM.10.DEMD10CM009 ---A-SF-------------N-------P--------------------K------S----------------------------------N----I------S----.--DR-----------------I--------------------------------------- 791
D.CY.06.CY163 -----PF-------------N-------P--------------------K------SL---------------------------------R-----------S----.--D---N--------------I-----------------------W--------------- 785
D.KE.11.DEMD11KE003 -----S--------------NM---------------------------K------S--------------S-------------------N----I----------E.------N------------------------------------------------------ 785
D.KR.04.04KBH8 ----IP--------------N----------------------------K------S----------------------------------N------------E--E.D-------------E-------------C-----Q-------------------------- 785
D.TZ.01.A280 -----S--------------N------------I---------------K------S----------------------------------S---------------E.D--R---------------S--------C-------------------------------- 787
D.UG.10.DEMD10UG004 -----P--------------N-------S----------------------D-------------------S-------------------N----I----------E.------N--------------------------------L--------------------- 785
D.UG.11.DEMD11UG003 -----S-A------------N----------------------------K---------------------S-------------------S---------------E.------N-------------I------------------L--------------------- 787
D.YE.02.02YE516 -----PF-------------N-------S--------------------K----V-S----------------------------------S-----------NQ--E.D-D--------------I----------------Q-------------------------- 787
F1.AO.06.AO_06_ANG32 KE-A-P--E-----A-----H-------S--------------------K--------------Q--R---S------------------------I----------E.------N------------------------------------------------------ 790
F1.AR.02.ARE933 ---A-P--E-----A--K-VQ-------A--------------------K----------------------------------------------I----------E.D-----N------------------------------------------------------ 786
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---A-F--E-----A--E--Q-------S--------------------K---------------------S------------------------I----------E.D-----N----------I------------------------------------------- 789
F1.BR.11.DEMF111BR037 ---A-S--E-----A-----Q-------S--------------------K----V---------N------S-------------------T----I----------E.------N----------I----------------Q---------N---------------- 786
F1.CY.08.CY222 -----S--E-----A-----H-------S--------------------K------S----R--Q------S--------R----------N----I----------E.---------------------I--K------R---------------------------E- 785
F1.ES.02.ES_X845_4 ---A-S--E-----A-----H-------P--------------------K--------------Q-TRI--S------------------------I----------E.D-------------------I-----I---------------------------------- 788
F1.ES.11.VA0053_nfl ----IP--E-----A--H--QI----A-S--------------------K---------------------S-------------------N----I----------E.------N------------------------------------------------------ 786
F1.FR.04.LA22LeRe -----S--E-----A----VH-------S--------------------K--------------Q---I--S------------------------I----------E.D--R---------N----------------------------------------------- 787
F1.RO.03.LA20DuCl ---A-S--E-----A-------------S--------------------K-------H------Q--RI--S------------------------I----------E.------N--K--------------------------------------------------- 788
F1.RU.08.D88_845 ---A----E-----A-------------S--------------------K--------------Q--R---S-------------------S---------------E.------N------------------------------------------------------ 786
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----S--E-----------H-------S-----------------H--K--------------Q------S-------------------T---------------E.------N-------------I------------------I--------------------- 786
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----S--E-----------Q-------P-----------------L--K--------------Q------S-------------------T---------------E.----F-N---------------------------------Q-------------------- 785
F2.CM.11.DEURF11CM026 -----S--E-----------Q-------S-----------------H--K--------------Q------S-------------------N---------------E.------N--K----------I---------------------------------------- 780
G.CD.03.LA23LiEd K--II---E-----------N-------P--------------------R----V----------------S-------------------N---------------E.D--R---------N--C---I---------------------------------------- 785
G.CM.08.789_10 K---I---E-----A-----NV------S--------------------R-----------------R---S-------------I-----N---------------E.---R---------N-------------------------------Y--------------- 783
G.CM.10.DEMG10CM008 K--IIS--E-----------N----------------------------K----I---------R------S-------------I-----T---------------E.---R--N------N------I------------------I--------------------Q 785
G.CM.10.DEURF10CM020 K--II-IQE-----------Q-------S--------------------R-----------E----D------------------------S---------------E.---R-----------------I------------I-------------------------- 785
G.CN.08.GX_2084_08 ---II-IQE-----A--H--Q-------S--------------------R-------X------X---I----------------------S---------------E.---R----------------I---------------------------------------- 790
G.ES.14.ARP1201 K---I-IQE--------H--Q-------SK-------------------R---X------XX---------T-------------------N--X------------E.------N------------------------------------------------------ 785
G.GH.03.03GH175G K--II---E-----A-----Q------KS--------------------R---------------------S-------------------N---------------E.---R----------------I------------------L--------------------- 786
G.GW.08.LA57LmNe K--II---------A-----QI------S--------------------R-----------------R---S-------------------S---------------E.---R--------------------------------------------------------- 784
G.KE.09.DEMG09KE001 K--II---E-----S--H--Q-------S--------------------R-D-----K-------------S-------------------N---------------E.---R----------------I---------------------------------------- 784
G.NG.12.12NG060409 K--II-IQE--------H--Q-------S--------------------R--------------R------T-------------------S---------------E.---R-----K-----------------------------I--------------------- 781
H.CD.04.LA19KoSa ---IIS--E--------H---------E---------------------K----I------E---------S--------------------------------R--E.---R--N-------------I------------------I--------------------- 784
H.CF.02.LA25LeMi --------E----------------------------------------K-----------E----Q------------------------S---------------E.---R--N------N------I---------------------------------------- 784
H.GB.00.00GBAC4001 K--I-S--E----------------------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.---R--N--K---N------I------------------I--------------------- 784
J.CD.03.LA26DiAn ----------------------------V--------------------K------S----E-----R---S-----------------------------------E.------------------------------N--------I--------------------- 784
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------N--------------------Q--------------------K-----------E-----R---S-------------------S------------R--E.---R----------------I----------------------------M----------- 783
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------H------R------------------------K-----------E---------S-------------------S---------------E.D------------------------------------------------------------ 784
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----ISI-E-----------H-------S--------------------K----------------DR---S-------------------S---------------E#------N--------------------------------I--------------------- 786
K.CM.96.96CM_MP535 -----SI-E-----A-----C-------S--------------------K---D-------------RI--S-----------------------------------E.------N-------------I------------------I--------------------- 786
01_AE.AF.07.569M ----I---E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R-----K------------------N-------------------------------- 786
01_AE.CM.11.1156_26 -----S-AE--------H--H-------P--------------------R----I------K--E------S-------------------S---------------E.---R------T----------I------C----------I--------------------- 785
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----S--E--------H----------S--------------------R----I------E-V-------S-------------I-----SE--------------E.---R------T-----------------------V-------------------------- 784
01_AE.HK.04.HK001 -----S--E--------H----------S--------------------R----I-S----E---------S-----------NK------S--------N------E.---R------T---------I-------N-------------------------------- 783
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -KR--S--E--------H--H-------S--------------L-----R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T-------------------------------------------------- 778
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----S--E--------H--H-------S--------------------R----I------E---------S-I---------KK------S---------------E.D--R------T---------I---K---Q-------------------------------- 784
01_AE.SE.11.SE601018 -----S--E--------H----------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N-------------------------------- 786
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N-------------------------------- 786
01_AE.TH.90.CM240 -----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I------TN-------------------------------- 791
01_AE.US.05.306163_FL -----S--E--------H--Q-------S--------------------R-D--V------E---------S-----------------------------------E.---R------T---------I-------N-------------------------------- 784
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --RIIS--E--------H--H-------S--------------------R-----------K--E------S-------------------S---------------E.---R----------------I-------C-------------------------------- 786
02_AG.DE.09.701114 ---I-S--E--------H-------E--S--------------------R-D-----K---K--E-D----S-------------I-----S---R-----------E.D--R----------------I-------------------------G-------------- 786
02_AG.GW.05.CC_0048 --------E--------H--H-------S--------------------R----I------E--R-D-I--S-------------------S---R-----------E.---R----------------I-------------Q-------------------------- 784
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B.FR.83.HXB2 RQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSGLEVNIVTDSQYALGIIQAQPDQSESELVNQIIEQLIKKEKVYLAWVPAHKGIGGNEQVDKLVSAGIRKVLFLDGIDKAQD.EHEKYHSNWRAMASDFNLPPVVAKEIVASCDKCQLKGEAMHGQVDCSPGIWQLDCTHLEGK 786
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -H-I-S--E--------H--H-------S--------------------N-----------E----D----S-------------------S---------------E.D--R----------------I-------------------------G-------------- 786
02_AG.KR.12.12MHR9 -----S--E--------H----------S--------------------R-------L---K--E-D----S-------------I-----S---------------E.---R----------------I---------------------------------------- 790
02_AG.LR.x.POC44951 -----S--E--------H--H-------S--------------------R-----------E--G-D----S-------------------N---------------E.D--R----------------I---------------------------------------- 786
02_AG.NG.12.12NG060418 -----S--E--------H--Q-------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------------S---------------E.---R---------N------I---------------------------------------- 786
02_AG.NG.x.IBNG -----S--E--------H--H-------S--------------------R-----------K----D----S-------------------N---------------E.---R-----K----------I-------------M-----------G-------------- 786
02_AG.SE.11.SE602024 ---I-S-DG--------H----------S--------------------K-D--I------K--E-D------------------------S---------------E.---R---------N------I---------------------------------------- 786
02_AG.SN.13.9580 -----S--E--------H--H-------S--------------------R-----------E--G-D----S-------------------N---------------E.---R----------------I---------------------------------------- 794
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----S--------------H----------------------------K------S--------------------------------------E-----------E.------G------------------------------------------------------ 786
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----S-SE-------------------S-----------I--------R---D----------R-D----S-------------------N---------------E.------N------------S----------N------------------------------ 785
05_DF.BE.x.VI1310 ---A-S--E-----A-----H----------------------------K--------------E-K----S------------------------------------.------------------------------------------------------------- 786
06_cpx.AU.96.BFP90 --------E-----------N-------P--------------------K------------------I--S-------------------N---------------E.D--R---------N------I------------------I--------------------- 788
07_BC.CN.98.98CN009 -K---S--E--------H--CI------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.---R---------------------------Q----------------------------- 786
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -K-I-S---------------I------S--------------------K-----------------R---S-------------------N---------------E.--------------------I----------Q----------------------------- 782
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---I-S--E--------H--H-------S--------------------R-----------K--E------S-------------------S---------------E.---R--------------------------------------------------------- 785
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --RAISI-------------N-------S--------------------K---------------------P-------------------R---------------E.------N--------------------------------L--------------------- 785
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------E--------E--H----------------------------K------S--------------S-------------------H---R-----------E.---R----------------I------------------I--------------------- 784
12_BF.AR.99.ARMA159 -----S--E-----A--H----------S--------------------K------S--------------S---------------------V--I----------E.------N------------------------------------------------------ 786
13_cpx.CM.96.96CM_1849 K--II---E-----------Q-------S--------------------R---------------------S-------------------N---------------E.D--R------T----------------------------T--------------------- 793
14_BG.ES.05.X1870 K--II---E-----A-----QI------S--------------------R-----------------------------------------S---------------E.---R--N----------I------------------------------------------- 785
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----S--E-----------Q---R---S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I---------------------------------------- 785
16_A2D.KR.97.97KR004 ---I-S-----------H-------------------------------R----I--L---K--E--R---S---------E---------S----------------.-----R-------H--------------C-----V-------------------------- 786
17_BF.AR.99.ARMA038 ---A-S--E-----A--H--K-------S--------------------K----I----------------S------------------------I----------E.------N------------------------------------I----------------- 786
18_cpx.CU.99.CU76 ----ISI-E--------E--H-------Q--------------------K----I------E---------S-------------------S---R-------E---E.--D---N-----------------------------------------------R------ 784
19_cpx.CU.99.CU7 -----S--------------N----------------------------K------S----------R-----------------------S---------------E.--------------------I---------------------------------------- 785
20_BG.CU.99.Cu103 K----S--------------H----------------------------K------S----------------------------------S---------------E.---R---------N------I---------------------------------------- 782
21_A2D.KE.99.KER2003 ---I-S--E----R---H-------------------------------R--------------G-KR---S-------------------S---------------E.-------------H------I---------------------------------------- 785
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----S--E-I------H--H-------S--------------------R-------L---K--E------S-------------------S----I----------E.D--R------T-V-------I---------N--------I--------------------- 786
23_BG.CU.03.CB118 K----S--------------H-------S--------------------K------S----------------------------------S---------------E.---------K--------------------------------------------------- 782
24_BG.ES.08.X2456_2 -----S--------------H----------------------------K----V-S----------------------------------S---------------E.Q--R-----------------------------------I--------------------- 782
25_cpx.CM.02.1918LE -----S--E--------H--H-------S--------------------K----I----------------S-------------------N---------------E.---R----------------I------------------L--------------------- 785
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------E--------H-------------------------------R----I------K--E------S-------------I-----S---------------E.D------------N------I-----I------------I---------V----------- 784
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------E-----------Q-------S-----------------R--K---------------------S-------------------S---------------E.---R----------------I---------------------------------------- 784
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----P--------------H----------------------------K------S---------------------------------------I-----------.----------S-D-------I---------------------------------------- 786
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---A-S--E-----A-----Q-------S--------------------K--------------N------S------------------------I----------E.------N---------------------------V-------------------------- 786
31_BC.BR.04.04BR142 ---C-S--E-----------Q-------S--------------------K-----------L--N--R---S-------------------N---------------E.--------------E-----I------------------T--------------------- 792
32_06A1.EE.01.EE0369 -------SE-----------N-------S--------------------K---------------------S-------------------S---------------E.---R---------N------I-------------------------------I-------- 786
33_01B.ID.07.JKT189_C -----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E----D----S-------X-----------S---------------E.---R------T---------I-------N-----------------------V-------- 786
34_01B.TH.99.OUR1969P -----S--E--------H--H-------S--------------------K----V------E---------S-------------------S---------------E.---R------T---------I-------N-------------------------------- 786
35_AD.AF.07.169H -----P--E--------H--H-------S--------------------K-------K---K-VE-D----S-------------------N----I------E---E.---R----------------I-------N--------------------M----------- 785
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----S--E--------H--H-------SK-------------------R-----------K--E-D----S-------------------K----I----------E.D--R----------------I---------------------------------------- 786
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---I-SF-E--------H--H------ES--------------------R-D--I------KI-E--R---S-------------I-----S----GV---------E.D-KR---------N------I---------------------------------------- 783
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---A-S--E-----A--H--S-------S--------------------K---------------------S------------------------I----------E.------N------------------------------------------------------ 790
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----S-E--------------------S-----------------K--K------S----E------I--T-----------------------------------E.------N-------------I---------------------------------------- 789
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----P--------------H----------------------------K------S---------------------------------------I-----------.------------------------------------------------------------- 786
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---A-S--E-----A-----Q----------------------------K----I---------X------S-------------------T----I----------E.D--------K-------I--------I-C-------------------------------- 790
43_02G.SA.03.J11223 -----S--E--------H----------S--------------------R-----------K--E-D----S-------------I-----S---------------E.---R------------D-----------------Q-------------------------- 785
44_BF.CL.00.CH80 ---A-S--E-----A--H--Q-------P--------------------K---G----------E--R---S-----------------------------------E.D-------------------II----I---------------------------------- 786
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----S--E-----------H-------S--------------------K---D----------M-D----S-------------------S---------------E.------------------------------------------------------------- 784
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---A-S--E-----S-----Q-------S------------------------D-------L----------------------------------------------.----------------------------A-------------------------------- 786
47_BF.ES.08.P1942 -----S--------------L----------------------------K--------------N------S-----------------------------------E.------N----------I----------------Q-------------------------- 785
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---R--------R--E.D-------------------II--------------------------------------- 786
49_cpx.GM.03.N26677 -----S--E--------H----------S--------------------K-----------------R---S-------------------K---------------E.--------------E-----I------------------I--------------------- 783
50_A1D.GB.10.12792 -----S-NE----M---H--H------R------------------L--K---G-------K--E-D------------------------S---------------E.D--R------T-------------------------------------------------- 784
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----S--------------H------------------------------------K------Q--------------------------S---R-----------E.D--------------------------------------L--------------------- 786
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---I-S--E----Q---H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.---R-----------------I--------------------------------------- 786
53_01B.MY.11.11FIR164 -----S--E--------H--H-------S--------------------K----V------E---------S-------------------K---------------E.---R------T---------I-------N-------------------------------- 786
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------P------A-----H----------------------------K------S-------Q--R-----------------I-----S---------------E.------N----------------------------------------------------D- 786
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----S----------------------S--------------------K------------M-S--R-----------------------S---------------E.D--R------T-------------------N-------------G---------------- 786
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----S--E--------H----------S--------------------K----V-S--------------S-------------I-----S---R-----------E.D---------T-------------------------------------------------- 788
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -R-I-S--E------------I------S--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.D--R----------------I----------Q--Q-------------------------- 782
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.D--R------T---------I-------N-------------------------------- 786
59_01B.CN.09.09LNA423 -----S--E--------H--H-------S--------------------R----V------E----D----S-------------------S---------------E.---R----------------II--------------------------------------- 783
60_BC.IT.11.BAV499 ----IS--E-----------Q-------S-----------------K--K---------V-------R---S-------------------K---R-----------E.D------------NE---L-I------------------T--------------------- 781
61_BC.CN.10.JL100010 -K-I-S--E-----------CI------A--------------------K---------------------T-------------------S---------------E.---R----------------I---------NQ--Q----R--------------------- 782
62_BC.CN.10.YNFL13 -N-I-S-NE-----A------I------S--------------------K-----------------R---S-------------------H---------------E.---R-------------I--I----------Q----------------------------- 782
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----IS--E--------H--H------RS--------------------R----I--K---K--E------S-------------------S---------------E.D--R---------N------I------------------I--------------------- 786
64_BC.CN.09.YNFL31 -K-I-S--E------------I------S--------------------K--------------R--R---S-----------------------------------E.--------------------I----------Q----------------------------- 786
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------------A-----H-------V--------------------K-----------------R---S-------------------S---------------E.------N-------------I---------------------------------------- 782
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----S--------------H-----------------------H----K------S----------------------------------T---------------E.------------V---------------------I----L--------------------- 784
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----P--------------H-----------------------H----R---------------------------------------------------------E.------------V---------------------I-------------------------- 784
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---A-P----------------------------------------H--K------S----------------------------------S-----------E---E.------------V-E-----I---------------------------------------- 784
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----SI-E-----A-----Q----------------------------K------S----------------------------------N-----------E---E.----------------------------N-------------------------------- 788
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----S--E-----A-----Q-------S--------------------K-----------------RI--T-------------------T---------------E.------N------------------------------------------------------ 786
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---A-S-IE-----A-----Q-------ST-------------------K----I------E---------S------------------------I-------R--E.------N------------------------------------------------------ 787
73_BG.DE.01.9196_01 ---II---E-----A-----Q-------S-I------------------R---------------------S-------------------S---------------E.D------------------------------------------------------------ 785
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----S--E--------H--Q-------S--------------------R----V------E---------S-------------------S---------------E.------N---------------------------------------------V-------- 786
78_cpx.CN.13.YNTC19 -----S--E--------H--H-------S-----A--------------R-----------E---------S-------------------S---------------E.D--R------T-V-------I---------------------------------------- 795
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -K---S--E------------M------S-----------------H--K------------------I--S-------------------S---------------E.--------------------I----------Q----------------------------- 782
86_BC.CN.13.15YNHS18 ---II--------Q------H-------V--------------------K------S----------------------------I-----N---------------E.------N----------I------------------------------------------- 782
87_cpx.CN.12.DH32 --------------------H-------S--------------------K----V----------------S-------------------S---------------E.---R----------------I---------------------------------------- 782
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -R-I-S--E--------H---I------S--------------------K-----------------R---S-----------------------------------E.---R----------------I----------Q----------------------------- 782
O.CM.96.LA51YBF35 E--IIK-EE-----A--M--LI-----KEK--------------SS--T--D-PI-Q----E-T---Q----------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------IVN-P--HM-------------EV--M-------- 787
O.CM.96.LA52YBF39 K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T--D-PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D-D--------L----G---------I-N-P--HI----I--------EV--M----T--- 782
O.CM.99.99CMU4122 K---IK-EE-----A--M--L---K--KET--------F-----SS--T--D-PI-Q----E-T---Q----------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I-N-P--HI----I--------EV--I----T--- 782
O.CM.x.pCMO2_3 K--IIK-EE-----A--M--L------KKT--------------SS--T----PI-Q----E-T--DQ----------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I-N-P--HI----T-----Y--KV--I----I--- 780
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO K--IIK-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I---P--HI----I--------EV--M----V--- 781
O.FR.06.LA55RBF206 K---IK-DE-----A--M--L------KEK--------------SS--T--D-PI-Q----E-TR-DQ---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I---P--HIR------------EV--M-------- 784
O.GA.11.11Gab6352 K--I-K-EE-----A--M-ML------KET---------T----SS--T----PI-Q----E-T--D----T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----GI-A------I---P---I----I-----Y------M-------- 782
O.SN.99.99SE_MP1299 ---IIK-EE----RA--M-VL------KET----Q----V----SS--T----S--Q----E-T---Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I-N-PQ-HI----I--------EV--M-------- 782
O.SN.99.99SE_MP1300 K--I-K-EE-----A--M-VL------KET---------V----SS--T----P--Q----E-TQ--Q-F-T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I-N-P--HI----I-----Y--EV--I-------- 782
O.US.10.LTNP K--IIN-DE-----A--M-VL------KEK---------V----SS--T----PI-Q----E-TR--Q---T------------KI-----KD--R----E---Q--E.D--------K-L--E-G---------I---P--HIR---I--------EV--M----V--- 782
N.CM.06.U14296 -----SIX------A-----LM---E-EK-----------M---H----K----V-S----E-----R---S-------------------S---------------E.D--R----------------I-----------------------N----V----------- 793
N.FR.11.N1_FR_2011 ----ISIEN-----A-----LM---E--R-A---------M---HS---K------S----E-----R---S-------------------S---------------E.D--R----------------I-----------------------N----V----------- 793
P.CM.06.U14788 ---IIK-EE-----A--E-VL---KE--EQA--------V----S-T----D-P--QK---EMT-------S------------NI-----KD--R----E---Q--E.D----------L--E-G---I-----INN-P--HV----------------------M--- 783
P.FR.09.RBF168 ---IIK-EG-----A--E-VL---KE--KQA--------V----S-T----D-P--QK---EMT-------S------------DI-----KD--R----E---Q--E.D--------K-L----G---I-----INN-P--HV----------------------T--- 782
CPZ.TZ.06.TAN5 -YRTKE-EN----QA--W--D---K---AQ---------VM-VL-GL----D-PI-E---Q--TQ-AAI---------------E------KN----------TE--E.D-D------K-L-DEY----------I-Q-P--HI---S---------EV--I-------- 782
CPZ.US.85.US_Marilyn ---II--EN-----A--T-V----K--ENT--V--G---V----HS---------------E------S-IS-------------I-----S---------------E.D-D------T------------------------P----I--------------------- 788
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 K--IIK-EE-----A--M-VLV-----KK----------V--V-S---T--D-P--Q----E-T---R----------------KI-----KD--R----E---Q--E.D----------L----G---------I---P--HV-------------------------- 782
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---I-K-EG-----A--E-VL---KE--KQA--------V----A-T----D-P--QK---EMT-------S------------EI-----KD--R----E---Q--E.D---------TL----G---I-----IN--P--HV----------------------T--- 781
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B.FR.83.HXB2 VILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQITKIQNFRVYYRDSRNPLWKGPAKL 956
A1.CM.08.886_24 ------------L---------------------------VV---------STA-K--------Q------------------------------E---------------------------------I---------R----H---M-----------D-I------- 956
A1.CY.08.CY236 I---------------------------------A-----VV-----P---S-A-K------D-Q------------------------------E---------------------------------I---S------------I-------------D-I------- 953
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------------------------I-R--------V------P--IS-A-K------N--------------------------------E-------------L-------------------I--------------N---------------D--------- 955
A1.NG.10.10NG040248 I----------------------P-----I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 954
A1.PK.14.DEMA114PK001 I----------------------------I----------I----------S-A-K-------V-------------------------------E---------------------------------I----S------------N--K---------D-I------- 955
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------------------------------VV---------S-A-K------D--------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------------------------A--------------VV-----G--IS-AFK------DVQ------------------------------E---------------------------------I-----------------N--K---------D-I------- 956
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----------------------------------------VV---------S-AFK------SVQ------------------------------E---------------------------------I--L-----------N---------------D-I------- 953
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------------------I----------V------P---S---K-------VQ--------------------------------------------------------D-------I-------------R----------------E-I------- 956
A3.SN.01.DDI579 --I----------------------A--------------V----------S-AMK------N--------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 955
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----------------------------I----------V----------STA-K------S-Q------------------------------E----------------------------------------L-----------------------D-I------- 956
A6.BY.13.PV85 --I-------------------------------------IV-----P---SSA-K------D-Q------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 957
A6.CY.09.CY255 --I--------------L----------------------VV-----P---SNA-K------N-Q-----------------I------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
A6.RU.11.11RU6950 --I-------------------------------------V------P---SNA-K------N-Q------------------------------E---------------------------------I----------------I-------------D-I------- 956
A6.UA.12.DEMA112UA014 --I---------V------T---------V----A-----V------P---SSA-K------N-Q------------------------------E-------------------------E-------I----------------I-------------D-I------- 956
B.BR.10.10BR_RJ032 I----------------------------I---------------------S---K-------------------------------------------------------------------------I----------------I-------------D--------- 955
B.CA.07.502_1191_03 I----------------------------I-R---------------P--IS---K-------------------------------------------------------------------------I------------------------------D--------- 956
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 I---------------I------------------------------P---SN--K-------------------------------------------------------------------------I---------T--------N-----------D--------- 960
B.CN.12.DEMB12CN006 -----------------------------I-R--------K----------S---K----------------------------N----------E---------------------------------I------------------V---------N-D-------R- 961
B.CU.14.14CU005 -----------------------------------------------P---ST--K--Y----------------------------------------------------------------------I-------------------------F----D--------- 956
B.DE.13.366396 I---------------------------------------V----------S---K-----------------------------------E---------R--------------------------------------------S-L---------N-D-I-----R- 957
B.ES.14.ARP1195 -----------------------------V----A----NV------P---STA-K-----------------------------------------------------------------E-------I----S-----------I-------------D-I------- 962
B.FR.11.DEMB11FR001 I--------------------------------------------------ST--K----------D-------------------------------------------------R------------I------------------------------D--------- 955
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------I---------R-----------S-V-K-----------------------------------E---E----------------------------------------------------------------D--------- 955
B.JP.12.DEMB12JP001 I----------------------------I---------------------ST--K----------------------------N----------------------------------------------M----------------------------D--------- 959
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 I----------------------------I---------T-----------STA-K-------V------------------------T----------------------------------------I-----N---Q----R--Q----------N-D-I------- 955
B.RU.11.11RU21n I----------------------------I----------V----------STA-K-----------------------------Q--Q--------------------------------------------------Q------------------N-D-I------- 960
B.SE.12.SE600057 I----------------------------I----------V------P---SSADK----------------------------NQ--Q----------------------------------------I--------------H---------------D-I------- 955
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------------------I---------------------S-A-K--------------------------L-------V---------------------------------------------------------------------D--------- 960
B.US.16.2609 I----------------------------I-----------------P--IST--K-----------------------------------E--------------------------------------------------------------------D--------- 956
C.BR.11.DEMC11BR035 I----------------------------I----------V----------SN--K--------Q----------------------------------------------------------------I----------------I-------------D-I------- 952
C.CN.10.YNFL19 I-----------M----------------I----------V----------S-A-K--------------------------L------------E---------------------------------I---------R------I-------------D-I------- 956
C.DE.10.622166 I----------------------------I----------V----------ST--K--------Q--------------------DR--------E---------------------.-----------I------------------------------D-I------- 958
C.ES.14.ARP1198 I-----------M---------------YI----------V------P---S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I-M------------R-LQ---------X--D-I------- 950
C.ET.08.ET104 ----------------------------YI----------V------P---SSA-K---------------------------------------E---------------------------------I----------------L-------------D-I------- 956
C.IN.15.NIRT008 I-----------M----------------I----------V---------ISNA-K--------Q------------------------------------R---------------------C-----I-M-------------VL--N----------D-I------- 952
C.MW.09.703010256_CH256.w96 I------------------T--------YI----------V------P---S-A-K--------Q----------------------------------------------------------T-----I----------Q-----I-------------D-I------- 954
C.NG.10.10NG020523 I-I----------------T--------YI----------V----------S-A-K--------Q--------------------------E---E---------------------------------I------------------------------D-I------- 952
C.NP.11.11NP016 I------------------S---------I----------V----------SGA-K----------------------------N--------I-----------------------------------I----------------I-------------D-I------- 952
C.PK.14.DEMC14PK009 I-M--------------------------I----------V----------SNATK------D-Q--------------------------S-------------------------------------I------------------------------D-I------- 952
C.SE.13.SE600311 I----------------------------V----------V----------SNA-K-----------------------------------E---E---------------------------------I-------------N--L-------------D-I------- 967
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 I------------------E--------YI----------V------R---SN--K-----------------------------------------------------------------D-T-----I----------------I-------------D-I------- 952
C.US.11.17TB4_4G8 I---------------------------YI----------V----------SSA-K---------------------------------------E--------------------R------------I----S--------N--L-------------D-I------- 966
C.ZA.13.DEMC13ZA152 I----------------------------I----------V----------S---K--------Q----------------------------------------------------------------I---------R------I-------------D-I------- 959
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----------------------------YI----------V----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I----------------I-------------D-I------- 957
D.BR.10.10BR_RJ108 I-I------------------------------------QV----------S-A-K-------------V-----------------------------------------------------------I--L---------------------------D-I------- 958
D.CD.03.LA17MuBo IV---------------------------I----------VV---------S---K-------------------------------------------------------------------------I---------R--------------------D-I------- 957
D.CM.10.DEMD10CM009 I----------------------------I----------VV---------S---K-------------------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 961
D.CY.06.CY163 ---------------K------------------------VV---------S-A-K-------V-------------------------------------R---------L-----------------I---------R--------------------D-I------- 955
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------------------------VV---------S---K-------------------------------------------Q-----------------------------I------------------------------D-I------- 955
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------------V----------S-V-K-----------------------------D---------E---------------------------------I---------R--------------------D-I------- 955
D.TZ.01.A280 -----------------------------I----------V----------S---K----------------------------R--------------------------------------------I----S-L--T--------------------D-I------- 957
D.UG.10.DEMD10UG004 I---------------------------------------VV-----R---STA-K---------------------------------------------R---------------------------I---------------V--------------D--------- 955
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------------I----------VV--------IS-A-K---------------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 957
D.YE.02.02YE516 I---------------------------------------VV---------SGA-K-------------------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 957
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --M--------------------------I----------I----------S-A-K--------Q--------------------------------------------------------------------S------------------------N-D-V------- 960
F1.AR.02.ARE933 ------------L----------------I--------A--------P---S-A-K-S------Q--------------------------------------------------------------------S-----R------I-------------D-V------- 956
F1.BR.10.10BR_RJ015 I-----------L----------------I-----------------T---S---K--------Q----------------------------I-----------------------------------I----S-------------------------D-V------- 959
F1.BR.11.DEMF111BR037 I----------------------------I-----------------T---S---K--------Q----------------------------I-----------------------------------I---------R------I-------------D-V------- 956
F1.CY.08.CY222 I----------------------K-----I----------I----------SGA-K--------Q---E-----------K-I--K--------K----------------------------------I------------------------------D-I------- 955
F1.ES.02.ES_X845_4 I---------------------------------------M----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I----------------I-------------D-V------- 958
F1.ES.11.VA0053_nfl I----------------------------I-----------------P---S-A-K-------VQ----------------------------I-----------------------------------I----------------I-------------D-V------- 956
F1.FR.04.LA22LeRe I-----------------------D----I----------M----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I------------------------------D-V------- 957
F1.RO.03.LA20DuCl I----------------------------I----------R----------SGA-K--------Q--------------------------------------------------------D-------I---S------------I-------------D-V------- 958
F1.RU.08.D88_845 I----------------------------I----------I----------ST--K--------Q------------------------------------R---------------------------I----S-------------------------D-V------- 956
F2.CM.02.02CM_0016BBY I----------------------------I----------I----------STV-K--------Q----------------------------------------------------------------I----------------S--------F----D-I------- 956
F2.CM.10.DEMF210CM007 I---------------------------------------I----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 955
F2.CM.11.DEURF11CM026 -------------------------------R--------I----------S-A-K--------Q-----------------I----------------------------------------------I-------------------------F----D-I------- 950
G.CD.03.LA23LiEd I-----------M----------------I----------V----------S-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I----S--------------------F----D-I------- 955
G.CM.08.789_10 I-----------M----------------I----------V------P--IS-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 953
G.CM.10.DEMG10CM008 I------------------------A---I----------V------R---SNA-K------N-T------------------------------E---------------------------------I----S-------------------------D-I------- 955
G.CM.10.DEURF10CM020 I-I---------M----------P-----I---------------------SN--K------N-T----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 955
G.CN.08.GX_2084_08 I----------------------------I----------I----------SN--K------N-T--------------------------E-------------------------------------I----S-----------SR------------D-I------- 960
G.ES.14.ARP1201 I----------------------------I----------V----------SNA-K------DVT----------------------------------------------------------------I----S-L---A-------------------D-I------- 955
G.GH.03.03GH175G I-I--------------------------I----------VL---------S-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I----S--------------------F----D-I------- 956
G.GW.08.LA57LmNe I----------------------------I----------I------P---SNA-K------S-T----------------------------------------------------------------I----SE-------------------F----D-I------- 954
G.KE.09.DEMG09KE001 --M----------------------A---I----------V---------IS-A-K------N-T------------------------------------R--------------------------MI----S-------------------------D-I------- 954
G.NG.12.12NG060409 I----------------------------I----------V----------SNA-K------S-T----------------------------------------------------------------I----S-M--------VS-------------D-I------- 951
H.CD.04.LA19KoSa -----------------------------V----------M----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I-----N----------L-V-K---------D-I------- 954
H.CF.02.LA25LeMi -----------------------------I----------V----------STV-K------N-Q------------------------------------R--------------------------------------------LN--K---------D-I------- 954
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------------------I----------I----------SGA-K-------VQ----------------------------------------------------------------I----------------L---K---------D-I------- 954
J.CD.03.LA26DiAn I--------------------------F-I----------I------G--ISNA-K------D------------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 954
J.CD.97.J_97DC_KTB147 I------I-------------------F-I---------RV----------S-A-K-------V-------------------------------E---------------------------------I----S-----------I-------------D-I------- 953
J.SE.93.SE9280_7887 -------------------------A-F-I----------V----------SGA-K------D--------------------------------E---------------------------------I---------R--------------------D-I------- 954
K.CD.97.97ZR_EQTB11 I----------------------------I---------RV----------S-V-K------D--------------------------------E---------------------------------I------------------------------E-I------- 956
K.CM.96.96CM_MP535 I----------------------------I----------V------T---STV-K-------V----------------------------------------------------------------------------------LN--K---------E-I------- 956
01_AE.AF.07.569M I-M-------------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------------------I-M--------------IN------------D-I------- 956
01_AE.CM.11.1156_26 I----------------------S---------------RVV---------S-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 955
01_AE.CN.12.DE00112CN011 I---------------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 954
01_AE.HK.04.HK001 ----------------------------------------V----------S-A-K------NVR--------------------D---------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 953
01_AE.IR.10.10IR.THR48F I---------------------------------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------------------I---------R--------------------D-I------- 948
01_AE.JP.11.DE00111JP003 I------------K----------D----I----------V----------S-A-K------NVQ-----------------I----------I-E---------------------------------I------------------------------D-I------- 954
01_AE.SE.11.SE601018 ------------M---------------------------V----------S-ALK------NVR----------------------------I-----------------------------------I------------------------------D-I------- 956
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----------------I-----------------------V----------STAMK-----VNVR------------------------------E-----R---------------------------I-M----------------------------D-I------- 956
01_AE.TH.90.CM240 ----------------------------------------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 961
01_AE.US.05.306163_FL I-I-------------------------------------V----------STA-K------NVR------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 954
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------------------------F-I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------------------I----S---I---------------------D-I------- 956
02_AG.DE.09.701114 ------------------------D----I----------V----------SGA-K------NVT----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 956
02_AG.GW.05.CC_0048 -----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT---------------------------------------------------------------------S-------------------------D-I------- 954
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B.FR.83.HXB2 VILVAVHVASGYIEAEVIPAETGQETAYFLLKLAGRWPVKTIHTDNGSNFTGATVRAACWWAGIKQEFGIPYNPQSQGVVESMNKELKKIIGQVRDQAEHLKTAVQMAVFIHNFKRKGGIGGYSAGERIVDIIATDIQTKELQKQITKIQNFRVYYRDSRNPLWKGPAKL 956
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 I----------------------P-----I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------------------I----S-----------I-------------D-I------- 956
02_AG.KR.12.12MHR9 I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT-----------------------N------E--------------------------------MI--L-S---------H-I---------G---H-I------- 960
02_AG.LR.x.POC44951 I----------------------------I----------V----------S-A--------NVTH-------------------------------------------------------R-------I----S------------Q------------D-I------- 956
02_AG.NG.12.12NG060418 I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT--------------------H--Q----------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 956
02_AG.NG.x.IBNG I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------------------I----S-----------I-------------D-I------- 956
02_AG.SE.11.SE602024 I----------------------------I----------V------T---SSA-K------NVT----------------------------------------------------------------I----S-L---------I---Q---------D-I------- 956
02_AG.SN.13.9580 I----------------------------I----------V----------S-A-K------DVT--------------------------------------------L-------------------I----S-------------------------D-I------- 964
03_AB.RU.97.KAL153_2 I----------------------------V----------I----------STA-K-----------------------------Q--QT---------------------------------------I----------------I-------------D-I------- 956
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --M--------------------------I----------M--A---P---S-A-K------D-N----------------------------------------------------------------I----S-------------------------E-I------- 955
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------D----I----------M------P---SGA-K--------Q------------------------------------------T---------------G-----I---T------------I-------------D-V------- 956
06_cpx.AU.96.BFP90 I----------------------------I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------E---------------------------------I----S-----------I-------------D-I------- 958
07_BC.CN.98.98CN009 I-----------M----------------I----------V----------STA-K--------Q----------------------------------------------------------------I------------------------------D-S------- 956
08_BC.CN.97.97CNGX_6F I----------------------------I----------V----------S-A-K--------Q------------------------L-------------------------------------------------R------I-------------D-I------- 952
09_cpx.GH.96.96GH2911 I----------------------------I----------V----------S-A-K------NVT----------------------------------------------------R-----------I----S-------------------------D-I------- 955
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------------------------------VV---------S-A-K-------------------------------------------Q-----------------------------I----------------I-------------G-I------- 955
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------------------------I----------V----------S-I-K------D-Q------------------------------E----------------------------------------L-------------K---------D--------- 954
12_BF.AR.99.ARMA159 T-----------L----------------I-----------------P--IS-M-K--------Q--------------------------S-------------------------------------I---S-----R------I-------------D-V------- 956
13_cpx.CM.96.96CM_1849 I----------------------------I----------V----------S-A-K------N-T------------------------------E---------------------------------I------L---------I-------------D-I------- 963
14_BG.ES.05.X1870 I----------------------------I-----------------T---S-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I----S--------------------F----D-I------- 955
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------V---------------------------V----------S-AMK------NVR---WD------------I----------I-E---------P-----------------------I-L-----P----P#P##-------------D-I------- 952
16_A2D.KR.97.97KR004 I----------------------------I----------V------P--IS-P-K-------VQ----------------------------I-------------------S---------------I-------------R----------------D-I------- 956
17_BF.AR.99.ARMA038 I-----------L----------------I-----------------P--SSNA-K--------Q--------------------------R-I-----------------------------------I---S-----R------I-------------D-V------- 956
18_cpx.CU.99.CU76 I-I-------------------------L-----------V------P---S-A-K------N-T----------------------------I----------------------------------------SE-----F------------------D-I------- 954
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------------A-----V------P---S-A-K------NVQ----------------------------------------------------------------I----S--------------S----------D-I------- 955
20_BG.CU.99.Cu103 I------------------S---------I----------V------P--IS-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 952
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------------------V------P--IS-A-K-----------------------------------------------------------------D-------I-------------R-----------F----D-I------- 955
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------------------I----------V----------S-A-K------E-Q----------------------------I-E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
23_BG.CU.03.CB118 I----------------------------I----------V------P--IS-A-K------D-T----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 952
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------------------I----------V------P--IS-A-K------D-T----------------------------------------------------------------I----S--------------------F----D-I------- 952
25_cpx.CM.02.1918LE I---------------------------------------VV-----P---S-A-K-----------------------------------T---E---------------------------------I----S-----------I-------------D-I------- 955
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------M----------------I---------RVV---------S-A-K------N-Q------------------------------E---------------------------------I---------R------I-------------D-I------- 954
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS I---------------------------------------V----------S-AMK-------V-----------------------------------------------------------------I----S----R--------------------D-V------- 954
28_BF.BR.99.BREPM12609 I----------------------------------------V---------SNA-K------E----------------I-------------------------------------------------I---S-----R--------------------D-V------- 956
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------L----------------I-----------------T---S---K--------Q----V-----------------------------------------------------------I----------------I-------------D-V------- 956
31_BC.BR.04.04BR142 I----------------------------I----------V----------SN--K--------Q----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 962
32_06A1.EE.01.EE0369 I-I--------------------------I----------V----------S-A-K------N-T----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 956
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------------------------V----------S-A-K------NVQ-------------I----------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
34_01B.TH.99.OUR1969P ----------------------------------------V----------S-A-K------NVR----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 956
35_AD.AF.07.169H ----------------------------------------VV---------S-AFK------S-Q------------------------------E---------------------------------I------------------------------D--------- 955
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 I-I---------------S---------------------V----------S-A-K------D-Q----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 956
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------------------------RV----------S-A-K------NV-----------------------------------------------------------------I----S-------------------------D-I------- 953
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------L----------------I-----------------P--IS---K--------Q--------------------------N------------------F------------------I---SS----R-F----I-------FS----D-V------- 960
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------I---------------------ST--K-------------------------------------------------L----V-------------------------------------------------D--------- 959
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------------I-----------------P--IS-A-K--------R----------------------------I-----------------------------------I---S-----R---------------F----D-V------- 956
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ------------L----------------I---------------------SXV-K-----------------------------------E-------------------------------------I------------------------------D-V------- 960
43_02G.SA.03.J11223 --M---------------------D----I----------V----------S-A--------SVT----------------------------------------------------------------I----S-L-----------------------D-I------- 955
44_BF.CL.00.CH80 --I---------L----------------------------------P---S-A-K------D-Q--------------------------R-------------------------------------I---------R------I-------------D-V------- 956
45_cpx.FR.04.04FR_AUK I-I--------------------------I----------V----------S-A-K------DV-------------------------------E--------------------R------------I------------------------------D-I------- 954
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 I-----------L----------------I-----------------T---S-A-K--------Q--------------------------K-------------------------------------I---S-----R------I-------------D-V------- 956
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------------------------------ST--K--------------------------I----------I----------------------R-------------------L-----------------------D-V------- 955
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------------G----P----------V------------A-K------NVR------------------------------E---------------------------------I-M----------------------------D-I------- 956
49_cpx.GM.03.N26677 I-----------M---------------YI----------V----------S-A-K--------Q--------------------------E-------------------------------------I------------------------------D-I------- 953
50_A1D.GB.10.12792 ----------------------------------------VV---------S-A-K------N-Q--------------------------T-------------------------------------I---SS-------------------------D--------- 954
51_01B.SG.11.11SG_HM021 I----------------------------I---------T-------P---STAAK-------------------------------------I-----------------------------T--------V-------------------------N-D-I------- 956
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------------------------I----------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------------------------------------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------------------I-M----------------------------D-I------- 956
54_01B.MY.09.09MYSB023 I----------------------------I-----------V-----R---SNA-K-------V---------------------------E-----------------------------------------------R--------------------D--------- 956
55_01B.CN.10.HNCS102056 I-----------V----------------I---------------------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------------------------I--------------------IS---K-------------------------------------------------------------------------I----S---S---------L-----------D--------- 958
57_BC.CN.09.09YNLX19sg I----------------------------I----------VV---Y-----S-A-K--------T----------------------------------------------------------------I----S-----------I-V-----------D-I------- 952
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------------------------D---------------V----------S-A-K------NVR------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
59_01B.CN.09.09LNA423 ----------------I------------I----------V----------S-A-K------NVQ------------------------------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 953
60_BC.IT.11.BAV499 I----------------------------I----------V----------SN--K--------Q----------------------------------------------------------------I----------------I-------------DAI------- 951
61_BC.CN.10.JL100010 I-----------M---------------------------V----------S-A-K-------V------------------------T----------------------------------------I------------------------------D-I------- 952
62_BC.CN.10.YNFL13 I----------------------------I----------V----------SSA-K--------Q-----------------------R----------------------------------------I----------------I-V-----------D-I------- 952
63_02A1.RU.10.10RU6637 I--------------------------------------RVV-----P---SSA-K------N-Q----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 956
64_BC.CN.09.YNFL31 I-----------M----------------I----------V----------S-A-K------D--------------------------------E---------------------------------I---------R--------------------D-S------- 956
65_cpx.CN.10.YNFL01 I-----------M----------------I----------V----------STA-K--------Q----------------------------------------------------------------I------------------------------D-I------- 952
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----------------------------I---------------------SS--K----------------------------N----------E---------------------------------I------------------------------D-I------- 954
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------------------------I---------------------SGA-K----------------------------N--------I-E---------------------------------I------------------------------D-I------- 954
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------------------------------------V---------ST--K-------------------------------------------------------------------------I------------------------------D--------- 954
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 I--------------------------------------------------SNA-K-------------------------------------I---------------L-------------------I------------------------------D-I------- 958
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------------------------I---------------------S---K------------------------------------------------------------------------------------------I----------E--D-V------- 956
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------L----------------I----------I----------S---K-------------------------------------I-----------------------------------I------------------------------D-V------- 957
73_BG.DE.01.9196_01 I-X----------------------A---I----------I---------ISN--K-------------------------------------------------------------------T----------S--------------------F----D-I------- 955
74_01B.MY.10.10MYPR268 --I-------------------------------------IV---------S-A-K------N----------------------------E---E---------------------------------I------------------------------D-I------- 956
78_cpx.CN.13.YNTC19 ----------------------------------------V----------STA-K------NVR------------------------------E---------------------------------I-------------N----------------D-I------- 965
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 I-----------M----------------I----------V----------S-A-K--------N----------------------------------------------------------------I------------------------------D-S------- 952
86_BC.CN.13.15YNHS18 I---------------------------------------V----------S-A-K--------H----------------------------------------------------------------I----------------I-----------N-D-I------- 952
87_cpx.CN.12.DH32 I------------------T---------I---------TV------R---STA-K-------------------------------------I---------------------------------------------R--------------------D-I------- 952
88_BC.CN.05.05YNRL25sg I-----------M----------------I----------V----------S-A-K--------Q----------------------------------------------------------------I----------------I-V-----------D-I------- 952
O.CM.96.LA51YBF35 I-I--------F----------------------A-----I------P---S-AMK-----T-------------------A------S--Q-------------------------------T----LL--L-SQ---T------L-------------D-I-----Q- 957
O.CM.96.LA52YBF39 --I--------F----------------------A-----I------P---S-AMK-----TN-QH---------------A------S--Q---------R--------V------------T----LI-TL-SQ---T------L---K---------D-I-----Q- 952
O.CM.99.99CMU4122 --I--------F----------------------A-----V------P---S--MK-----TN--H---------------A------S--Q---------R--------V------------T-----I--L-SQ---T------F---K-Q-------D-T-----Q- 952
O.CM.x.pCMO2_3 --I--------F----------------------A-----I------P---S--MK-----TN--H---------------A------S--Q---------R--------V--Y---------T-----I-ML-SQ---T------F---K-Q-------D-I-----Q- 950
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO I-I--------F----------------------A-----V------P---S--MK-----TN-QH---------------A------S--E---------R--------V--.---------T-----I--L-SQ---T------L-------------D-I-----Q- 950
O.FR.06.LA55RBF206 I-I--------F----------------------A-----I------P---STAMK-----T--TH---------------A------S--Q------------------V-----------CT----LI-ML-SQ---T------L---K---------D-I-----Q- 954
O.GA.11.11Gab6352 --I--------F----------------------S-----V------P---ST-MK-----TN--H---------------A------S--Q------------------V------------T-----I--L-SH---T------L-------------D-I-----Q- 952
O.SN.99.99SE_MP1299 I-I--------F----------------------A-----V------P---S-AMK------N--H---------------A------S--Q------------------V--Y---------T-----I--L-SQ---T------F---K-Q-------D-I-----Q- 952
O.SN.99.99SE_MP1300 I-I--------F----------------------A-----I------P---S--MK-----T---H---------------A------S--Q------------------V--Y---------T-----I--L-SQ---T------F---K-Q-------D-I-----Q- 952
O.US.10.LTNP I-I--------F----------------------A-----I------P---S--MK------N-QH---------------A------S--Q---------R--------V------------T-----I--L-SQ---T------L-------------D-I-----Q- 952
N.CM.06.U14296 I-----------L------------A---I----------V------X---S---K------N---------------X--------------I-----------------------------T-----I----------N--T--L-V-----------D-I------- 963
N.FR.11.N1_FR_2011 --I---------L----------------M----------V------P---S---K------N---------------A--------------I-----------------------------T-----I---------TK--T--L-V-----------D-I------- 963
P.CM.06.U14788 I----------FM------V-----A---V----S-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------H------------------V------------T--D--I--L--Q---T------L-----Q-------D-I-----T- 953
P.FR.09.RBF168 I----------FL----------------V----A-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------L------------------V------------T--D--I--M--Q---T------L-------------D-I-----T- 952
CPZ.TZ.06.TAN5 --I--------F-------E---K-----I----------R------P---S-A-K------Q-QH-------------------Q--Q--E-I-E---------I---Y-----------E-T----LL--LT-N---QQ-----L-V---------A-D-V-----R- 952
CPZ.US.85.US_Marilyn I-I---------L----------------I----------V----------SS-----------Q----------------------------I-----------------------------T-----I----SEL--DL-----L-V-----------D-I------- 958
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 I----------F----------------------A-----V------P---S-A-K-----LN-TH-------------------------Q-------Q----------V------------T--D--I----SQ---T------L-------------D-I-----Q- 952
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 I----------FL---------------------A-----A------P--AS-A-K-----LN-TH-------------------------L------------------V------------T--D--I--M--Q---T------L-------------D-I-----T- 951
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B.FR.83.HXB2 LWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED..........* 1003
A1.CM.08.886_24 -------------N---------------------------G-----..........- 1004
A1.CY.08.CY236 -----------------------------------------G-----..........- 1001
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------------G------------LKH------------G-----..........- 1003
A1.NG.10.10NG040248 -----------------------------------------G-----..........- 1002
A1.PK.14.DEMA114PK001 -------------N---------------------------GG---N..........- 1003
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------------------V-----------------G-----..........- 1004
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------------K----------------------------G-----..........- 1004
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --------------E-------------H------------------..........- 1001
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------------V-----------------G-----..........- 1004
A3.SN.01.DDI579 ------------------I----------------------G-----..........- 1003
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----------------------------------------G-----..........- 1004
A6.BY.13.PV85 -------------N---------------------------------..........- 1005
A6.CY.09.CY255 -------------N---------------------------------..........- 1004
A6.RU.11.11RU6950 -------------N---------------------------------..........- 1004
A6.UA.12.DEMA112UA014 -------------N-------------------------------A-..........- 1004
B.BR.10.10BR_RJ032 -----------------------------------------------..........- 1003
B.CA.07.502_1191_03 --------------E--------------------------------..........- 1004
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------V-----------------------------------..........- 1008
B.CN.12.DEMB12CN006 -----------------------------------------------..........- 1009
B.CU.14.14CU005 --------------E--------------------------------..........- 1004
B.DE.13.366396 -----------------------------------------------..........- 1005
B.ES.14.ARP1195 --------------E---------------------------G-N--..........- 1010
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------V-----------------------..........- 1003
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------------------------------..........- 1003
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------------------------------------..........- 1007
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------------------V---------------M-------..........- 1003
B.RU.11.11RU21n -----------------------V-----------------------..........- 1008
B.SE.12.SE600057 -----------------------V-----------------------..........- 1003
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------------------------------------..........- 1008
B.US.16.2609 -----------------------------------------------..........- 1004
C.BR.11.DEMC11BR035 ---------L-------------V---K--------A--M-------..........- 1000
C.CN.10.YNFL19 --------------------------XK--------A----G-----..........- 1004
C.DE.10.622166 ---------------------------K--------A----D-----..........- 1006
C.ES.14.ARP1198 -----------------------V------------A----G-----..........- 998
C.ET.08.ET104 -----------------------V---K--------A--M-G-----..........- 1004
C.IN.15.NIRT008 -----------E---------------K--------A----------..........- 1000
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------------------K--------A----G-----..........- 1002
C.NG.10.10NG020523 ------------------------------------A----G-----..........- 1000
C.NP.11.11NP016 ---------------------------K--------A----G-----..........- 1000
C.PK.14.DEMC14PK009 ---------------------------K--------A----GG-N--..........- 1000
C.SE.13.SE600311 ------------------------------------A----G-----QSME......- 1019
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------------K----------V---KH-------A----D-----QNME......- 1004
C.US.11.17TB4_4G8 -----------------------V------------A----G-----..........- 1014
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -----------------------V------------A----G-----..........- 1007
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------------E---------------------A----G-----QNME......- 1009
D.BR.10.10BR_RJ108 -----------------------------------------------..........- 1006
D.CD.03.LA17MuBo --------------E----------------------G----G----..........- 1005
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------------------------G----..........- 1009
D.CY.06.CY163 -----------------------V-------------G----G----..........- 1003
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------------------V-----------------------..........- 1003
D.KR.04.04KBH8 ------------S----------------------------------..........- 1003
D.TZ.01.A280 ------------H--------------------V-------------..........- 1005
D.UG.10.DEMD10UG004 --------------E--------------------------------..........- 1003
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------V-----------------------..........- 1005
D.YE.02.02YE516 -----------------------V-----------------G-----..........- 1005
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------------E--------------------------G-----..........- 1008
F1.AR.02.ARE933 --------------E------------------------M-G-----..........- 1004
F1.BR.10.10BR_RJ015 --------------E---L----------------------G-----..........- 1007
F1.BR.11.DEMF111BR037 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
F1.CY.08.CY222 --------------E---I----------------------G-----..........- 1003
F1.ES.02.ES_X845_4 -------------RE--------------------------G-----..........- 1006
F1.ES.11.VA0053_nfl --------------E--------------------------G-----..........- 1004
F1.FR.04.LA22LeRe --------------E--------------------------G-----..........- 1005
F1.RO.03.LA20DuCl --------------E--------------------------G-----..........- 1006
F1.RU.08.D88_845 -----------E--E--------------------------G-----..........- 1004
F2.CM.02.02CM_0016BBY -------------NE--------V-----------------G-----..........- 1004
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------------NE-----------------------------A--..........- 1003
F2.CM.11.DEURF11CM026 -------------K---------------------------G-----..........- 998
G.CD.03.LA23LiEd -------------NE-----------------------S--G-----..........- 1003
G.CM.08.789_10 -------------NE---------R-L----------G---G-----..........- 1001
G.CM.10.DEMG10CM008 -------------NE--------------------------G-----..........- 1003
G.CM.10.DEURF10CM020 --------------E--------------------------G-----..........- 1003
G.CN.08.GX_2084_08 -------------NE--------------------------G-----..........- 1008
G.ES.14.ARP1201 ----X--------N-X-------------------------G-----..........- 1003
G.GH.03.03GH175G -------------NE------------K-------------G-----..........- 1004
G.GW.08.LA57LmNe -------------NE--------------------------G-----..........- 1002
G.KE.09.DEMG09KE001 -------------N---------------------------G-----..........- 1002
G.NG.12.12NG060409 -------------NE-----------L--------------G-----..........- 999
H.CD.04.LA19KoSa --------------E----------------Q----------G-N--..........- 1002
H.CF.02.LA25LeMi --------------E--------------------------G-----..........- 1002
H.GB.00.00GBAC4001 --------------E--------------------------G-----..........- 1002
J.CD.03.LA26DiAn --------------E--------------------------------..........- 1002
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------E--------------------------G-----..........- 1001
J.SE.93.SE9280_7887 P-------------E--------------------------G-----..........- 1002
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------#.#--E--------------------------G-----..........- 1001
K.CM.96.96CM_MP535 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
01_AE.AF.07.569M --------------E--------------------------G-----..........- 1004
01_AE.CM.11.1156_26 -----------------------------------------G-----..........- 1003
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----------------------------------------------..........- 1002
01_AE.HK.04.HK001 -----------------------------------------G-----..........- 1001
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----------------------------------------G-----..........- 996
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----------------------------------------G-----..........- 1002
01_AE.SE.11.SE601018 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----------------------------------------D-----..........- 1004
01_AE.TH.90.CM240 -----------------------------------------G-----..........- 1009
01_AE.US.05.306163_FL -----------------------------------------G-----..........- 1002
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------------------------------------GG-T--..........- 1004
02_AG.DE.09.701114 ----------------------------E------------G-----..........- 1004
02_AG.GW.05.CC_0048 ---------------------------K-------------G----N..........- 1002
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B.FR.83.HXB2 LWKGEGAVVIQDNSDIKVVPRRKAKIIRDYGKQMAGDDCVASRQDED..........* 1003
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------------I---------K-------------G-----..........- 1004
02_AG.KR.12.12MHR9 ------------------------N----------------G-----..........- 1008
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------------V--L--------------G-----..........- 1004
02_AG.NG.12.12NG060418 -----------------------------------------G-----..........- 1004
02_AG.NG.x.IBNG -----------------------------------------G-----..........- 1004
02_AG.SE.11.SE602024 -----------------------V-----------------G-----..........- 1004
02_AG.SN.13.9580 -----------------------------------------G-----..........- 1012
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------N---------------------------------..........- 1004
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------------------------N----G-----..........- 1003
05_DF.BE.x.VI1310 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------E--------------------------G-----..........- 1006
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------K--------A----G-----..........- 1004
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------------------------K--------A----G-----..........- 1000
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------N--------------H------------G-----..........- 1003
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------E-----------V---K--------A----------QNME......- 1007
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------I----------------------G-----..........- 1002
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------D-E--------------------------G-----..........- 1004
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------E--------------------------G-----..........- 1011
14_BG.ES.05.X1870 -------------NE--------------------------G-----..........- 1003
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------------------------------------G-----..........- 1000
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------R------------------G-----..........- 1004
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
18_cpx.CU.99.CU76 --------------E--------------------------G-----..........- 1002
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------------------------G-----..........- 1003
20_BG.CU.99.Cu103 -------------NE--------------------------G-----..........- 1000
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------V-----------------------..........- 1003
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------------------E------------G----N..........- 1004
23_BG.CU.03.CB118 ------------SNE--------------------------G-----..........- 1000
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------NE-------------H------------G-----..........- 1000
25_cpx.CM.02.1918LE --------------E--------------------------G-----..........- 1003
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------------------------------------G-----..........- 1002
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------E-----------LKH------------G-----..........- 1002
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------------------..........- 1004
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
31_BC.BR.04.04BR142 ---------L-------------V---K--------A--M-------QNME......- 1014
32_06A1.EE.01.EE0369 --------------E-------------E--------E---G-----..........- 1004
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------------------------------G-G-----..........- 1004
34_01B.TH.99.OUR1969P -----------------------------------------G-----..........- 1004
35_AD.AF.07.169H -----------------------------------------G-----..........- 1003
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------------------N------------G-----..........- 1004
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------------------------M-G-----..........- 1001
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------E--------------------------G-----..........- 1008
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------E--------------------------G-----..........- 1007
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------E--------V---K-------------------..........- 1004
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -----------------------------------------------..........- 1008
43_02G.SA.03.J11223 --------------E---------------------N----G-----..........- 1003
44_BF.CL.00.CH80 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------------V-----------------G-----..........- 1002
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------E--------------------------G-----..........- 1004
47_BF.ES.08.P1942 --------------E--------------------------G-----..........- 1003
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------------------------M-G-----..........- 1004
49_cpx.GM.03.N26677 ------------K-----------------------A----G-----..........- 1001
50_A1D.GB.10.12792 ------------------L-----------------S--M-G-----..........- 1002
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------------------------G-----..........- 1004
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------------------------------------G-----..........- 1004
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------------------------------------G-----..........- 1004
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------------------------..........- 1004
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------------------------------------G-----..........- 1004
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------------------------------------G-----..........- 1006
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------------------------K-------------G-----..........- 1000
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----------------------------------------G-----..........- 1004
59_01B.CN.09.09LNA423 -----------------------------------------G-----..........- 1001
60_BC.IT.11.BAV499 ---------L-------------V---K--------A--M-------..........- 999
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------K--------A----G-----..........- 1000
62_BC.CN.10.YNFL13 ------------K--------------K--------A----G-----..........- 1000
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------------N---------------------------------..........- 1004
64_BC.CN.09.YNFL31 ---------------------------K--------X----G-----..........- 1004
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---------------------------K-------------G-----..........- 1000
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----------------------------------------G-----..........- 1002
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------------------------------------G-----..........- 1002
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------------------------------------G-----..........- 1002
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --------------EL-------------------------G-----..........- 1006
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------------E--------V-----------------G-----..........- 1004
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------------------V---------------------..........- 1005
73_BG.DE.01.9196_01 -------------NE--------------------------G-----..........- 1003
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----------------------------------------G-----..........- 1004
78_cpx.CN.13.YNTC19 -----------------------------------------G-----..........- 1013
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---------------------------K--------A----G-----..........- 1000
86_BC.CN.13.15YNHS18 ---------------------------K--------A----G-----..........- 1000
87_cpx.CN.12.DH32 -----------------------------------------G-----..........- 1000
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---------------------------K--------A----G-----..........- 1000
O.CM.96.LA51YBF35 ------------KG------------L-H-------A-----G-T-SESMEQPGEIP- 1015
O.CM.96.LA52YBF39 ------------KG----------------------T-SM--G-A-SESMEQPGEIP- 1010
O.CM.99.99CMU4122 ------------KG--------------N-------T-SM--G-X-SENVEQLGEIP- 1010
O.CM.x.pCMO2_3 ------------KG--------------H-------T-SM--G-T-SENVEQPGEIP- 1008
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ------------KG----------------------T-SM----T-SENVEQPSEIP- 1008
O.FR.06.LA55RBF206 ------------KG-----------------Q----T--M----T-SESVEQPGEIP- 1012
O.GA.11.11Gab6352 ------------KG----------------------S-S---G-T-SENMEQPGEIS- 1010
O.SN.99.99SE_MP1299 ------------KG--------------H-------T-SM--G-T-SENVEQPGEIP- 1010
O.SN.99.99SE_MP1300 ------------KG--------------H-------T-SM--G-T-SENVEQPGEIP- 1010
O.US.10.LTNP ------------KG----------------------T-SM--G-T-SESVEQPSEIP- 1010
N.CM.06.U14296 -------------G-----------------------G----G---NQDMD......- 1015
N.FR.11.N1_FR_2011 -------------G-----------------------G----G---NQEME......- 1015
P.CM.06.U14788 ------------KG--------------N------------DT-R-SESLEQSG...- 1008
P.FR.09.RBF168 ------------KG---------------------------DI-R-SESLE......- 1004
CPZ.TZ.06.TAN5 ----------KEGE-------------KE-------AGSMDD--N-T..........- 1000
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------KE-EEV-----------K--------A-SM-G----S..........- 1006
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ------------KG----------------------X-SM-XG-T-GESMEQPGEIP- 1010
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------------KG----------------------N----DT-G-SESLEQSGQVS- 1009
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B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPLGD.AR.LVITTYWGLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGHIVSPRCEYQAG.HN.KVGSLQYLALAALI....T.PKKIKP 161
A1.CM.08.886_24 ---------------------N----------K--KK-L-----D-R--KV---------N.--.--VR-----Q---K-----H-------LRK-------D-------------------------QV---S-A--T-.--.----------K--V....-.-TRTR- 161
A1.CY.08.CY236 ------------------K--H----------KR-KN-R----F--R--KV--------R-.-T.--VK-----Q---K--Q--H-------L------I--DM--H-------N----------I--QV---S-D----.--.----------R--V....A.------ 161
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------------------N----Y---R-R--KE---------R--KV--------E-.--.I-V------Q---K--Q--H-------L------I--D-------VH--K---E------I-------S------.--.------F---K--V....-.---T-- 161
A1.NG.10.10NG040248 ------------------K--H----------R--KD---------R--KVC---------.--.--VRA----Q---------H-------L------I--D----------------------I--QV-RT----PT-.--.----------K--V....A.-A-T-- 161
A1.PK.14.DEMA114PK001 ---------------------H-I--Y-----K--KK-S-K----TR---V----------.-K.I-VK---------K--Q--H-------LR-----I--D--------H--Q----T-----I--Q--T-C----T-.--.----------K--V....-.-TRSR- 161
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------------------H--------I-R--KD-V-K----CRN--E----------.-T.IIVK---------KE-Q--H-------L-S----I--DM-------H-------------I---V---S---LS-.--.----------K--V....A.-ARTN- 161
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------------------N----------K--K-------F--R--KV----------.-K.I-VR-----N---Q--Q--H-------LR-----I--D--------H--N--T-------I--QV---S----T-.--.----------K--V....-.-PR--- 161
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---------------------N--------I-K--KN------F--RN-KVA--------E.-K.--VR---------K--Q--H-------LN-----I--D--------H--K----------I--QV---S------.--.----------K--V....-.-T---- 161
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------N--------I-R--KE------F--R--KV---------E.--.-IVR------P--KE----H-------Q-K----I--D---H-----------E------I--EL---K------.--.----------K--V....A.STRT-- 161
A3.SN.01.DDI579 ---------------------N--------I-K--KD-------DCR---A----------.-M.--VR------P--Q-----H-------Q------I--D--------H-----------R-I--Q--R------T-.--.----------R--V....A.S--TR- 161
A4.CD.97.97CD_KCC2 -------------------A-N-------H--K--I----------R--K-----------.--.--VK----------G----H------KLR-----I--D--------H--T---E------I---R---K------.--.----------K--V....-.-TRA-- 161
A6.BY.13.PV85 ---------------------H------IHI-K--KE---------R--KV----------.--.--VK---------K-----H-------Q-K----I--D---------------E------IV-Q------N-S--.--.----------K--V....-.--RER- 161
A6.CY.09.CY255 ---K-----------------H----------R--KE-C-------R---V----------.--.-IVK------A--KA----H-------QE-----I--D---------------E------I------T--N-P--.--.----------K--V....-.-TRER- 161
A6.RU.11.11RU6950 ---------------------N----------K---E-R-------G---V----------.--.--VK------A--K-----H-------QG-----I--D---------H-----E------IV---GR---N-P--.--.----------K--V....-.-TRER- 161
A6.UA.12.DEMA112UA014 ----------------Q--K-N----------K-T-----------R---V----------.--.-IVK---------K-----H------TQ------I--D---------------E------I--Q------N-P--.-S.----------K--V....-.-RRER- 161
B.BR.10.10BR_RJ032 ------------------N-------Y-IHX-K--KE-G-------TN-------------.SK.--VI------------------------R--R-----D---H-----------A----N-I--R--R---D----.--.----------T--L....-.------ 161
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------------I-K--N--------D----K-----------.-K.---A------------------------R--------NI-------------------N-----R-R--------.--.Q---------V--T....A.T--T-- 161
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------------------------IHI-K--K--I-K-----TN-------------.-K.--V------------------------ERK----I--G-------Q-H-----E----N-I--NR-R--------.--.E---------T---....-.--R--- 161
B.CN.12.DEMB12CN006 ---------------------N----------R--K-------------------------.-K.--VI-----S------------------G--I-----DS--------------E----N-I---------N----.--.----------T---....K.-R-A-- 161
B.CU.14.14CU005 ------------------NA----------I-K--KR-V-----D----------------.-K.-------------------------------------T-------Q-------E----G-I-------S--FP--.--.----------I--V....-.---K-- 161
B.DE.13.366396 ------------------NA----------T-K--K--L-K-----NN-------------.-K.--V------------------A------E--G-----N---------------E----Q-I---R---S------.--.-------------T....-.--RR-- 161
B.ES.14.ARP1195 ---------------------N-I--Y-IHI-K--NR-V--------N--V----------.DK.--V-------P-----N-----------E--R-----D-TNH----H-----------Q-I--YR----------.--.--------------....K.---X-- 161
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------K--KK-I-------NN------------E.-N.---------------------------ER---------T------------------KN-I--R----S------.--.-------------K....-.------ 161
B.HT.05.05HT_129389 -------------------A---------------KR---------T--------------.--.----------------------------R--------G---------------E------I--YR----------.--.----------V---....-.------ 161
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------NA--------I-I-K--ER-V-------SN------------G.-K.---I------------------------Q--------N---------------E----Q-----R---S---R--.-S.----------T---....-PT-RR-- 162
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------------------------I-K--KE-V-------T--------------.-K.--------------E----------------N-----D---K----H-----------H-I--RL-R-E---P--.--.T----K----T---....-.------ 161
B.RU.11.11RU21n ---------------------N------IH--K--S--V-K-----RN-------------.-K.---K---------K-------A------E--------NI--------------E----N-I--RR---S------.--.-------------R....-.T----- 161
B.SE.12.SE600057 ---------------------N------I-I-R-----V-K-----RN-------------.-K.---K-----------------A------E--------N---R-----------E----Q-I---R---S---R--.--.-------------R....-.------ 161
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------------K--H------IH--K--Q--I------NT--K--------I-E.-K.---K------------------------R--N-----G---------H-----E----N-I--NR----------.--.----------T---....-.---T-- 161
B.US.16.2609 ------------------N-------Y-IHI-K--KK-S-------T--------------.-N.--V------------------------TR--I-----D---H------------A---N-I---K-I--------.--.--E----------V....L.-RRS-- 161
C.BR.11.DEMC11BR035 -------L-------------N--------I-R--S--Y-------R---V-------V-E.--.---K-----QP---N----H-------LR--N-----G-------MH-----T-------I---R----------.--.----------I---....K.---R-- 161
C.CN.10.YNFL19 -------L--------K----N----------KR-N--------D-R--KV---------E.--.---K-----Q---K-----H-------LRK-N--IE-G-------M------A-------I-----I---D----HN-.----------T---....K.--R--- 162
C.DE.10.622166 -------L----I--------N--I---I-I-RR-S--A-------RN-KV--------RE.-K.-I-K-----Q---------H-C----SLRD-------G-------MH-----AE------IV----T-K-D----.--.----------T---....K.---R-- 161
C.ES.14.ARP1198 ---K--GL--------K----N--------I-KR-Q--S-------R--K----X-----G.--.--------------E----H-------LRG-------G-------IH-----T-------I-----I---N-P--.--.----------T---....E.------ 161
C.ET.08.ET104 ------GL--------K----N----------RR-S----------R--KV---------E.--.---I-----Q---------H-------LR--------G--------------A-------I---------D----.-T.----------T---....K.---R-- 161
C.IN.15.NIRT008 -------L--------K----N----------RR-S----------R--K----------E.--.---K-----QP--------H-A-----LRG-----E-G-------MH-----A-------I-----I-K-D----.--.----------T--V....K.------ 161
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------L--------K----N----------RR-D----------R--K-----------.--.---K-----Q----A----H-------L---------D-------MH-----A-----Q-I---V-----D----.--.----------T---....K.------ 161
C.NG.10.10NG020523 -------L-------------N--------I-RR-S----------RN-K----------E.--.---I------P--K-----H-------LR--------G-------MH-----AE----Q-I-----I-----R--.--.----------T--V....K.--RR-- 161
C.NP.11.11NP016 -------L--------K----N----------KR-K----------R--KV---I------.--.---K-----Q---------H-------LR--------V-------MH-----A-------I---R-VH--D----.--.----------T---....K.------ 161
C.PK.14.DEMC14PK009 -------L-------------N--------X-KR-K--V-------R--K--------V-E.-E.---------Q----E----H-------LRG-R-----D--------H-----T-------I-----T-S-N----.-K.----------T---....K.--G-R- 161
C.SE.13.SE600311 -------L--------K--A-N--------I-K--K----------R--K----------E.--.-I-K-----QP--------H-------LRK----I--G-------MH-----AE------I--Q--R---N----.-S.----------T---....K.---T-- 161
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------L----I--------N----------RR-N--Y-------R--KV----------.--.---K-----Q----E----H-------LR--------G-------MH-----A-------I-----T---D----.--.Q---------T--V....K.------ 161
C.US.11.17TB4_4G8 -------L--------K-K--H----------RR-N----------RN-KL---------E.-K.IIVK-----QP--------N-------LR--N--I--G-------MH-----AE------I--Y------D----.--.----------T---....K.---R-- 161
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -------L-------------N--------I----K--A-K--H--RN-KV----------.--.---K-----Q---------H------SL-K-------G-------MH-----A-----Q-I---------D----.--.----------T---....K.---R-- 161
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------GL-------------N--------I-R--S----------R--KV---------E.--.---K-----Q----E----H-------LR--------G-------MH-----A-------I---------D-P--.--.----------T---....K.---R-- 161
D.BR.10.10BR_RJ108 ------------------S-------Y--H--K--KR-I-K---D----K-----------.S-.--VK----------E------------TRG-------G-------MH------E-----TI--Q--R--------.--.----------T---....-.S--T-- 161
D.CD.03.LA17MuBo --------V---------N----------HI-K--K--------D-H--K-----------.--.--------------E-------------R--------G-------M------T-------I--------------.--.----------T---....A.--RR-- 161
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------I----------I-K-TA--------D----K-----------.-K.--VI------------------------R--------G-------M-------E------I---R----------.--.----------T---....K.--QR-- 161
D.CY.06.CY163 --------V-----------------Y---K-K--A--------DNH--K-----------.-K.--V------N------------------R--------G-------M--------------I---R----------.--.----------T---....A.--QR-- 161
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------------------------KQ-KR-W------C-N------------E.-K.--VK----------E-------------R--------G-------TH-----A-----Q-I---R-IS--N-P--.--.----------T--L....A.------ 161
D.KR.04.04KBH8 ------------------N-------Y---I-K-----V-----D-N--------------.-K.--V------N----K------------L---R--I--G-------MH-------------I---R-----D----.--.----------T---....-.--R--- 161
D.TZ.01.A280 --------------------------------R--Q--L-----D-H--K-----------.--.--V-----------E-------------R--------G-------M------T-------I---------D----.--.----------I---....K.------ 161
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------------K-------------K--K--W---------------------E.--.--VK----------K-------------G--------G-------T------AE----Q-I-----I---N----.--.----------T---....K.--QT-- 161
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------S---G-----I---KQ-N--L-----DC-N-K----------E.--.--VR-----Q----E-------------R--------G-------I------AE------I-----F---N----.--.----------T--V....-.--R--- 161
D.YE.02.02YE516 ------------------N-----------I-XE-K--------D----K----------E.-K.--VI-----N-----------------QR--------S-------T-------E------I--LR-----D----.--.----------T---....A.-RRR-- 161
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------------N-------Y-IH--K--K--V----F--R---V--------RK.DK.---------N----E------------LGK----I--SM--------------E----R-I--YR-----N----.--.----------T---....H.---V-- 161
F1.AR.02.ARE933 ------------------N-------Y--H--K--KK------F--R---V--------EE.-K.---I-----------------------XGN-R--I--G-------I-S-----E----G-I---RI----N----.--.RL--------T---....A.-Q-T-- 161
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------------X-----N-------Y--HI-R--K--C-------RN-----------DK.-N.I-V------------------------QG--R--I--G-------I-------E------I--YR-----N----.-ST----------T---....A.--GT-- 162
F1.BR.11.DEMF111BR037 ------------------N-------Y-IN--K--K-------F--R--KV--------KE.-K.IEV------------------------QGK-K--I--G-------I-------E------I---RI----N----.--.----------T---....A.---T-- 161
F1.CY.08.CY222 ------------------N-------Y--HI-K--KN------F--R--K--------I-E.-I.I-V-----------E------A-----QG-----I--G-------I-------E------I---KI----N----.--.----------T---....P.---T-- 161
F1.ES.02.ES_X845_4 ------------------N-------Y--H--K--KK---------R------------D-.-K.V--------------------------QG--R--I--GT------IH-----------R-I--YK-----N----.--.----------T---....A.T--T-- 161
F1.ES.11.VA0053_nfl ------------------K--N----Y-K---Q--NK-V----F--R--KV--------KE.D-.----------A----------------QG--R--I--G-------I------AET-----I--YKI----N----.--.----------T--V....A.---T-- 161
F1.FR.04.LA22LeRe ------------------N-------Y--H--K--KK-S----F--R------------EK.-E.--V------N-----------------QG--R--I--G-------I-------E------I--YRI----N----.--.----------T---....A.---T-- 161
F1.RO.03.LA20DuCl ---K--------------S-------Y--HI-K--KK-S----F--R---V--------EE.-K.--V-----------E------------QGM----I--G-------I--------------I--YR-----N----.--.----------T---....A.---T-- 161
F1.RU.08.D88_845 ------------------N-------Y-----K--K-------F--R------------EE.-K.I-V-------P----------------LG--R--I--SM------IH------E----------RI----N----.--.----------T--V....A.---T-- 161
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------------------N----------RR-Q----------R---V--------ENDSK.---V---------K-----H-------Q---R-----G-------K-------E------I---R-----N----.--.----------T--V....-.---V-- 162
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------L-----N----------K--K----------R---V--------K-DSK.---V---------------H-------Q-X-R-----G--------H------E----N----YR-----N----.--.----------T---....-.------ 162
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---------------------N----------KR-KN---------R--KV--------K-DSK.---V-----------------------Q-K-R--------------H-------------I---R-----N----.--.----------T---....-.------ 162
G.CD.03.LA23LiEd ---------------------N--------I-K--GK---------R--KV---------E.-T.-IVR---------K-------------Q---------D--------H-------------I--Q--R-S---P--.--.----------K--V....A.-TRKR- 161
G.CM.08.789_10 --------V------------N--------K-K--EK---------R--KV-------V-E.-T.V-VR---------KE----H-------R-G----I--D-------VH------E------I--Q--R----FP--.--.Q---------K--V....K.---V-- 161
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------N----------K--K----------R--KV----------.--.-IVR-----N---KA----H------SLR-----I--D-------SH-------------I--Q--R--------.--.----------K--V....-.-TRR-- 161
G.CM.10.DEURF10CM020 ---------------------N--------I-R--K----------R--K----------E.-K.--V----------KE-Q--H-------QR-----I--D--------H-------------I--QL-R--------.--.----------R--V....-.------ 161
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------N----------K--K----------R---V----------.-K.-IVR---------K--Q--H-------QR--H-----D--------H-------------I--QL-R-K------.--.----------KV-V....-.-T---- 161
G.ES.14.ARP1201 ----------------K--A-N--------I-K-------------R--KV----------.-K.I-VR----------E----H----K--QG--N--I--D-XN--X--H------K------I--QL-R--------.--.----------K--V....P.ST-TR- 161
G.GH.03.03GH175G ---------------------N--------I-K--K-----R----R--KV----------.-T.--VK---------QA----N-T-----QR--N--I--D---H----H------E------I--E-----------.--.----------K--V....K.-ARK-- 161
G.GW.08.LA57LmNe ---------------------N--------I-K--K-------F--R--KV----------.-K.--VR---------K-----H-------QR-----I--D--------H----------------G-----------.-T.----------R---....-.--RA-- 161
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------------------N----------K--K-------F--R--KV---------E.-T.---K-----N---K--Q--H-------QR--I--I--D--------H--N----------II-E--R-K------.--.----------K--V....R.TP---- 161
G.NG.12.12NG060409 ---------------------N----------K--K--Y-------R---V----------.--.--VR---------K--Q--H-------LR-----I--D--------H--N---E------I--QL-R-----PT-.--.----------Q--V....-.-T-K-- 161
H.CD.04.LA19KoSa -D----------------NA---------HI-K----------F--R--------------.--.---K-----------------------QR--------S---H-----------E------I---R----------.--.----------S---....A.---T-- 161
H.CF.02.LA25LeMi --------------------------Y---K-K--QK---------T--K--------V--.--.---------------------------QR--------D---------------E----Q-----R---S------.--.----------T---....A.--RTR- 161
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------N-------Y--HI-K--KD------F--T--K----------E.--.---I-----N-----------------QR--------D-----------N---E------I---R-Y-S----T-.--.----------T--V....-.---T-- 161
J.CD.03.LA26DiAn ------------------NA------Y--N--KRTKD-L-----D-H--K---------DR.-E.--V------QP----------------L---R-----G-------MH------E------I---------D----.--.----------T--T....K.-R-R-- 161
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------N-------Y--HN-K---K-L-----D-N--KV---------C.-E.--V------------------------L---R-----G-------MHH-----EA-----I--------------.--.----------T---....K.---R-- 161
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------N-------Y--N--K---K-L-----D-N--K----------E.-I.---------Q-----------------QR--R-----G-------MC-------------I--Q------D----.--.----------T---....R.--RR-- 161
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------N-------Y-----K--NR-R-----D-N--K-----------.-E.--V-----------E------------L-K-R-----G-------I-------E----------R----------.-T.Q---------T---....A.---T-- 161
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------N-------Y--HI-K--NR-Y-------R--K-----------.-E.--V------L-----------------L---R---E-D-------I-------E--V---I---R------C---.--.----------T--V....A.-RRP-- 161
01_AE.AF.07.569M ---------------------N------K-I-K--KK-L-------QN-KV----Q----E.G-.-I-R-----Q---K--Q--H-------LRK-N--I--D--------H-------------I--QV-RH--D-PS-.--.----------K---....A.---T-- 161
01_AE.CM.11.1156_26 -------------------A-N--------I-K-------------Q--KV-------I-E.--.---R---------------H-------Y------I--D--------Q-----A-------I--EV-R-----P--.--.----------K--V....-.S----- 161
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------------------N----------K--KN-S-------Q--KV-------I-E.--.---R-----Q---K-----H--A----QRN-N--I--D---R---IQ--E---E----R-I--QV-RC----PS-.--.----------K--T....-.--R--- 161
01_AE.HK.04.HK001 ---------------------N----------K--KK-Y-------Q--K----------E.--.---K-----Q---K--Q--H-------QRN----I---V--R----Q-----A-----R-I--QV-RYK---PS-.--.----------R--T....G.--GSR- 161
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------------------N----------K--KK---------W--KV-------I-E.-K.---R-----Q---K-----H-------QGK----I--D---R----Q------ET---G-I--KV-R---X-PS-.--.----------K--T....-.------ 161
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------------------H----------K--KR-C-------Q--KV---------E.-I.---R-----Q---K-----H-------QRT-N--I--D---R-------N----------I--QV-RY----PS-.--.----------R--T....-.--RTR- 161
01_AE.SE.11.SE601018 ---------------------H--------I-K-TKK-S-K-----Q--KV---------E.-T.I--R-----Q---K-----H-A-----Q-E----I--D---R----Q-----------E-I--QV-RR----PS-.--.----------K--T....-.------ 161
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------------I-----K--N--------I-R--KE-V-K-----QN-KV---------E.-I.--VR-----Q---K--Q--H-------QRE----I--D---H----Q------E------I--QV-KS----PS-.--.----------K--T....I.--RVR- 161
01_AE.TH.90.CM240 ---------------------N--------I-K--KK---------Q--KV---------E.--.---R-----Q---K-----H-------QRK----I--D---K----Q--G----------I--QV-RR----PS-.--.----------K--T....-.--R-R- 161
01_AE.US.05.306163_FL ------------------K--N-I----I---K--KK-S-------Q--KV----Q--I-E.--.---R-----Q---K--Q--H-------QRE-N--I--D---R----Q-----A-------I--QV-RR----PS-.--.----------K--T....-.--R-R- 161
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------------L--K--H--------I-R--KD-S-------R---V----------.-K.-IVR------------Q--H------KQES----I--D-------MH------G------I--QV----------.--.----------K--V....P.-V-T-- 161
02_AG.DE.09.701114 ---------------------N--------I-K--K--V------NR--KV----------.-S.-IVR-----Q----E----H------KQ-K----I--D--------H-------------I--Q--R--------.--.----------K--V....-.-TRKR- 161
02_AG.GW.05.CC_0048 -------------------A-N--------R-K-TKD--------TR--KV----------.--.--VK-----N---------H------KQ------I--D--------H-----------Q-I--QV-R-S------.--.----------K--V....-.-TRK-- 161
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B.FR.83.HXB2 MENRWQVMIVWQVDRMRIRTWKSLVKHHMYVSGKARGWFYRHHYESPHPRISSEVHIPLGD.AR.LVITTYWGLHTGERDWHLGQGVSIEWRKKRYSTQVDPELADQLIHLYYFDCFSDSAIRKALLGHIVSPRCEYQAG.HN.KVGSLQYLALAALI....T.PKKIKP 161
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------------------N--------T-R--KD---------R--KV----------.--.--VR----------N----H------KQ-N----I--D--------H------E------IV-AV-R--------.--.----------K--V....-.-I-T-- 161
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------------------N-I------I-K--KK-V-------N--KV----------.-K.---R---------------H------KQ------I--D--------H-------------I--QV-R-I------.-S.----------KV-V....-.-TRR-- 161
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------N----------R--KD---------R--KV----------.-T.---R---------------H-------Q------I--D--------H--K--T-------I---V---I----E-.--.----------K--V....-.-TRT-- 161
02_AG.NG.12.12NG060418 -------------------Q-N----------K--K----------R--KV--------E-.-I.--VRA----Q---------H-------R------I--D--------H--A---E------I--QV-R-----P--.--.----------R---....A.-TRT-- 161
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------N----------K--K-------F--R--KVC---------.--.--VR---------------H------KQ------I--D-----------N----------I--E--R--------.--.----------N--V....A.-T-T-- 161
02_AG.SE.11.SE602024 ---------------------N----Y---R-----D-C-K--F-CRN-KA----------.--.---R-----Q---------H-------Q-T----I--D---------------E------I--Q--R-I------.-S.----------K---....A.-V-T-- 161
02_AG.SN.13.9580 ---------------------N----------K--K----------R--KV---T------.--.--VR----------E----H------KQR-----I-----------H------E------I--QV-R--------.-K.----------K--V....-.-T-T-- 161
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------N------I-I-K-----V-K-----RN-------------.-K.---K-----------------A------E--------N---------------E----N-I---R---S---R--.--.-------------R....-.------ 161
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A--------------K----N----------K--K-*--------R--KV---------E.--.--VR-----QP--Q-----H-------LR--------D-------MH------E------I---R----------.--.--------------....S.---T-- 160
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------N-------Y--H--K--NR-C----F--RN-------------.-K.--V-------------------------R--------S-------V-------E----N-I--R-------F---.--.----------T---....-.---T-- 161
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------N-------Y--HI-K--KR-N-----D-N--K----------S.-E.---------N----K------------LR--R-----SM------IH------E----------R-----D----.--.----------T---....K.-E-R-- 161
07_BC.CN.98.98CN009 -------L--------K----N----------RR-N--------D-R--KV-------V-E.-K.---K-----Q---------H-------LR--T--IE-G--------------A-------I-----I---D----HN-.----------T---....K.------ 162
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------L--------K----N----------RR-N--------D-R--KV---------E.--.---K-----Q---------H-A-----LRS-N--IE-G-------M------A-------I---V-I---D----HN-.----------T---....K.--R--- 162
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------N-------Y--HT-K--KR-------D-N--K----------A.-E.--V-----------K------------L---R-----S-------IH------E------II-DR----------.--.----------T---....N.-R-T-- 161
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------L-------------N----------R--N--S-------R--K----------E.-S.-I-K----------E----H-------L------I--G-------MH-----AE------I--QV-T---N----.-K.Q---------T---....-.---T-- 161
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------------N--------I-K-TNR-R-------R---V---------P.-T.--VI----------E------------L---R-----S-------M------TE------I---R-R-----P--.--.----------K--V....-.-T-V-- 161
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------N-------Y--H--K--KR------F--R---V--------EK.-E.---------QP----------------QG--R--I--G---R---I-------E------I---KI----N----.--.----------T---....A.---T-- 161
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------N-------Y--H--K--GR-------D-N--K-----------.-K.--V-----------K------------L---R-----G-------TH-------------I---R-----D----.--.----------T---....H.------ 161
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------N-I------I-K--K--S-K-----R--KV----------.-K.X-VR---------K-----H-------QR-----I--DX--X---QH------E------I--G----K---P--.-S.----------K-VV....-.--QT-- 161
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------------N----------K--KK---------Q--KV--Q-----EE.--.---K-----Q---K-----H-------QRG----I------R----Q------E----R-I--QV-RYS-D-PS-.--.----------K--T....-.--R-R- 161
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------N----------K--KD-C-------IN--V---------G.-K.IIVK------P--K-------------QE-----I--D--GH----H-------------I--K--R--------.--.----------K--V....G.ETRT-- 161
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------N-------Y-IH--KQTKR-V----F--RN--V--------E-.-K.---A------P----------------QG--R--I--G-------I-------E------I--NKI----N----.--.----------T---....A.---T-- 161
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------N-I--------K--KN---------R--KV----------.-T.--V----------KE----H-------LR--R-----D---------------E----N-I---R----------.--.--------------....-.---T-- 161
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------N--------I-K--NK-V-------RN-KV----------.-K.--VK---------K-----H-------QR-----I--D--------H----------------QV-R--------.--.----------K--V....-.-TRSR- 161
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------H----------K--K--W----F--R--KV----------.-K.-IVR---------K-----H------KQRE----I--D---HM------N----------I--E--R----FH--.--.----------K--V....-.-T---- 161
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------N--------I-K---R---------R---V---------E.-T.-IVR------S--K-----H-------Q------I--D---H----H-------T-----I--EL----------.--.----------KV-V....A.A-RT-- 161
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------N----------K-------------R--K-----------.--.--VR---------KE----H-------Q---------D-------M--------------I--Q----S----T-.--.----------R--V....A.------ 161
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------H------K-I-K--K--C-K-----TN------------E.-K.-I-K---------------------------------G-------Q-------E----S-I---R---S------.--.----------K--V....-.-T---- 161
24_BG.ES.08.X2456_2 ---K-----------------N--------I-K--KD-W----F--R--KV----------.-N.-IVR---------K-----H------KQRK----I--D---R---QH--K-------------D-F------P--.--.----------K--V....-.-T---- 161
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------N-------Y--H--K--KK---------H--------------.-E.--V-----------E------------L---R-----G---R---MH------E------I-------K-D----.-K.----------R--V....A.------ 161
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------H----Y---R-K--K--L-------R--KV----------.--.---R-----Q----E----H-------LR--------G--------Q--E----------IV-Q-IIHK------.-K.----------K--V....A.T-RT-- 161
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------G-----------NA------Y--HK-K--K--H-----D-H--K-----------.-E.--V------Q-----------------L---R-----G-------IH------E------I--YR-----D-P--.--.Q---------T---....-.------ 161
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------N--------I-R--KK-V-K-----T---V----------.-K.--VI------------------------E--------D---------------E----N-I--R--R---D--T-.--.----------T--T....K.---T-- 161
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------N-------Y--HI-K--KR------F--R---V--------EE.DELV---------------------------GK-R--I--G-------IN------E------I--QKI---------.--.--------------....-.--R--- 162
31_BC.BR.04.04BR142 -------L--------K----N--------I-KR-S--S-K-----RN-K----------E.--.---K-----Q---------H---L---LRG-------G---R---MH-----AE------I---R-----D----.--.Q---------T---....K.------ 161
32_06A1.EE.01.EE0369 --------N-L-------N-------Y--HI-K--KN-------D-H--K----------S.-E.---------N----E------------L---K--I--S-------MH------E------I-----RH-------.--.----------K---....K.---R-- 161
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------G-----K-K--H------V-I-K--K----------Q--KV---------E.-K.I--R-----Q---K-----H-------QRD----I--D--------N-------------I--QV-RH----PS-.--.----------K--T....-.Q-R-R- 161
34_01B.TH.99.OUR1969P ---------------------N-I--------K--KK---------Q--KV---------E.--.---R-----Q---K--Q--H-------QRN----I--D---R----Q------E----R-I--QV-RR----PS-.--.----------K--T....-.--R-R- 161
35_AD.AF.07.169H ------------------K--N--------I-K--K--V-------RN--V----Q-----.--.I-VR---------K-----H-------LQ-----I--DV-------H--N----------I--E----S------.--.----------K---....-.-T-TR- 161
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------N-------HI-KT-KD---------R--KV----------.--.---R---------------H------KQRK----I--D--------H-------------I--Q------D-P--.--.----------K--V....-.-T-R-- 161
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------------N-------HI-K--K----------RD--V---------E.-W.--VR-----QP--------H-------LRK-R--I--D--------H-----------T-I--R--R-----P--.-S.----------K--V....P.-TRKR- 161
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------N-------Y--H--K--KR-C-K--F--RN--V--------QE.DK.---------------------------QGS-R--I--D-------I-------E----N-I---RI----N----.--.----------T---....A.-Q-T-- 161
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------N-------Y--H--K--KE---------T-------------E.--.--V-------------------------R--R-----D--------------AE----H-I--R--R---N----.--.----------T---....A.------ 161
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------I-R--NK-------K-T--K----------E.-A.--V-----------E---------K---RK-----N-D-----------N---E----N----R----S-N----.--.--K-------T---....K.------ 161
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---------------------N----------K--K--Y-------T--K-----------.G-.-I-K------------------------R--------N---------------E----NTI---R----------.--.Q---------T---....-.------ 161
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------N----------K--K----------RN-KV-------XX-.-T.-XXX-----Q------Q--H------XQ-K-------D--------H------E------I--Q--R--------.--.----------K--V....K.-TRK-- 161
44_BF.CL.00.CH80 ------------------N-------Y--H--K--KR-L----F--R---V--------E-.-X.---------------------A-----QG--R--I--G-------IH-----T----------YK-----N-P--.--.----------T--V....A.---T-- 161
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------H----------K--KR--------TR--KVAA--------.-T.--VR-----Q---K-----H-------L---------D---------H------------I--QV-R------T-.--.----------K--V....-.-TRT-- 161
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------N-------Y-----K--KR--------TR---V--------DK.DT.---------------------------QG--R-----D-------I--------------I--QK-----N----.--.----------T--V....A.---T-- 161
47_BF.ES.08.P1942 ------------------SK------Y-IHT-K--KK------F--R--K---K-----EEENK.--V------N-----------------QGK-R--I--G-------I-------E------I---R-----N----.--.----------T---....A.T--A-- 162
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------N----------K--KK-C-------QN-KV--------EG.-K.---K-----Q---K--Q--H-------QRD----I--D--------HH------------I--QV-RR----PT-.--.----------K--T....-.Q-R--- 161
49_cpx.GM.03.N26677 -------L-------------N-------HI-R--S----------R--KV---------E.--.--VR-----Q----E----H-------LR--------G-------MH-----T-------I-----R---V-P--.--.----------T---....K.T-R--- 161
50_A1D.GB.10.12792 -------V-------------H-I----I-I-K--KN-V----F--RN-KT----------.-K.--VK---------K-----H-------LR-----I---Q-------H------E------I--QV---S------.--.Q---------K--V....-.-TR--- 161
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------N----------K--KK---------Q--KV---------K.--.---R-----Q---Q--Q--H-------QRD-N--I--D--------H--E----------I--Q--IH----PS-.--.----------KT-T....-.--R-R- 161
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------H-V--------K--KK-V-------Q--KV---------E.-K.--VR-----Q---K-----H-------QGL----I--D--------Q-----A-------I--QV-RH----PS-.--.----------K--T....-.--R-R- 161
53_01B.MY.11.11FIR164 ---K-----------------N------I---K--K.-V-------QN-KV----------.-K.I--R-----Q---Q-----H-------QGN-N--I--D--------HH----------NTI--QRIRS----PS-.--.R---------T--T....-.Q-R-R- 160
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------K---------I-I-K--K--V-K---D-M--K----------G.-K.------------------------D--RES-------D---------------E----N-I--RV---S-A----.--.----------K--T....-.------ 161
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------------N--------I-K--K----------Q--KV-------I-E.--.---R-----Q---K--Q--H-------QRT-R--I--D---R----H--N--------R-I--QV-RH----PS-.--.----------K--T....-.----R- 161
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------------K----N--------I-K-TK----------R--KV----------.--.-IVR-----Q---------H-------Q------I--D--------H------E------I--QV-R-S------.-S.----------K--V....-.-T-K-- 161
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------------K----N----------RR-N----K---D-R--KV-------V-E.-T.-I-K-----Q---------H---V---LR--T--IE-D---H----------A-------I-----I---D----HK-.-----H----T---....K.------ 162
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------------------H-------HI-K--KK-S-------Q--KV----------.-K.I--R-----Q---K-----H-------QGN-N--I--D--------N-------------I--QV-RR----PS-.--.----------K--T....-.----R- 161
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------------------N----------K--KN---------Q--K--------I-E.-K.I--K-----Q---K-----H---V---LR--N--I--D---R----Q-------------I--QV-RR----PS-.--.----------K--T....-.--G-R- 161
60_BC.IT.11.BAV499 -------L--------K----N----------KR-S--Y-------R------------EE.T-.-------S-Q---------H-------LR--R-----D-------VH-----A-------I---R-----D----.--.----------T---....K.---R-- 161
61_BC.CN.10.JL100010 -------L--------K----N----------KR-N--------D-R--KV---------E.--.---K-----Q---------H---V---LRK----IE-D--------------A-------I-----I---D----HN-.----------T---....K.----R- 162
62_BC.CN.10.YNFL13 -------L--------K-K--N----------RR-N----------RN-KV-------V-E.--.---K-----Q---------H-------M------IE-GM-------H-----A-------I-----I---D----...H----------T---....R.------ 160
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---------------------N------I---K---E---------R--KV----------.--.--VR-----QK--------H-------RE--------D--------H--E---ET-----IV-E---T--N-S--.--.----------K--V....-.-TRER- 161
64_BC.CN.09.YNFL31 -------X--------K----N----------KR-K----------R--K----------E.--.---K-----QP--------H-------WR--N--IE-G-------M------A-------I-----I---D----HT-.----------T---....K.---R-- 162
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------------K----N--------I-RR-K----------R--K-----------.--.--MK-----Q----E----H-------MRG-N--IE-D--------------A-----R-I--Q--L---N----.--.----------T---....K.------ 161
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------------------H-I------I-K---K---K-----Q--KV---------E.-I.---R-----Q---K-----H-------Q-N-R--I--G--------H-------------I--QV-RR----PS-.--.----------K--T....-.--Q-R- 161
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------------------H----------K---K---K-----Q--KV---------E.-M.--VR-----Q---K--Q--H---M---Q-N----I--D--------H-------------I--QV-RR----PS-.--.----------K--T....-.--Q-R- 161
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------------------N----------K--KK---------Q--KV---------E.--.---R-----Q---K--Q--H-------QGK----I--D---R----Q-----------R-I--Q--RC----PS-.-T.----------K--T....-.T--T-- 161
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------------N-------Y--HI-K--KN------F--R--KV---------K.-E.---I-----N-----------------QG--R--I--G-------I-------E----N-I--Q-----------.-S.----------TXXR....X.--X--- 161
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------------N-------Y--H--K--KR------F--R---VG-------EE.-T.--V------------------------RG--R--I--GT------I-------E----------R----------.--.-------------T....P.------ 161
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------------N-------Y--HI-K--KR---------T--------------.-E.--V---K---------------------R--H-----N--------H------E----S-I--R--R--------.--.--------------....A.--RR-- 161
73_BG.DE.01.9196_01 ---------------------N----------R--K-------F--G--KV----------.-K.--VR---------K-----H-A-----QRS-----H-D---------------ET---N-I-----R-S---R--.--.-------------T....-.-T-A-- 161
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------------------N-I------I-K--KK-S-------Q--KV-------M-K.--.---R-----Q---K-----H-------QEN-N--I--D--------H-------------I--QV-RR----PS-.--.----------K--T....-.Q-R--- 161
78_cpx.CN.13.YNTC19 ---------------------N--------I-K-TKK---------Q--KV---------E.-K.---I-----Q---K-----H-------QRN----I--D--------Q-----------R-I--QV-RS---ISS-.-T.----------K--A....-.----R- 161
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -----R-L--------K----N----------RR-N----------R--KV----------.--.---K-----Q---------H-------LR--T--IE-G-------M------A-------I-----IR--D----HN-.--------------....K.--E--- 162
86_BC.CN.13.15YNHS18 -------L--------K----N--------I-KR----L-----D-RN-KV---------E.-I.---K-----Q---------H-------L------IE-G-------M------A-------I---R-I---D----HS-.----------T---....Q.---R-- 162
87_cpx.CN.12.DH32 ----------------K----N--------I-KR-K--L-----D-R--KV----------.G-.---K-----Q----N----H-------LR-----IE-G-------M------A-------I----AI---D----HN-.----------T---....K.---R-- 162
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -------L--------K----N--------I-RR-N--L-K---D-R--KV---------E.--.---K-----Q---------H---V---LR-----IE-D--------------AE------I-----I---D----HN-.----------T---....K.---R-- 162
O.CM.96.LA51YBF35 -------L-------QKV-V-N----Y-K-R-R--KD-H------FGN--V--V-Y--G-E.GN.IIV------MP---EEQ--H------QY---K--I---T--KM------A--TE------I--QRILIK---P--.-S.Q--T--F---QV-V....K.A-RN-- 161
O.CM.96.LA52YBF39 -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R-TKD-V------FHN-----G-S--V-M.GW.ILV------MP----E---H------QYR--K--I---T--RM------T--TE------I--QR-LT----SE-.-S.Q--T--L---RVVV....K.V-RN-- 161
O.CM.99.99CMU4122 -------L-------QKVK--N----Y-KHR-R-TKE-H-K--F-FRN--A--G-Y--V-M.-C.V-V------MP----E---H------QY-N-T--I---T--RI--QH--T--TE------II-QRILTK---S--.-S.Q--T--L---RVVV....K.E-RN-- 161
O.CM.x.pCMO2_3 -------L-------QKVK--N----Y-K-R-R-TKD-H----FQ-RN--V--G-Y--VER.-W.I-V------MP----E---H------QY-N-A--I---T--RI--QH--T--T-------I--QR-LTK---S--.-S.Q--T--L---RVVV....K.E-RN-- 161
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -------L-------QKVK--N----Y-K-R-R--KD-C------LRN--V--S----V-V.-H.V-V------MP----E---H------QH-E-K--I---T--RI--QH--N--TE----G-I--QR-LT--D-PE-.-S.Q--T--L---R-VV....K.ARRS-- 161
O.FR.06.LA55RBF206 -D-----L-------QKVKV-N----Y-K-R-K-TQN-L------TRN-----V-Y--VDK.-D.II-------MP----E---H-------Y---R--I---T--RI---H--T--TE----N-I--QK-L-K--FP--.-S.Q--T--L---KEIV....K.DRRN-- 161
O.GA.11.11Gab6352 ------AV-------QKVK--N----Y-K-R-R--KE-Y----F-HRN-----S-Y--V-E.-W.V-V------MP----E---H------QY-K-K--I---T--RM--I---T--TE------I--QR-LVK--FP--.-S.Q--T--L---RV-E....K.A-RN-- 161
O.SN.99.99SE_MP1299 -------L-------Q-VK--N----Y-K-R---T-D-Y----F--RN--V--G-Y--V-G.PW.I-V------MP----E---H-------Y-K-K--I---T--RM--I---A--TE------I--QR-LT----P--.-S.Q--T--L---RVVV....K.E-RN-- 161
O.SN.99.99SE_MP1300 -------L-------Q-VK--N----Y-K-R---T-D-Y----F--KN--V--G-Y--V-G.PW.I-V------MP----E---H----D--YRK-T--I---T--RM--T---A--TE------I--QR-LT----S--.-S.Q--T--L---RVVV....K.E-RH-- 161
O.US.10.LTNP -------L-------QKVKA-N----Y-K-R-R-TKD-H------TRN-----S-Y--V-M.-C.V-V------MP---EDQ--H------QY-K-K--I---T--RI--Q---T---E----R-I--QR-LTK---P--.-S.Q--T--L---R-VV....K.A-RS-- 161
N.CM.06.U14296 --------V-------K----T----------KR-K--Y------IN---K-------V-Q.-K.--VI-----T---QP----H-------LGK-K------M--R-------N--TA----Q-A--RP-L-K---P--.-K.Q--T------T-WV....G.VQ-R-- 161
N.FR.11.N1_FR_2011 -A------V----------K-N----------K--K--Y------TN--K-G--------P.--.---I-----T---QP----H-------LRK-K------M--K-------N--TA----Q-V--RQ-I-K---P--.-K.Q--T---I--T-WV....G.A--R-- 161
P.CM.06.U14788 ------------IP-EKVKA-N----Y-K-R-K-T-K--------TT------A-Y--V-T.-T.IIV------MP---EEQ--H-A-V---QGK-T--I---T--R----H--Q------V-R-I--DR-LNX---S--.-S.Q---------KVVV....G.KV-R-- 161
P.FR.09.RBF168 ------------IS-EKVKA-N----Y-K-R-K-TKN--------TV------G-Y--V-A.-T.I-V------MP---EEQ--H-A-V---QGK-T--I---T--R----H--Q------V-R-I--DR-LNK---S--.-S.Q-----F---KVVV....G.KV-R-- 161
CPZ.TZ.06.TAN5 -------QV--MI----L---T------IFTTKCC-D-K------TDV-KRAG-I----TEKSK.--VLH----AC---A----H-IGL---QGK-C------T------TR--T--AAG-V-Q-I--ERILTF-HF-T-.-R.Q--T--F--FKKVVEIQYKK--GPRR 167
CPZ.US.85.US_Marilyn -------L---------VKA-N----Y---R-K--K----------TN--VN------IDK.-K.I--I-----K---QA----H-------QGT-K--I---M--K----------TA------V--RP-I-K---PT-.--.------F---K--V....G.QS-RR- 161
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---K---L----X--QKVKA-N----Y-K-R-K--KD--------ATN--V--G-Y--V-G.-C.IIV------MPX-XAEQ--N------QLRN-R--I---T--RM-----XS--TE------I--QK-L-T---P--.-S.Q--T--F---RV-V....K.TR-FR- 161
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------------IP-EKVKA-N----Y-K-R-KR-KN--------AVN--V--G-Y--V-T.-M.IIV------MP--KEDQ--H-A-VV-SQGK----I---T--R----H--Q------V---I--DRLLT----S--.-S.Q---------RV-V....G.KVRR-- 161
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B.FR.83.HXB2 PLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH......* 192
A1.CM.08.886_24 -----K-----------R-RD---------C......- 193
A1.CY.08.CY236 -----K--------------D----------......- 193
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----RI----------R-R-----------......- 193
A1.NG.10.10NG040248 -----R-------------R----------C......- 193
A1.PK.14.DEMA114PK001 -----R---------------P--N-----C......- 193
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----R--A-------R----P--N-I---C......- 193
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----R-------S-----R-P-----N--C......- 193
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -----R-------------R-P--N------......- 193
A2.CM.01.01CM_1445MV -----R--V----------R----N-----C......- 193
A3.SN.01.DDI579 -----R-------------R----------C......- 193
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----R-------------R-----------......- 193
A6.BY.13.PV85 -----R--------------DR--N---S-C......- 193
A6.CY.09.CY255 -----R-------------R-R--N-----C......- 193
A6.RU.11.11RU6950 -----R-------------R-R--N-----C......- 193
A6.UA.12.DEMA112UA014 -----R-------------R-R--N-----C......- 193
B.BR.10.10BR_RJ032 ----IR-----------------E--S----......- 193
B.CA.07.502_1191_03 -----R---------------------I---......- 193
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----K----------------....-V---......- 189
B.CN.12.DEMB12CN006 -----K------------I------------......- 193
B.CU.14.14CU005 -V---A---------S----D-K-N---S--......- 193
B.DE.13.366396 -----A-----------------E-------......- 193
B.ES.14.ARP1195 -----K-----------..-D-----SI---......- 191
B.FR.11.DEMB11FR001 -----K--------V---------------Q......- 193
B.HT.05.05HT_129389 -----Q------------I----E-P-----......- 193
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------------------------......- 194
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----R-----------------E-------......- 193
B.RU.11.11RU21n -----------------R--D------IS--......- 193
B.SE.12.SE600057 --------------------D------IS--......- 193
B.TH.10.DEMB10TH002 -------------------M--K--------......- 193
B.US.16.2609 -----K----------------------S--......- 193
C.BR.11.DEMC11BR035 -----R--V-------R-IRDR--N--L---......- 193
C.CN.10.YNFL19 ----IQR-V-----N----M-R--N------......- 194
C.DE.10.622166 -----R--V-----N----RDR--N------......- 193
C.ES.14.ARP1198 -----R--A--K-------R-R--X------......- 193
C.ET.08.ET104 -----S--V--K-------R-R--N------......- 193
C.IN.15.NIRT008 ----IQ--V-----N----R-R---------......- 193
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----S--V--K-------R-R--N------......- 193
C.NG.10.10NG020523 -----R--V-----N----R-R--N------......- 193
C.NP.11.11NP016 -----Q--V-----N----R-R--N------......- 193
C.PK.14.DEMC14PK009 -----S--V--------RIR-R--N------......- 193
C.SE.13.SE600311 -----S--V--K---------R---------......- 193
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----R--V-----N----R-R--N-I----......- 193
C.US.11.17TB4_4G8 -----S--V--K-------RDR--N------......- 193
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -----R--V------------R--N------......- 193
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----R--V---------------N-----L......- 193
D.BR.10.10BR_RJ108 -----R-----------R-------------......- 193
D.CD.03.LA17MuBo -----R-----------Q------N------......- 193
D.CM.10.DEMD10CM009 -----R-----------Q---------T---......- 193
D.CY.06.CY163 -----R-----------Q----K-----S--......- 193
D.KE.11.DEMD11KE003 -----K-----------R-----E-------......- 193
D.KR.04.04KBH8 -----R-----------E---R---P-----WSF...- 196
D.TZ.01.A280 -----K-----------R-------P-----......- 193
D.UG.10.DEMD10UG004 -----R-----------R-------------......- 193
D.UG.11.DEMD11UG003 -----K-----------R-R--------S--......- 193
D.YE.02.02YE516 -----K-----------Q-------------......- 193
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----R--V--------E-------------......- 193
F1.AR.02.ARE933 -----Q--V----------R-----------......- 193
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----Q--V---------------#---D--WNFWRSL 199
F1.BR.11.DEMF111BR037 -----Q--V----------RDR---------......- 193
F1.CY.08.CY222 ----IK--V--------E-R----N------......- 193
F1.ES.02.ES_X845_4 -----R--V--------E-R---E-------......- 193
F1.ES.11.VA0053_nfl -----R--V--------E-----E------Y......- 193
F1.FR.04.LA22LeRe -----K--V--------R-R-----------......- 193
F1.RO.03.LA20DuCl -----K--V-------REIR-----------......- 193
F1.RU.08.D88_845 -----K--V--------E-------------......- 193
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----K--V--K--N----------------......- 194
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----R--V-----N----R-----------......- 194
F2.CM.11.DEURF11CM026 -----K--V-----N----R-----------......- 194
G.CD.03.LA23LiEd -----K-------------R---E-P-----......- 193
G.CM.08.789_10 -----R---------S--IR---E-P-----......- 193
G.CM.10.DEMG10CM008 -----Q---------S--IRD-KE-P--S--......- 193
G.CM.10.DEURF10CM020 -----K-----------------ENP--S--......- 193
G.CN.08.GX_2084_08 -----K------------------NPS-S--......- 193
G.ES.14.ARP1201 -----R------------------NP--S--......- 193
G.GH.03.03GH175G -----R----N------------ENP-----WNC...- 196
G.GW.08.LA57LmNe -----R-----------R-------P-----......- 193
G.KE.09.DEMG09KE001 -----R---------S--IR-R-ENL--T--......- 193
G.NG.12.12NG060409 -----R-----------------ENP--S-PWKC...- 196
H.CD.04.LA19KoSa --------A-----E-----------I----......- 193
H.CF.02.LA25LeMi -----S---------H---R---E----S--......- 193
H.GB.00.00GBAC4001 -----R-------------R-----------......- 193
J.CD.03.LA26DiAn -----Q--V-----NS---R--------S--......- 193
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----Q--V--------------E-------......- 193
J.SE.93.SE9280_7887 -----Q--V----------T---E-------......- 193
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -V---Q--V----------R--------S-Q......- 193
K.CM.96.96CM_MP535 -V---K--V----------R-----Q-----......- 193
01_AE.AF.07.569M -----K------------.G--GENP-----......- 192
01_AE.CM.11.1156_26 -----R-------------R---ENP--S--WNC...- 196
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----K------------IR---ENPS----......- 193
01_AE.HK.04.HK001 -----K-------SE----R---ENP-----......- 193
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----K------------I----ENL-----......- 193
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----K------------IR-....P-----......- 189
01_AE.SE.11.SE601018 -----K-------------R---DNP-----......- 193
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----K------------IRA--ENP-----......- 193
01_AE.TH.90.CM240 -----.EI----------.R---ENP-----......- 191
01_AE.US.05.306163_FL -----K------------IR---ENS-----......- 193
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----R-------KE-----------S----......- 193
02_AG.DE.09.701114 -----A--A---------IRD-----S----......- 193
02_AG.GW.05.CC_0048 -----K--------E----------RS----......- 193
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B.FR.83.HXB2 PLPSVTKLTEDRWNKPQKTKGHRGSHTMNGH......* 192
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----K--A----KD----RD----RS---C......- 193
02_AG.KR.12.12MHR9 -----K--A-----E----RD-----S----......- 193
02_AG.LR.x.POC44951 -----K--A-N-------IR-----RS----......- 193
02_AG.NG.12.12NG060418 -----K--A---------IR------S----......- 193
02_AG.NG.x.IBNG -----R--A----KE----R-----RP----......- 193
02_AG.SE.11.SE602024 -----R-----------R------NRS----......- 193
02_AG.SN.13.9580 -----R--------E----R------S-S--......- 193
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------R--D-------S--......- 193
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----K--V----------R-R-ENQI----......- 192
05_DF.BE.x.VI1310 -----R---------------R--N-----Y......- 193
06_cpx.AU.96.BFP90 -----Q--V----------R---E-------......- 193
07_BC.CN.98.98CN009 ----IK--V-----N---IR-R--N------......- 194
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----IK--V-----N---IR-R--N------......- 194
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----K--V--------R-R---ENQ-----......- 193
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----R-----------R-------------......- 193
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----K-------------R---EN-----CWNC...- 196
12_BF.AR.99.ARMA159 -----K--V-----N----R-----------......- 193
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----K--V----------RD--ENQ-----......- 193
14_BG.ES.05.X1870 -----K-----------R-R----NP-----......- 193
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---R-K-------D----IR---ENP--D--......- 193
16_A2D.KR.97.97KR004 -----R-------------------------......- 193
17_BF.AR.99.ARMA038 -----K--V--------E-R-----------......- 193
18_cpx.CU.99.CU76 -----R--A----------R----NQ-----......- 193
19_cpx.CU.99.CU7 -----R-------------R---ENP-----......- 193
20_BG.CU.99.Cu103 -----R-----------R-R---ENP-----......- 193
21_A2D.KE.99.KER2003 -----R------------I----E--M----......- 193
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----R-------------R---EYP-----WKC...- 196
23_BG.CU.03.CB118 -----R-----------R-R---DN------......- 193
24_BG.ES.08.X2456_2 -----R-----------R-R---EN------......- 193
25_cpx.CM.02.1918LE -----R--------E--------ENQ-----......- 193
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----K-----------------E-------......- 193
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS S----R-------------R---ENQ----Q......- 193
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----R------------I-----N------......- 193
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----R----------R--------------......- 194
31_BC.BR.04.04BR142 -----R--V-----R----RDR--NQ-----......- 193
32_06A1.EE.01.EE0369 -----Q--V-----E----R---E------R......- 193
33_01B.ID.07.JKT189_C -----K------------IR---ENP--S--......- 193
34_01B.TH.99.OUR1969P -----K-----------QIR---ENP-T---......- 193
35_AD.AF.07.169H ----IR--A----------R-P-E------C......- 193
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----K-------------R-----RST---......- 193
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----K-------------R---ENP-----......- 193
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----K--V----------R-----------......- 193
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----LK-------------T-----------......- 193
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----LK----NK-----R-------------......- 193
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -----R-------------------------......- 193
43_02G.SA.03.J11223 -----A---------S---R-----RX----......- 193
44_BF.CL.00.CH80 -----Q--V--------E-----E-------......- 193
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----K--A----------RD---------C......- 193
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----K--V--------E-R-----------......- 193
47_BF.ES.08.P1942 -----Q--VX-------------E-------......- 194
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----K------------IR---ENP--S--......- 193
49_cpx.GM.03.N26677 ----TR-------------R-R--N------......- 193
50_A1D.GB.10.12792 -----R--A-----E----R-P-----I---......- 193
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----K------------I----ENPI-H--......- 193
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----K------------I-D--EH------......- 193
53_01B.MY.11.11FIR164 -----K------------I--R-ENPI----......- 192
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----K------------IR---ENL--S--......- 193
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----K-------------M---EN------......- 193
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----A-----I-------R-----RP----......- 193
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----IKQ-V-----N----R-R--N------......- 194
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----K------------IR---ENP--S--......- 193
59_01B.CN.09.09LNA423 -----K------------IM---E-P-----......- 193
60_BC.IT.11.BAV499 -----R--V----------RDR--N---H--......- 193
61_BC.CN.10.JL100010 -----K--V---------IR-R--N------......- 194
62_BC.CN.10.YNFL13 -----K--V-----N----R-R--N--X---......- 192
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----K-------------------RS----......- 193
64_BC.CN.09.YNFL31 ----IK--V-----D---IM-R--N------......- 194
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----IK--V-----N---I--R-..D--D--......- 191
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----K------------I----ENP-----......- 193
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----K------------I----ENP-----......- 193
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----K------------IR-L-ENP--H--......- 193
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----XK------------I---K--------......- 193
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------Q---------------KE-------......- 193
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------------E-------K-N------......- 193
73_BG.DE.01.9196_01 -----R-----------R-R----NP-----......- 193
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----K----X-------IR---EHP--S--......- 193
78_cpx.CN.13.YNTC19 -----K-------------R---ENP-----......- 193
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ----IQ--V-----N---IR-R--N-L----......- 194
86_BC.CN.13.15YNHS18 -----K--V-----N---IR-R--N--I--Q......- 194
87_cpx.CN.12.DH32 -----Q--V-----N---IR-R--N------......- 194
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ----IK--V---------IM-R--N------......- 194
O.CM.96.LA51YBF35 ----IQ--------RHLRIRDQL---S----......- 193
O.CM.96.LA52YBF39 -----Q--------RC--IRDQL---S----......- 193
O.CM.99.99CMU4122 -----Q---------HLRIMDQL-N-S----......- 193
O.CM.x.pCMO2_3 -----Q--------RHL-IRD-L-N-L--R-......- 193
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -----Q---------HPRIRD.LE--S----WSS...- 195
O.FR.06.LA55RBF206 -----Q-----K---H-RIR-QLENQS-H--......- 193
O.GA.11.11Gab6352 -----Q-----K-S-HLMIRD-LE--S----......- 193
O.SN.99.99SE_MP1299 -----Q-------SRHLRIRDQLE--S----......- 193
O.SN.99.99SE_MP1300 -----Q-------SRHLRIRDQL---S----......- 193
O.US.10.LTNP -----Q--------RHLR-RDQPE--S----......- 193
N.CM.06.U14296 -----A-------SER---Q-R--NPI----......- 193
N.FR.11.N1_FR_2011 --------------EH---Q----NP-----......- 193
P.CM.06.U14788 -----QI--Q-I-SN--R---XQE--S-S-CYKP...- 196
P.FR.09.RBF168 -----QI--Q-I-SX--R-X-RQE--S-S-CYKP...- 196
CPZ.TZ.06.TAN5 ---------------H-----PK-N--LC-C......- 199
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------------C-----QPEN---S--......- 193
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----Q--A-----RYPRIRDQLE--S----WKFWKN- 199
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----QL----K---R--I---Q-N-L-S-C......- 193
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B.FR.83.HXB2 MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIW.LHGLGQHIYETYGDTWAGVEAIIRILQQLLFIH.#FRIGCRHSRIGV.T....R.QRRA....RNGASRS* 96
A1.CM.08.886_24 --------------Y---M--------H--------P-.---------N------L-------T------V-..-----Q-----I.I....P.G--V....-D-SG--- 97
A1.CY.08.CY236 --------------Y------------H--------P-.------Y--N------E--Q----M------V-..-----Q-----I.-....-.G--G....-D-SG-P- 97
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------------Y---------------------P-.--------DD------E------K---------..-----Q-----I.L....P.R--G....---S---- 97
A1.NG.10.10NG040248 ---T----------Y---M--------H--------P-.----------------E-----T--------V-..-----Q-----I.I....-GR--G....-D-SG--- 98
A1.PK.14.DEMA114PK001 ------N---P---Y---M-----D--H--------P-.------Y--N------E--------------V-..-----Q-----I.I....P.G--G....-D-SG-P- 97
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------------Y---M-----D--H--------P-.---------D-H----E--------------V-..-----Q-----I.I....-.G--V....-D-PG--- 97
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------P---YEQ-M-D---D--H--------P-.---------D------V------KT------V-..-----Q-----I.I....-.G---....-D-SG--- 97
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --------------Y------------Q--------P-.---------Q------T--------------V-..-----Q-----I.I....-GR--V....-D-SG--- 98
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------Y---M--------Q--------P-.--D------DI-----E-------Y------V-..-----Q-----I.I....-.R--V....-D-T--P- 97
A3.SN.01.DDI579 --------------Y---M--------Q--------P-.---------N------E-------M------V-..-----Q-----I.I...R-.G--V....-D----P- 98
A4.CD.97.97CD_KCC2 --------------Y---------------------V-.---------N------E----------------..Y----Q-----I.-....P.S-GV....-------- 97
A6.BY.13.PV85 ------------------M--------H--------L-.---------N------E-----T--------V-..-----Q-----I.V....Q.R--G....---S---- 97
A6.CY.09.CY255 ------------------M--------H--------P-.---------D------E-------T------V-..-----Q-----I.V....Q.R--G....---S---- 97
A6.RU.11.11RU6950 --------------Y---M-----DI-H--------P-.------Q--N------E-------T------V-..-----Q-----I.-....Q.R--V....---SR--- 97
A6.UA.12.DEMA112UA014 ------------------M--------H---K----P-.-Q----Y--S------E--I-----------V-..-----H-----I.I.......--G....---S--P- 95
B.BR.10.10BR_RJ032 --------------F---------------------M-.----------------------V----------..-----------I.-....P.---T....-------- 97
B.CA.07.502_1191_03 --------------Y-Q----------A--------P-.------Y-----------------T--------..-----Q-----I.L....Q.----...R----N--- 98
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------....-S-----------S--------P-.--D---Y---------R------T---RM----..-----Q-----I.-....-.---T....-------- 93
B.CN.12.DEMB12CN006 --------------Y------------R--------P-.-QN---Y---------T----------------..-----------I.-....P.N---....------P- 97
B.CU.14.14CU005 ---V----------Y-------V-------------V-.------Y--------------------------.------------I.I....P.----....------P- 98
B.DE.13.366396 --------------Y---A-----------------V-.------Y--G-----------------------..-----Q-----I.-....-.----....---S---- 97
B.ES.14.ARP1195 -----..E------F-Q----------S----------.-Q-------------------------------F.--------X---DL....-.----....---S---- 97
B.FR.11.DEMB11FR001 --R-----------Y----I-------R--------T-.--S---Y--Q-----------------------..-----H-----I.N....-.-T-T....-------- 97
B.HT.05.05HT_129389 --------------Y---A--------S--------V-.---------------------------------..-----Q-----I.-..PT-.----....---TG--- 99
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------Y---------------------P-.------L---N----------------------..Y-L--Q-----I.-....-.----....----G--- 97
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------------Y---------D--S--------P-.--S---------------------A--------..-----Q-----I.I....-.----....-------- 97
B.RU.11.11RU21n --------------Y-Q-------------------A-.------Y--------------L--T--------..-----Q-----I.I....-.RS--....-H------ 97
B.SE.12.SE600057 --------------Y-Q-A--------S--------L-.--S---Y---------T----L--M--------..-----Q-----I.-....P.R---....---S---- 97
B.TH.10.DEMB10TH002 -------H------Y------------H--------P-.-------------N-------------------..-----Q-----I.I....P.----....-------- 97
B.US.16.2609 --------------Y---------D--R----Y---T-.-Q----Y---------T----------L---T-..--L--------I.-....-.---T....-------- 97
C.BR.11.DEMC11BR035 --------------YT-----------Q--------P-.--S-------------T----------------..-----Q-----I.I....-.----....-------- 97
C.CN.10.YNFL19 ---S---H------Y------------Q--------P-.---------------------LL-T--------..-----Q-----I.V....-.---G....-T--N--- 97
C.DE.10.622166 ---P----------Y------------Q--------P-.------M---------T-------V--------..-----Q-----I.-....-.----....---S---- 97
C.ES.14.ARP1198 -------------XY------------Q--------P-.--S---Y---------M-------X--------F.-----L-----I.L....-.----....---SN--- 98
C.ET.08.ET104 --------------Y------------Q--------P-.--S---Y--G------E----------------.------Q-----I.-....-.----....-------- 98
C.IN.15.NIRT008 ---P----------Y----------I-Q--------P-.--S---Y---------T---TL--M--------..-----Q-----I.L....P.----....----N--- 97
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------------Y------------Q--------P-.--S-------------T--------------V-..-----Q-----I.I....-.----....----N--- 97
C.NG.10.10NG020523 ---P----------Y---A--------Q--------P-.------YV--------T---TL--M--------..-----Q-----I.L....P.----....----N-P- 97
C.NP.11.11NP016 ---P-----------------------Q--------P-.-Q---LYV----------------L--------..-----Q-----I.L....-.---T....-------- 97
C.PK.14.DEMC14PK009 --------------Y------------Q--------P-.----------------T----LV-T----M-V-..-----Q-----I.L....P.----....-------- 97
C.SE.13.SE600311 --------------Y------------Q--------P-.--S---Y---------M-------L---I----..-----Q-----I.M....-.----....-------- 97
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---P--------------A--I-----Q--------P-.--A---Q--N------T----------------..-----Q-----I.V....-.----....-------- 97
C.US.11.17TB4_4G8 --------------Y------------Q--------P-.--N-------------M----------------..-----Q-----I.I....-.----....----N--- 97
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --------------Y------------Q--------P-.--S--E----------T---V------------..-----H-----I.M....-.----....---TN-P- 97
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------------Y----------I-Q--------P-.--S---Y---------T----------------..-----H-----I.L....-.---T....---S---- 97
D.BR.10.10BR_RJ108 --------------Y------------R--------V-.--S---Y-----------------M--------..-----Q-----I.I....-.----....---S---- 97
D.CD.03.LA17MuBo -----A--------Y------------S-S------V-.-Q----Y--N------T----L-----------..-----------I.N....L.---T....---S---- 97
D.CM.10.DEMD10CM009 -----A--------Y---A--------SK---------.---------D------T----L-----------..-----Q-----I.I....P.----....---S---- 97
D.CY.06.CY163 -----A--------Y------------S--------T-.---------------------L--T---I----..-----Q-----I.I....P.P---....---S---- 97
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------Y---------------------V-.------Y--------------------------..-----Q-----I.L....-.---I....---SN--- 97
D.KR.04.04KBH8 -----G--------Y---A--------S--------P-.--D------A------V----LL-V------V-..-----Q-----I.I....-.----....---S---- 97
D.TZ.01.A280 --------------Y------------S--------L-.--N---F--------------------------..-----Q-----I.-....L.---T....---S--P- 97
D.UG.10.DEMD10UG004 --------------Y------------S--------P-.------Y--------------V-----------..-----Q-----I.M....-.---L....---S---- 97
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------Y---A--------R----------.--S-------------T----LT-S------V-..-----Q-----I.N....P.---T....----R--- 97
D.YE.02.02YE516 -----A--------Y------------S--------A-.------------------------T-----L--..-----Q-----I.S....P.----....---S--P- 97
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----G--------Y---------------------P-.--S---Y--Q------L----L--M---M----..--V--P-----I.-....P.---V....---N---- 97
F1.AR.02.ARE933 --------------Y---A-D---------------P-.--S------N-----------LL----------..-----H-----I.-....-.----....-------- 97
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------------#---G----------H--------A-.------Y--N-.........................----H---M-I.-....-.---V....G---G--- 73
F1.BR.11.DEMF111BR037 ---------------------------E---K----P-.--S------N------E----------------..-----H-----I.L....-.-A-L....-H-SN-P- 97
F1.CY.08.CY222 -----G--------Y---A-----------------P-.---------N------E----------------..-----Q------.M....-.---V....-------- 97
F1.ES.02.ES_X845_4 -----G--------Y---------------------P-.------Y--N------V----LV----------..--M--Q-----I.-....-.---V....---S---- 97
F1.ES.11.VA0053_nfl -----G--------Y---I--------S--------P-.---------N------E-----TKT------T-..-----Q-----I.-....-.---V....-------- 97
F1.FR.04.LA22LeRe --------------Y---------------------P-.--N---Y--H------E----L-----------..-----H-----I.I....-.---V....-------- 97
F1.RO.03.LA20DuCl -----G--------Y---A-----------------P-.---------N------E-------M--------..-----Q-----I.I....-.---V....---T---- 97
F1.RU.08.D88_845 -----G--------Y---------------------P-.--S------D------E----------------..-----Q-----I.-....-.---V....-------- 97
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---P----------Y------------H--------E-.---------N------E-------T--------..-----H-----I.I....-.---I....---NG--- 97
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---P----------Y------------Q--------E-.---M--Y--N------E-------M--------..-----H-----I.I....-.---I....---N---- 97
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---P----------Y------------H--------E-.------Y---------G--Q-----------T-..-----Q-----I.N....-.---T....---N--P- 97
G.CD.03.LA23LiEd --------------Y---A-----------------P-.---------N------E-------M--------..-----Q-----I.L....-.R--V....-D-P---- 97
G.CM.08.789_10 ---V----------N---------------------P-.-Q---LY--N------E----------------..-----Q-----I.-....P.---V....---P---- 97
G.CM.10.DEMG10CM008 ---V--N-------Y---A--------H--------P-.------Y--N------E--------------V-..-----Q-----I.I....P.R--V....-D-PG--- 97
G.CM.10.DEURF10CM020 --------------Y---------------------P-.-----EY--N------E--V-----------V-..-----Q-----I.I....-.G--G....---VG--- 97
G.CN.08.GX_2084_08 --------------F------------T--------P-.---------N------E----------------..-----Q-----INL....-.R--V....-D-SG--- 98
G.ES.14.ARP1201 ------N-------Y------------S----------.-Q-------N------E-------S------V-F.-----------I.I....P.R--V....-D-S---- 98
G.GH.03.03GH175G ------N-------Y---A-----------------P-.------Y--N------E-------M--------..Y----Q-----I.I....P.---V....-D-P--P- 97
G.GW.08.LA57LmNe --------------Y---A-----------------P-.---------N------E----------------..-----Q-----I.-....P.R--V....-D-P---- 97
G.KE.09.DEMG09KE001 ---V----------Y-D-------------------P-.---------N-----------------------..-----Q-----I.I....P.---V....-D-PG--- 97
G.NG.12.12NG060409 ------N-------Y------M-----H--------P-.---------N------E-------M--------..-----------I.-....P.R--V....-D-SG--- 97
H.CD.04.LA19KoSa --R-----------------------------------.--Q------N------E---D------------..-----Q-----I.-....-.---V....---S---- 97
H.CF.02.LA25LeMi ----------P---Y---------------------P-.--Q---Y--N------G----LV----------..-----Q-----I.I....-.---V....---T--P- 97
H.GB.00.00GBAC4001 --------------Y------------S--------A-.--Q---Y--N------R----LT--------T-..-----Q-----I.-....-.---V....---P---- 97
J.CD.03.LA26DiAn ---L----------Y---A--------S--------P-.--N------N------T----L-----------..-----H-----I.I....P.---G....-------- 97
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------------Y------------R--------P-.--N------N------E----------------..-----H-----I.I....-.---G....---S---- 97
J.SE.93.SE9280_7887 -------H------YH--------------------P-.--S---Y--S------E----------------..-----H-----I.I....P.---G....-------- 97
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------Y----I-I-----R--------P-.--D------NN-----E----------------..-----H-----I.L....-.---G....G------- 97
K.CM.96.96CM_MP535 --------------N------I-----R--------P-.--N------T------E-L--------------..-----H-----I.I....P.---G....---S---- 97
01_AE.AF.07.569M ------.R--R---N------------I--------P-.------Y--N------E-------M------V-..-----Q-----I.V....P.G--G....----G--- 96
01_AE.CM.11.1156_26 --------------Y------------S--------T-.---------D---------------------V-..-----Q-----I.I....-.G--G....---PG--- 97
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --------------F---------------------H-.--S---Y--T------E--------------V-..-----Q-----I.V....P.G--G....---T--P- 97
01_AE.HK.04.HK001 --R-----------Y---------------X----XP-.--S---Y--D------E-----T-T------V-..-----Q-----I.I....P.G--G....-------- 97
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------------------D---------------H-.------Y--NQ-----E--------------V-..-----Q-----I.I....P.G--G....-------- 97
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------....-----------------------P-.------Y--N------E----------------..Y----Q-----I.I....P.G--G....-H-TG--- 93
01_AE.SE.11.SE601018 ------------Q----------------------GP-.----E-YV-N------E--I-----------V-.------Q-----I.V....P.G--G....----G--- 98
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----------------------------------GP-.---------N------E--------------V-..-----Q-----I.I....P.G--G....----G--- 97
01_AE.TH.90.CM240 ------.E------Y---------------------P-.-Q----Y--NN-----E-------M------V-..-----Q-----I.M....P.G--G....---TG--- 96
01_AE.US.05.306163_FL -------------LN---------------------P-.------Y--T------E----------------..-----Q-----I.L....P.G--G....----G--- 97
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --R-----------F------------H--------P-.----E-----------Q--Q-----------V-..-----Q-----I.I....P.G--G....-------- 97
02_AG.DE.09.701114 --------------F------V-----H--------P-.----------------E--Q-----------V-..-----Q-----I.I....P.G--G....-H--G--- 97
02_AG.GW.05.CC_0048 --R-----------F------------H--------P-.----------------E--G----L------V-..-----Q-----I.I....-.G--G....-------- 97
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B.FR.83.HXB2 MEQAPEDQGPQREPHNEWTLELLEELKNEAVRHFPRIW.LHGLGQHIYETYGDTWAGVEAIIRILQQLLFIH.#FRIGCRHSRIGV.T....R.QRRA....RNGASRS* 96
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --RP----------F---M--------H--------P-.------Y---------E--------------V-..-----Q-----I.I....-.G--G....----G--- 97
02_AG.KR.12.12MHR9 --R-----------F-------V-------------P-.---------N------E--G---T--H----V-..-----Q-----I.I....-.G--G....----G--- 97
02_AG.LR.x.POC44951 --------------F------------Q--------P-.-----EY--N------E-------T------V-..-----Q-----I.I....-.G--G....---S---- 97
02_AG.NG.12.12NG060418 --------------F------------H--------P-.----------------E--Q-----------T-..-----------I.I....-.G--G....----G--- 97
02_AG.NG.x.IBNG --R-----------S------------H--------P-.----------------E--K-----------V-..-----Q-----I.I....Q.G--G....----G--- 97
02_AG.SE.11.SE602024 --------------F------------H--------P-.--E---Q--N------E--G-----------V-.------Q-----I.I....P.G--G....---S---- 98
02_AG.SN.13.9580 --R-----------F------------H--------P-.-------------------Q-----------V-..-----Q-----I.I....P.G--G....---SG--- 97
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------Y------------S--------V-.--S---Y--------------------------..-----Q-----I.I....Q.R---....-------- 97
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------N---------------------P-.---------N------E----------------..-----Q-----I.-....P.---R..#AGD------ 98
05_DF.BE.x.VI1310 --------------Y---I--------H--------P-.--S---Y--N------E-----V----------..-----------I.L....-.---I....---S---- 97
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------Y------------S--------P-.--NI--Y--S------E----LL-T--L---V-..-----H-----I.I....P.---G....-------- 97
07_BC.CN.98.98CN009 ---S----------Y------------Q--------P-.--S---------------------T--------..-----Q-----I.L....-.---T....-------- 97
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---P-----------------------Q--------P-.------YV--------T---T-L----------..-----Q-----I.V....-.----....-------- 97
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------N---------------------P-.---------D------E--------------V-..-----H-----I.I....-GR--G....-D--G--- 98
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------Y-----------------------.--N-------------T----------------..-----P-----I.V....-.----....---T-T-- 97
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------Y---M--------H--------P-.---------N------V--------------V-..-----Q-----I.I....P.G--G....-------- 97
12_BF.AR.99.ARMA159 ---P----------Y---------------------P-.---------N------E----------------..-----Q-----I.M....-.---V....-------- 97
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------N------------H---K----P-.---------N------E-----T-M--------..-----Q------.V....-.---G....---S---- 97
14_BG.ES.05.X1870 --------------Y---------------------P-.------Y--N------E----XL-X--------..-----Q-----I.-....P.---V....-D-S---- 97
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G------------Y-G-P------------K.-S-P-.------S--TN-----E-----V---H----V-..-----H----AI.I....P.G---...R---PG--- 97
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------Y---------D--R--------P*.--S---Y--A------T-----------M----..-----Q-----I.M......P-G-....---S---- 95
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G--------Y---------------------P-.--S------N------E----------------..-----H-----I.I....-.---V....---D---- 97
18_cpx.CU.99.CU76 --------------N---------------------P-.------Y--N------E----------------..-----Q-----I.V....-.---G....-------- 97
19_cpx.CU.99.CU7 ------N-------Y---A-----D-----------P-.------YV-T------E----------------..-----Q-----I.-....P.R--V....-D-PG--- 97
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------------------------P-.-----V---N------E----L-----------..-----Q-----I.S....L.R--V....---P---- 97
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------D-----------S--------P-.--S------A-----------M-----------..-----H------.I....-.----....---S---- 97
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------V-Y------V-------------GP-.-----E---N------E--------------V-..-----Q-----I.I....-.G--G....----G--- 97
23_BG.CU.03.CB118 ------------Q-----------------------P-.-----V---N------E--------------T-..-----Q-----I.S....P.R--G....---PG--- 97
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------------------------P-.-----A---N------E----------------..-----Q-----I.S....P.R--R....-D-SG--- 97
25_cpx.CM.02.1918LE --RT----------N---------------------P-.------Y--N------E--V-------------..-----Q-----I.I....P.---G....---P---- 97
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------Y------------Q--------P-.----------------G--------------V-..-----S-----I.F....-.S--G....----G-P- 97
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------N----I----------------P-.------YV-N------E--V-------------..-----Q-----I.I....P.---G....---P--P- 97
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------Y------------S----------.---------------------L-------M---..-----------I.N....-.----....-------- 97
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------Y------------S----------.---------------------------------..-----------I.N....P.----....-------- 97
31_BC.BR.04.04BR142 --------------N------------Q--------P-.------Y---------T--------------V-..-----Q-----I.I....-.----....---S---- 97
32_06A1.EE.01.EE0369 --R------------------------S---K----P-.--S---Y--N------E----------------..-----N-----I.I....P.---G....---T---- 97
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------------------K----P-.------X--N------X--------------X-..-----Q-----I.-....P.G--G....----G--- 97
34_01B.TH.99.OUR1969P -----A------------------------------P-.------Y--DN-----E--------------V-..-----Q-----I.L....P.G--G....-------- 97
35_AD.AF.07.169H --------------Y---M-----D--H--------P-.-Q----Y--N-----------------------..------L----I.-....-.G--V....-D-SG-P- 97
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------F------------H--------P-#------Y---------E-----M--------V-..-----Q-----I.I....-.G--G....----G--- 97
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------Y---A-----------------P-.------Y---------Q------K---------.------Q-----I.-....P.R--V....---P---- 98
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------A--------P-.--S------N------E-----T-T--------..-----H-----I.H....-.---V....---N---- 97
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------H------Y------------T--------V-.------Y---------------T-T--------..-----Q-----I.-....-.----....---S---- 97
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------Y------------S--------P-.--N---Y---I-----T----------------..-----H-----I.I....-.L--S....---S---- 97
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --------------Y---------------------P-.------Y---------E---V------------..-----------I.N....I.R---....----N--- 97
43_02G.SA.03.J11223 ---V----------X------------H--------P-.---------N------E-------X------V-..-----Q-----I.I....-.G--G....-H--G--- 97
44_BF.CL.00.CH80 -----G--------Y------------S--------P-.--S---Y--N------E----------------..-----H-----I.I....-.---V....----N--- 97
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------Y---M-----------------P-.----------------------V----------..-----Q-----I.I....P.G--V....-D-PG--- 97
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G--------Y---------------------P-.--S------N------E----------------..-----Q-----I.I....-.---V....----G--- 97
47_BF.ES.08.P1942 --------------Y---------------------P-.---------N------E-------M--H-----..-----N--K--I.I....-.---T....-------- 97
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------------------------T-.------Y--N------E--------------V-..-----Q-----I.I....P.G--G....----R--- 97
49_cpx.GM.03.N26677 --------------Y------I-----Q--------P-.--S---Y--N------E--V---K---------..-----H-----I.I....-.---G....------P- 97
50_A1D.GB.10.12792 --R-----------Y-Q-A-DM--D--H----------.--E------N------E-------T------V-..-----Q-----I.I....-.G--G....---S---- 97
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------Y-A-------------------P-.------Y--D------E-------T--------..Y----Q-----I.I....P.G--G....------P- 97
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------A-Y---A-----------------P-.-Y----Y--TN-----E--------------V-..-----Q-----I.-....P.G--G....-------- 97
53_01B.MY.11.11FIR164 --------------N------------H--------Q-.------X--N------E--Q-----------X-..-----Q-----I.I....P.G--G....-------- 97
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------------------------------S-P-.-L-------N-----RE--------------V-..-----Q-----I.I....P.G--G....----G--- 97
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------H------Y---------------------P-.---------N------E-----------I----..-----Q-----I.L....P.G--G....----G--- 97
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------------S------------H--------P-.---------------------------------..-----Q-----I.L....P.-G-V....-D-SD--- 97
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---P-----------------------Q--------P-.------YV--------T------K---------..-----Q-----I.L....-.----....-------- 97
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------------------------T--------P-.------Y--N------E--------------V-..-----Q-----I.-....P.G--G....----G--- 97
59_01B.CN.09.09LNA423 -------H------Y---------------------P-.------Y--H------E-------T------V-..-----Q-----I.I....P.G--G....----G--- 97
60_BC.IT.11.BAV499 --------------Y-A----------Q--------P-.------Y---------T--------------V-..--V-GQ-----I.I....-.-N--....------N- 97
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------Q--------P-.--S---YV-DN-----T----------------..Y----H-----I.V....-.----....-------- 97
62_BC.CN.10.YNFL13 ---P----------YX-----------Q--------T-.------Y-----------------T------T-..-----Q-----I.L....-.----....-------- 97
63_02A1.RU.10.10RU6637 --------------F------------H--------P-.------Y---------E--R-----------V-..-----Q-----I.-....-.G--G....---S---- 97
64_BC.CN.09.YNFL31 --RP---H------Y------------Q--------P-.------YV--N-----T---T------------..-----Q-----I.M....-.----....-------- 97
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---S-------..R--G----------Q--------P-.---------N------E--------------V-..-----Q-----I.L....P.G--G....-------- 95
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------N-------Y---------------------P-.------Y--N------E-------T------V-..-----Q-----I.L....P.G--G....----G--- 97
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------------Y---------------------P-.------Y--S------E-------T------V-..-----Q-----I.L....P.G--G....----G--- 97
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------------Y-A-A-----------------P-.------Y--N------Q----------------..-----Q-----I.-....-.----....----G--- 97
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --------------Y---A--------S----------.---------D-----------------------..-----Q-----I.I....Q.R---....---TG--- 97
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------------------------------P-.------------R--------LVK---------..---R-Q-----I.L....L.R--T....----G--- 97
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --R-----------Y---------------------V-.------Y---N-------------T--------..-----Q-----I.-....P.S---....-------- 97
73_BG.DE.01.9196_01 --------------Y---------------------P-.------Y--N------E----------------..-----Q-----I.I....P.---V....---PG--- 97
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------------A-Y---A--------S--------P-.---------N------E----L--M--------..-----Q-----I.I....P.G--G....---TG--- 97
78_cpx.CN.13.YNTC19 --------------Y---A-----------------P-.---------N------E----------------..-----Q-----I.M....P.G--G....---PG--- 97
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---P----------F------------Q--------P-.------YV-D-----------------------..-----H-----I.V....I.----....-------- 97
86_BC.CN.13.15YNHS18 ---P----------Y-Q-AI-------Q--------P-.-----LY--------------------------..-----Q-----I.V....-.----....------P- 97
87_cpx.CN.12.DH32 ---P----------Y------------Q--------P-.--S---Y--D--------------V--------..-----Q-----I.I....-.----....-------- 97
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -------H------Y------------Q--------P-.------YV--------T---T------------..-----Q-----I.L....-.----....-------- 97
O.CM.96.LA51YBF35 ----------A---F------------A--------N-.-QA---Y--D------E--M-----------A-..-----Q-----I.NPSNP-.R-GR....-D-S---- 101
O.CM.96.LA52YBF39 ---V------A---F---A--------A--------N-.-QT---Y---------I--M--------I--T-..-----Q-----I.NPSNT-.G-GR....---S---- 101
O.CM.99.99CMU4122 -------H--A---F---A--T--D--A--------P-.--A---Y---------V--I--M--------T-..-----Q-----I.NPSNT-.G-GR....---S---- 101
O.CM.x.pCMO2_3 ----------P---F--*A--T--D--A--------P-.--A---Y---------V--M--M--------T-..-----Q-----I.NPSNT-.G-GR....---S---- 100
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ---------.P---F---A--------A--------P-.-----LY---------V--M-----------T-..Y----Q-----I.NPTNT-.G-GR....---SNS-- 100
O.FR.06.LA55RBF206 ------N---V---V-A----------A--------N-.-QA---Y--D------E--G--------I--A-..-----Q-----I.NPSST-.G-GR....---S---- 101
O.GA.11.11Gab6352 -----N----P---F---A--------A--------P-.--A---Y---------V--M-----------T-..-----Q-----I.NPTNP-.G-GR....---S---- 101
O.SN.99.99SE_MP1299 ----------A---F---S--------A--------P-.-QA---Y--D------V--M-----------A-..-----Q-----I.-PSNT-.G-GR....---S---- 101
O.SN.99.99SE_MP1300 ----------A---F---S--------A--------P-.-QA---Y--D------V--M-------H---A-..-----Q-----I.NPSNT-.G-GR....---S---- 101
O.US.10.LTNP ----------A---F---A--------T--------H-.------Y---N-----R--M--------M--T-..Y----Q-----I.D...P-.G-GR....---S---- 98
N.CM.06.U14296 --R----A------Y---A-----------------M-.---------N------E-------M--------..Y----Q-----I.-....P.---.....-------- 96
N.FR.11.N1_FR_2011 --R----T------Y-----------------------.---------N------E----------------..-----Q-----I.-....P.---.....-----I-- 96
P.CM.06.U14788 ---P------P---F---M-QT-----E--------P-.--S---Y--N------E--T---------I---..Y----Q-----I.LTP..S.R-GR....-H-P---- 99
P.FR.09.RBF168 ----------P---F---M-QT-----A----P--LQY.--S---Y--N------E--T------X--I---..Y----H-----I.LPP..S.R-GR....-H-P---- 99
CPZ.TZ.06.TAN5 --------------YTL-L-DT---I-Q--------TV.-Q-V-NWVFTVH--S-E--QEL-----RA--T-..Y-H--A-----S.......................- 84
CPZ.US.85.US_Marilyn ---V------A---Y---A-DV-----E--L-----P-.-Q----Y--S------E----------------..Y----N-----I.S....L.A--TPQGR---S---- 101
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---V------A---F---A--V-----A--LK----P-.--A-------------E--T---------I-T-..Y----H-----I.IPSNA-.G--R....---P---- 101
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --------R-P---F---M--T-----A--------P-.--S------D------E--T---------I---..Y----P-----I.APH..P.--GR....-H-PN--- 99
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B.FR.83.HXB2 MEPVDPRLEPWKHPGSQPKTACT...NCYCKKCCFHCQVCFITKAL...GISYGRKKRR.QR..RRAHQNSQTHQA..........SLSKQPTS.QP.RG.DPTGPKE*KKKVERETETDPFD* 100
A1.CM.08.886_24 -D----N----N----R-T---S...S-------Y---A--LR-G-...----------.--..-GTPYS-KD--N..........P-PE-SLP.-T.Q-.EW---E-S-E---SQ----R--- 102
A1.CY.08.CY236 -D----N----N------T---S...K-------Y---D--LK-G-...----------.--..--PP-S-ED--N..........PIPE--IP.-T.Q-.VS---E-S-E---SK--A-R--- 102
A1.KE.11.DEMA111KE002 -D----NI---N------I-P-N...K-------Y--PA--LN-G-...----------.--..-GTP-S-KN--S..........PVP---IP.RA.Q-.IS-----SE----SK-------- 102
A1.NG.10.10NG040248 -D----N----N------A-P-N...KX------Y--P---VA-G-...---------K.H-..-GPPH--KD--N..........PIP---L-.-A.--.----Q--S--E--SK-------- 102
A1.PK.14.DEMA114PK001 -DL---N----N------T-P-N...Q----A--Y--LA--QK-G-...----------.--..--TP-SNKN--N..........P-P---I-.RA.P-.I------S-----S--------W 102
A1.RW.11.DEMA111RW002 -D----N----N------A---S...--------Y--P---LS-G-...-V-------K.R-..-GTP-SNKD--N..........PVP--SIP.-T.K-.N----E-S--E--SKA---R--- 102
A1.UG.11.DEMA110UG009 -D----N----N------T-P-S...K----E--Y--I---QH-G-...--------W-.--..--T--G-KD--N..........PIP---LP.-A.P-.-------S-----SKA---R--- 102
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -D----N----N------T-P-N...K-------Y--EL--LN-G-...---------K..-..-GTP-SNKD--H..........PIP---IP.--.P-.NS--SE-S-----SK--A-R-N- 101
A2.CM.01.01CM_1445MV ------K----N------R---N...-----V--W------LN-G-...----------.P-..--PS-S-KD--N..........PV-E-SLP.HA.QR.VS--Q--S--E--SK---HQ--- 102
A3.SN.01.DDI579 ------N----H----------S...-----A--W------LN-G-...---------K.--..-GTP-SNKD--N..........PVP---LP.-T.P-.-------S-----SK----R-A- 102
A4.CD.97.97CD_KCC2 ------N----E--------P-N...R-------Y--P---VN-G-...---------K.L-..--TPRSNKD--N..........PIP---L-.-A.QR.-----E-S--E--SKA-P-R--- 102
A6.BY.13.PV85 -D----S-D--N----------S...S----R--L---I--LK-G-...----------.H-..-GTSH--ED--N..........HI----LP.HT.QR.-Q---E-ST----SKA-AAQL-- 102
A6.CY.09.CY255 -D----N----N----------S...-----R--W---I--LK-G-...----------.P-..-GTPHS-KD--N..........PI---SLP.HT.QR.N----EDS-----SKA---Q--- 102
A6.RU.11.11RU6950 -D----N----N----------S...--------W---L--LK-G-...----------.H-..-GTPHS-KD--N..........PI----LP.HT.QR.-Q---E-SA----SKA---R-A- 102
A6.UA.12.DEMA112UA014 -D----N----N----------S...-----M--W---I--LK-G-...----------.--..-G-SHG-KD--N..........P-----LP.HT.QR.-Q---E-P-----K---AAR--- 102
B.BR.10.10BR_RJ032 ------------------E-P-N...K----Y---------T--G-...----------.--..--SP-DG--N-D..........--------.-Y.--.-------S-----K--AV----- 102
B.CA.07.502_1191_03 ---I--S---------------N...----------------K-G-...----------.--..--SP-S-KID--..........P-----A-.-H.--.-------P--E-------HQVG- 102
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------R---N...-----G---------TK-G-...----------.--..--S-PD------..........--------.-S.--.-------P---------IH-S-- 102
B.CN.12.DEMB12CN006 ------------------R-P--...--------Y--P------G-...----------.R-..--TP-D-PPD--..........A-----A-.-L.--.------KP--E------V--L-- 102
B.CU.14.14CU005 -----------------------...S----W--Y------M--G-...----------.--..--PP-D-E---D..........------AT.-L.--.-------S-E-------V--R-- 102
B.DE.13.366396 -D------A--E----------N...T-------L------SR---...----------.--..---S--------..........P-PN--A-.-H.--.-------S------------GS- 102
B.ES.14.ARP1195 -D---------------------...-----Q----------K-G-...----------.--..--TP-Y-E---D..........--------.--.--.----Q--Q---------VP-R-- 102
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------N...K----R--Y---L-----G-...----------.--..--TP-D-P----..........--------.--.--.-------S-E----KA--H-DA- 102
B.HT.05.05HT_129389 --L---------------R---X...-----X--Y------L--G-...----------.--..--XS-X------..........A-----A-.--.--.--K----Q------------Q-W 102
B.JP.12.DEMB12JP001 ------S---------------N...-----------P---TK-G-...----------.--..--PP-G-----V..........P-P---A-.-L.--.-------S-E---------QV-- 102
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------------------P--...--------L-------K-G-...----------.--..---P-DNKN--V..........--------.-A.--.----Q--S-E---K---M--VH- 102
B.RU.11.11RU21n -----------------------...--------L------MK-G-...----------.--..--SP--N--D--..........--P---A-.--.--.-------S----------H---- 102
B.SE.12.SE600057 -D---------------------...----------------K-G-...----------.N-..--SP-GD--D--..........--P-----.--.--.-------S-----K--K----A- 102
B.TH.10.DEMB10TH002 ----------------------N...---------------TK-G-...----------.--..--SP-D---N--..........Y-P---A-.--.--.-Q-----S-E----------KH- 102
B.US.16.2609 ------S-------------P--...P----R-----YA--M--G-...---N------.--..---P-D-E---E..........A-PE-SDP.--.--.-----E-S--T------A--N-- 102
C.BR.11.DEMC11BR035 ------N----N----------S...P----S-SY--L---Q--G-...----------.--RA-G-PPSGED--N..........LI----L-.-A.--.-Q--SE-S-----SK-------- 104
C.CN.10.YNFL19 L--I--N----N------D---N...-----R-SY--L---QK-G-...----------.--..-S-P-S-ED--N..........PI----L-.RT.K-.-S--SE-S-----SK-K----A- 102
C.DE.10.622166 -D----N----N----------N...-----V-SY------L--G-...--Y-------.--..-GTPPSNKN--T..........PV----LP.-T.--.N--SSE-S-----SK-------- 102
C.ES.14.ARP1198 -D-I--N----N----------N...S------SY--P---L--G-...--Y-------.R-..-T-PPSNKD--N..........PVP---LP.-T.--.N---SE-SE----SK-TA----- 102
C.ET.08.ET104 ------N-----------R---N...K-F----SY--L---Q--G-...----------.--..-S-PPS-KD--D..........PI----L-.--.--..---S---R---V.PA-E---V- 100
C.IN.15.NIRT008 ---I--N-----------R---N...-------SY--L---QK-G-...----------.--..-S-PPS-EN--D..........LV----LP.R-.H-.NQ-VSE-S-----SK-------- 102
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---I--K----N----------N...K------SY--L---Q--G-...----------.--..-S-PPS-KD--N..........P-P---L-.-T.--.N---SE-S-----SQ-------W 102
C.NG.10.10NG020523 ---I--N----N------S-P-N...S----H-SY--L---QK-G-...--------W-.--..-S-PPSNKD--G..........-IRN--LP.RA.H-.NQ--E--S--EM-SK--R-Q--- 102
C.NP.11.11NP016 ------N----N--------V-N...Q----R-SY--L---QK-G-...--Y-------.--..---PPS-ED--N..........LI----LP.RT.Q-.-Q--SE-S-----SK-------- 102
C.PK.14.DEMC14PK009 ------N----N--------P-N...-------SY--YK--L--G-...---------G.--..-S-PPS-ED--S..........LIPN-SLP.RT.Q-.-QP--E-S-----TK-TAA---- 102
C.SE.13.SE600311 ------N----N----------N...--F----SY--V---QK-G-GIS----------.--..-S-PPS-ED--N..........PI----LP.PT.Q-.----R--R--RL-TKP-P--L-Y 105
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --Q---K----N----------N...T-F--R-SY--L---Q--G-...----------.K-..-S-PPS-ED--N..........PI----LP.-T.--.----SE-S--E--SK-T---L-- 102
C.US.11.17TB4_4G8 ---I--D----N-----------...K------SY--L---Q--G-...----------.--..-S-PPS-ED--N..........LIP---LP.-S.--.--A-SEKS-----SK-----C-- 102
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ---I--N----N--------P-N...-------SY--L---Q--G-...--Y-------.--..-N-PPS-KD--N..........P-P---LPQ--.--.----SE-S-----SK--A--*-- 102
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -D----K----N----------N...K----R--Y--L---Q--G-...----------.--..-S-PPG-KD--N..........PI----SP.-A.--.N---SE-S-----SK-KA--YA- 102
D.BR.10.10BR_RJ108 -D----N----N------R---N...Q-F-----Y---------G-...----------.--..-KPPHGD-A--V..........PIP---S-.--.--.-------S-------A---QL-W 102
D.CD.03.LA17MuBo -D----NIA--N------S---N...A-------Y--T----S-G-...---------G.--..--PPHG-----I..........PVP---S-.--.H-.----Q--------TT--A--L-W 102
D.CM.10.DEMD10CM009 -D----N----N------S---N...S----R--Y---R---S-G-...---------G.--..-KPPKDNT---V..........PVPD--S-.-H.--.----------E--SK--A----W 102
D.CY.06.CY163 -D----N----N------S---N...S----R--Y---C-----G-...---------G.--..--PP-GNK---G..........PVPE--S-.-H.P-.P-P--NPS--E-ASK--A----W 102
D.KE.11.DEMD11KE003 -D-I--S----N------R-P-N...K-------Y---Q--VS-G-...----------.--..---P-GG-V--D..........PIP---S-.--.--.-------------SKA-----AW 102
D.KR.04.04KBH8 -D----N-----------R---N...--------L------LK-G-...----------.--..--PP-GD-A--V..........P-----P-.--.--.-------Q--E--SK--ANQ--W 102
D.TZ.01.A280 -D----N----N------R-P-N...--------Y---N-----G-...----------.--..--TP-GD-A--D..........PIP---S-.--.--.-Q-----------SKA-A-R--W 102
D.UG.10.DEMD10UG004 -D----NI---N--------P-N...K----N--Y---------G-...----------.--..--PP-SG-A--D..........PIP---S-.--.--.-------------SKA---Q--C 102
D.UG.11.DEMD11UG003 --L---N-D--N------R-P-N...K-------Y---N-----G-...----------.--..-GTP-GG-A--V..........PVP---S-.-L.--.-------------S-A----Y-W 102
D.YE.02.02YE516 -D----N---------R-S-P-S...P-----------------G-...---------G.--..--SP-SN----V..........PVP---S-.--.--.-------------SQAKAP---W 102
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --I---N-D--N------T-P--...K----A-----YY--G--G-...----------.--..--TP-S-KN--N..........PVPE--L-.-A.--.-------S--EM-SK---S-*-- 101
F1.AR.02.ARE933 --L---N-D--N------T-P--...-----R-----YR-LAR-G-...----------.--..H-TPHGT-I--D..........LVP---L-.-A.--.N------S--E--SKAK---C-- 102
F1.BR.10.10BR_RJ015 --L---N-D--N------A-P-N...K----R-----YW--T--G-...----------.--..H-HR----L--D..........PVP---S-.-A.--.-------S--E--SK-----CA- 102
F1.BR.11.DEMF111BR037 -D-I--N----N------P-P-N...K----R-----YW--A--G-...----------.--..H-TP-G--I--D..........-VP---S-.-A.--.NQ-----S--E--SKA----CA- 102
F1.CY.08.CY222 --------D--N------T-P--...R----------YY--A--G-...----------.--..H-TP-S--N--D..........PV----L-.-A.--.-------S--E--SK-----C-- 102
F1.ES.02.ES_X845_4 --V---N-D--N------T-P--...T----V-----YR--T--G-...----------.--..--PP-SNKN--N..........PVPE--L-.-A.--.-------S--E--SK---G-*-- 101
F1.ES.11.VA0053_nfl ------S-D--N------A-P-S...-----R------W--V--G-...----------.--..H-PP-S-PL--D..........PV----I-.-A.--.N------S--E--SKA--N-C-- 102
F1.FR.04.LA22LeRe --L---N-D--N----K-T----...K----R-----YR--T--G-...----------.--..--PP-SN-I--D..........PIPE--L-.-A.--.N------S--E--SKAK---*-- 101
F1.RO.03.LA20DuCl ------N-D--N----K-T-P-N...K-------Y--YH--T--G-...----------.--..H-TPPS--D--N..........LVP---L-.-A.--.N------S-----SKA----C-- 102
F1.RU.08.D88_845 --L---N-D--N------A-P--...K-----------R--TM-G-...----------.--..-GTX-S--I--N..........PVPE--S-.--.--.----Q--S-----SKA----*-- 101
F2.CM.02.02CM_0016BBY --M---K-D--N-------NP-N...K----R------L--TS-G-...----------.--..-S-SHS-KD--D..........PV----L-.-A.--.-----E-S-----SK-K---*-- 101
F2.CM.10.DEMF210CM007 --I---N-D--Q------E-P-N...------------R--TS-G-...----------.--..--SP-S-KV--D..........PVP---L-.-A.--.-----E-S-----SK-K-G-*-- 101
F2.CM.11.DEURF11CM026 --I---E-D--N------E-P--...K-----------L--TS-G-...-L--------.--..--S--G-EI--D..........PIP---L-.-T.--NH----EKS--E--SKAK---*-- 102
G.CD.03.LA23LiEd -D----NI---N------Q-P-N...K----R--W------LN-G-...---------K.H-..-GPS-S-KD--N..........PVP---L-.TT.G-.N------S--E-AS--K------ 102
G.CM.08.789_10 -D----N-------------P-N...K----V--W------LN-G-...---------K.H-..-GPS-G-KD--N..........PVP---LP.IA.--.N------S--E-ASKA-A-Q--- 102
G.CM.10.DEMG10CM008 -D----K-------------P-N...K----A--W------LN-G-...---------K.H-..-GSSHG-KD--N..........PVPE--SP.IS.--.N---Q--S--E-ASKA---Q--- 102
G.CM.10.DEURF10CM020 --L---K----N------T---N...--F-----W------LK-G-...----------.R-..-GTP-SR-N--N..........PVPE--FP.TT.--.NT-----P--E--SK--G--VN- 102
G.CN.08.GX_2084_08 -D----N----N----K-----N...K----V--W---L--LN-G-...---------K.H-..-ATPSSNKD--N..........PVP---IP.TT.--.N--D---S-----SK-K------ 102
G.ES.14.ARP1201 -D----N----N----------N...K----V--W---A--LN-G-...---------K.H-..-GXPXS--D--N..........PVP---FP.TT.--.N------S--E--SKA-A----- 102
G.GH.03.03GH175G -D----N----N------T-P-N...K----V--W------LN-G-...---------K.--..-GTP-G-KD--N..........PVP---LP.IS.--.NQ--*--P--E-ASK---G-CA- 101
G.GW.08.LA57LmNe -D----N----N-----------...-----V--W------LN-G-...---------K.H-..-GPP-G-KD--N..........PVP---LP.TT.--.N-A--E-S-----SK-K---L-- 102
G.KE.09.DEMG09KE001 -D----N-----------R---N...-----V--W---L--LN-G-...---------K.H-..---SPG-KD--N..........PVPE--LP.TT.--.N-A----S--E--S--K------ 102
G.NG.12.12NG060409 -DL---NI---N----------N...-----V-SW------LK-G-...---------..--..--TPSGNKD--N..........PVP---VP.TT.--.------KQ--E--SQ-K---*-- 100
H.CD.04.LA19KoSa -D----NR---N------A-P-N...K----A--Y--YL--S--G-...----------.--..-ETPRGN-D--N..........HI-E--L-.RI.H-.--K----------SKA-A----W 102
H.CF.02.LA25LeMi ------NQ---N----------N...---------------LK-G-...----------.--..-GTPASL-NN-N..........LV----L-.RA.--.--A------E--ASK------H- 102
H.GB.00.00GBAC4001 -D----K----N----------N...G----N--Y---L--LK-G-...----------.--..-GTPAGL-DN-D..........PIP---LP.RT.--.------------ASKA----LH- 102
J.CD.03.LA26DiAn ------NK---N----------N...Q-------Y---M--LK-G-...----------.--..-T-PPG-KN--D..........LIP---LP.-T.QR.KQ---E-S--E--SK--P-R--- 102
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -D----NI---NQ---------N...Q----R--Y--PL--LK-G-...---H------.--..-A-PSG-K---D..........PIPG--L-.-T.QR.ES--QEKS--E--SKA-P-R--- 102
J.SE.93.SE9280_7887 ------NR---N-----------...--------Y------LQ-G-...----------.--..-S-PPG-K---D..........LIP---L-.-T.QR.K----E-S--E--SKA-P-R--- 102
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------NI---NQ---------N...Q-------Y---L--LQ-G-...--C---E---.--..TTTPYA-KN-KD..........PIP---LP.-A.--.-------S--E--SK-K---*-- 101
K.CM.96.96CM_MP535 -D----NI---NQ---------N...Q----R--Y---I--LK-G-...---N------.P-..-TTPY--EN--D..........P-R---L-.--.--.EQ-D---S-----SK-K--Q--- 102
01_AE.AF.07.569M --L---N----N------T-N-S...--------W---L--LK-G-...---------K.H-..-GTP-S-KD--N..........PIP---LP.II.--.N---Q--S--E-ASKA----C-- 102
01_AE.CM.11.1156_26 -D----N----N------T---S...K----V--W---H--L--G-...---------K.H-..-GTPPG-KD--N..........PVP---LP.II.--.N----E-S----ASKA------- 102
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------N----N------T---S...--------W---I--LK-G-...---------K.H-..-GT--S-KD--N..........PVPE--LP.II.--.NS-----S--E-ASK-----C-- 102
01_AE.HK.04.HK001 ------N----N----K-T----...K----I-SW---L--LK-G-...---------K.H-..-GTPRS-EG--N..........PVP--SL-.TS.--.NQ-D-E-S----AGK-----*-- 101
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------N----N------P-V-S...K----I--W---L--LK-G-...---------K.H-..--TP-SNKN--D..........PIPE-SLP.TS.--.N--D---S--E-ASK---G-CA- 102
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------N----N------T-D-S...K-------W---L--LK-G-...---H-----K.H-..-GTP-S-KD--N..........PIPE--FP.TT.--.N--D---S----ASKA----CA- 102
01_AE.SE.11.SE601018 ------N-----------T-P-S...--------W---L--LK-G-...---H-----K.H-..-GPP-S-KD--N..........PARE-SIA..-.PS.NQ-DA--SRT--ASM----RC-- 101
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------NI----------T-P-S...--------W---L--LK-G-...---------K.H-..-GN-PS-KD--N..........HIPE-SLP.II.--.K------S----ASKAK---*-- 101
01_AE.TH.90.CM240 --L---N----N------T---S...K-------W---L--LK-G-...---------K.H-..-GTP-S-KD--N..........PIP---LP.II.-R.N--D---S--E-ASKA---QC-- 102
01_AE.US.05.306163_FL ------N-----------T-P-S...--------W---L--LK-G-...---------K.H-..-GTP-S-KD--N..........PVP---L-.II.--.N---Q--S--E-ASK---G-C-- 102
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------S----N------A---S...-----W--W---L--LN-G-...----------.H-..-GTP--RRD--N..........PVP---LP.TT.--.N----E-P--E--SK-----Y-- 102
02_AG.DE.09.701114 ------N---------R-A---S...-----I--W---L--LN-G-...----------.R-..-GTP--R-D--N..........PVP---P-.IT.S-.N---QE-S-----SK-----Y-L 102
02_AG.GW.05.CC_0048 ------S----N------T---S...K----I--W---L--LK-G-...----------Q--..-GTPPS--D--N..........PVP---FT.TI.--.I-A----S--E-ASK----RC-- 103
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Tat start C-rich region nuclear localization exon 1 end exon 2 start Tat end
B.FR.83.HXB2 MEPVDPRLEPWKHPGSQPKTACT...NCYCKKCCFHCQVCFITKAL...GISYGRKKRR.QR..RRAHQNSQTHQA..........SLSKQPTS.QP.RG.DPTGPKE*KKKVERETETDPFD* 100
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --L---S----N------T---S...K----M--W---L--LN-G-...----------.R-..-GTP-SR-D--N..........PVP---LP.TT.--.N--N---S--E-ASK-----C-- 102
02_AG.KR.12.12MHR9 --L---S----N------T---S...K-------W---L--LN-G-...----------.RG..-GTP-SH-D--N..........PVP---LP.TT.--.N------S--E-ASKA--NQC-- 102
02_AG.LR.x.POC44951 -D----SI---N------T---S...K----A--W---L--LN-G-...---------K.R-..-GSPRSH-DR-N..........PVP---LP.TA.--.N------S--E-ASK---NLC-Y 102
02_AG.NG.12.12NG060418 --L---S----N------T---N...K----I--W--EL--LK-G-...----------.R-..-GTP-SC-D--N..........PVP---LP.TT.S-.N---S--S--E--SKRT-N-C-- 102
02_AG.NG.x.IBNG --L---S----N------T---S...K----M--#---L--LN-G-...----------.R-..-GTP-SR-D--N..........PVP---LP.TT.--.N--D---S--E--SK-K---C-- 101
02_AG.SE.11.SE602024 -D----S----N---NDLVASDQDEVMNL--R-SW---L--LK-G-...--------Q-.R-..--SP-SR-D--N..........PVP---FT.HT.--.I----E-S----ASKA-R--CA- 105
02_AG.SN.13.9580 -DL---S----N------T---S...K-------W---L--LN-G-...---------K.H-..-GTP-SR-D--N..........PVP---LP.TT.--.NQ---E-S--E-ASK--K--S-- 102
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------...--------L------MK-G-...----------.--..---P-DN--D-V..........--P---A-.--.--.-----------M------H---- 102
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------D----N------T-D-N...K-F-----W------LK-G-...---------K.H-..-GSL-G-KG--N..........LIP---L-Q--.N-.-S---E-Q----ASK--A---A- 103
05_DF.BE.x.VI1310 -D----N----N------R---N...Q----M--Y---N-----G-...----------.P-..--PP-G--A--D..........PVPE--P-.--.--.------KQ--E--SK--A-Q--W 102
06_cpx.AU.96.BFP90 ------KI---NQ---R------...K-------Y--P---LN-G-...----------.--..-Q-PPG-KN--D..........PV----L-.-T.QR.EQ---EKS--E--SKA-P-R--- 102
07_BC.CN.98.98CN009 ------K--S-------------...---------------MK-G-...--F-------.--..-S-P-S-ED--N..........LI----LP.RT.Q-.----SE-S-----SK-K------ 102
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------N----N------E---N...-----R-SY--L---QK-G-...----------.--..-S-P-S-ED--N..........LI---SLP.RT.Q-.-QA-SE-S-----SK-KPA---- 102
09_cpx.GH.96.96GH2911 --L---N----N------A---N...K----R--Y---H--LN-G-...----------.--..-A-SCG-KSN-D..........PIP---LP.-T.--.N------S--E--SK-KS-Q--- 102
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----H-N----N----------N...K-H--A-SY--L---Q--S-...----------.--..-S-PPS-ED--N..........LI----S-.--.--.---------------A-A----W 102
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------NI---NQ---------N...Q-------Y---H--LK-G-...----------.--..-P-SHS-KN--D..........HIPE--L-.-A.TR.K--V-E-S--E--SK--P-R--- 102
12_BF.AR.99.ARMA159 --L---N----N----K-S-P--...K----R-----YW--V--G-...----------.--..---P-G---N--..........------I-.-A.--.N------S--E--SKAKS--C-- 102
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -D----KI---NQ-------P--...K-----------------G-...----------.--..-S-SH---N--D..........LIP---LP.I-.--.NQ-----S--E--SK-------W 102
14_BG.ES.05.X1870 -D----N----N-----------...K----R--W------LN-G-...---------K.H-..-GPP-SXKD--T..........PVP---LP.TT.--.N----E-S-----SK-K------ 102
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -D---LN----N----R-T---N...-----I--W---I--LK-G-...---------K.H-..-GTP-S-KD--N..........PAP---L-.IS.--.K--D--KS--E-ASKA----*-- 101
16_A2D.KR.97.97KR004 -D----N----N------R---N...K----R--Y--P---LN-G-...----------.P-..--PP-GGTG--N..........PIPE-SLP.R-.QR.I---TE-S-TE--SKA----C-- 102
17_BF.AR.99.ARMA038 --I---N-D--N------T-P--...R-F--E-----YW--T--G-...--N-------.--..--PP-GNPP--V..........--P---AP.-A.--.N------S--E--SKAK--Q*-W 101
18_cpx.CU.99.CU76 ------NI---NQ---------N...-----R--Y---L--LK-G-...----------.--..-TTPYD-KH--D..........LIPE--L-.RT.SW.-------Q-E--ASKA-A-QC-- 102
19_cpx.CU.99.CU7 -D----N----N----------N...T-----------L--TK-G-...----------.--..-GPP-SH-D--N..........PVP---LP.DT..E.G---T--S--E--SK-K------ 101
20_BG.CU.99.Cu103 -D----N----N----------N...K----V--W------LN-G-...---------K.H-..-GPPPG-KD--N..........PVP---IP.TT.--.N------S-EE--SK-T---CA- 102
21_A2D.KE.99.KER2003 -D----N----N------R---N...K-H--R--Y--IK--L--G-...--R-------.--..--PP-GD-A--V..........PVP---S-.--.--.-------------S-A------C 102
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --L---S----N------T---N...--F--V--W------LK-G-...---------K.H-..-GTP-G-KD--N..........PIP---LP.-T.KR.-S---E-S--E--SK---NR-A- 102
23_BG.CU.03.CB118 -D----N-D--N----------N...K----M--W------LK-G-...---------K.H-..-GTP-D-KD--I..........PVP---LP.TT.--.N------S--E--SK--A----- 102
24_BG.ES.08.X2456_2 -D----N----N----------N...K-F--V--W------LN-G-...---------K.H-..-GSP-S-KD--N..........PVP---IP.TT.--.N----EKS-EE-ASK-KA----- 102
25_cpx.CM.02.1918LE -D----NI---N------G-P-N...-----R----------K-G-...---------S.--..-GTPPS-KD--N..........PVP---IP.TT.--.NQ---E-S----ASK-----YA- 102
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----RNID--N--------P-N...K----Q--Y---L-----G-...----------.P-..-GTSRSN-D--N..........P-P---S-.-A.QR.ESP--E-S-----SK--Q-R--- 102
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -D----N----NQ---------N...Q----R--Y---H--LK-G-...--F-------.--..-T-PYGNKN--D..........PIQE-SIP.-T.QR.-S--SE-S-----SKARA-R--- 102
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------Q------R---N...K-------L------MK-G-...----------.--..--P--DN-NN-V..........------A-.-S.--.N----E-S--------T----A- 102
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------R---N...K-----------------G-...----------.--..--T--D---D-V..........------A-.-F.--.-------S--T----A------- 102
31_BC.BR.04.04BR142 -D----K----N----------N...-----R-SY------L--G-...----------.--..-S-PPS-ED--N..........LI----VP.-S.--.-Q--SEKS-----SK-----C-- 102
32_06A1.EE.01.EE0369 -----HKI---NQ---R---P--...P-------Y--YM--LN-G-...--Y-------.--..-T-PPG-KN--D..........PE----V-.-T.QR.E----EK---E--SKATPNR--- 102
33_01B.ID.07.JKT189_C ------N----N-------AT-S...K----I--W---L--LK-G-...---------K.H-..--PP-S-ED--N..........PX-E--L-.IS.--.N--D-E-S----ASK----RC-- 102
34_01B.TH.99.OUR1969P ------N----N------T---S...K-------W---L--LK-G-...---H-----K.H-..-GTP-S-KD--N..........PIPE--LP.II.--.NQ-----S--E-ASKA----*-- 101
35_AD.AF.07.169H -D----N-D--N------P-P-S...-----I-SY------LN-G-...----------.--..--TP-RD-D--N..........PIP---LP.RA.K-.ISA-QE-S-----SK--P-R--- 102
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --L---NI---N------R---N...--F-----W------LN-G-...----------.R-..-G-P-SR-D--D..........PV----LP.AI.--KN------S--E-ASK---N-C-- 103
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -D----N---------------N...---------------TK-G-...----------.--..-T-A-SR-DN-H..........-VP---LP.TT.--.N------S--E-ASKA----CA- 102
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --I---K----N------T-P-N...K----R-----YW--T--G-...---H------.--..--TP-SN-I--D..........PVP---V-.-A.--.N------S--E--SK-K---CA- 102
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -D---------------------...K--------------T--G-...----------.--..--TP----I--D..........PVPE--I-.-A.HR.N------S--E--SKAK---*-- 101
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -D---------------------...K----R------------G-...----------.--..--SP-GR-S--GSLSSSK*LQV-----SAP.-Q.--.-----E-S------------E-- 111
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---I--K----E-----------...-----R----------R-G-...----------.--..-NPPPD-E----..........------AT.--.--.-------Q------------DL- 102
43_02G.SA.03.J11223 --L---S----N------T---S...K-------W---L--LN-G-...----------.R-..-GTP-SR-D--N..........PV----LP.IT.SE.N------S--E--SK-------- 102
44_BF.CL.00.CH80 --LI--N-D--N------T-P--...R----R-----YW--V--G-...----------.--..--PP-SD-I--D..........PVP---L-.-T.--.-------S--E--SKA----CA- 102
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -D----N----N------T---N...K-H-----Y--YS--LN-G-...---------K.H-..-GTPYS-KN--N..........PIP---L-.-T.--.-------S--E--SK-K------ 102
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --L---N-D--N------T-P--...K----R------W--V--G-...----------.--..-GPP-S--I--D..........LVP---I-.-A.QR.N----E-S--E--SKA--G-W-- 102
47_BF.ES.08.P1942 ------------------R----...K----R------------G-...----------.--..-XPP-SG----D..........-------T.-L.--.-----E-S------------V-R 102
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------N---------K-T---S...K-------W--RL--LK-G-...---------K.H-..-GTSHRRED--N..........PIPE--L-.IS.--.N--D---S----ASKA--G-C-- 102
49_cpx.GM.03.N26677 ------KI---N-----------...Q-------Y---I--LK-G-...--C-------.--..-T-PPG-KN--D..........LVQ---L-.-T.QR.K----E-S--E--SKAGP-R--- 102
50_A1D.GB.10.12792 -D----N----N------T-P--...K-------Y--PA--LN-G-...---------K.--..-GPPKGD-A--V..........PIP---S-.--.--.--K----------SKA-A-Q--W 102
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------N----N------G-P--...A----R-S----A---K---...----------.--..--T--D-E----..........------A-.--.--.E------S-E--------HSSRQ 102
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------N----N------T---S...S----I--W---L--LK-G-...---H-----K.H-..-GTP-S-KD--N..........PVPE--FP.II.--.N------S--E-ASKAA---C-- 102
53_01B.MY.11.11FIR164 ------S----N----X-T---S...K-------W---L--LK-G-...----------.H-..-GTP-S-KD--N..........PIP---LP.IX.--NNS-D---S--E-ASKA--X-C-- 103
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------N-----------T---S...K----R--W---L--LK-G-...---------K.H-..-GPP-S-KD--N..........PIPE--LP.TT.--.N------S--E-ASKA--G-*-- 101
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------N----N----K-T---S...K-------W---L--LK-G-...---------K.H-..-GNP-SR-D--N..........PVPE--LP.II.--.N--D---S--E-ASKA----C-- 102
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -D-I--N----N----------N...K----A--W---L--LN-G-...X--------S.H-..--TPPG-KD--N..........PVP---LP.TI.N-.N---QE-S----ASK-----*-- 101
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------N----N----------N...-----R-SY--L---QK-G-...----------.--..-STPPS-ED--N..........LI----LP.RT.Q-.-Q--SE-S-----SK-KP-R--- 102
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------N----N------T-D-S...K----I--W---L--LK-G-...---------K.H-..-GTP-S-KD--N..........PVPE--LP.TT.--.NQ-N---S--E-ASQ-----CA- 102
59_01B.CN.09.09LNA423 ------N----N----K-T---S...K-------W---L--LK-G-...---H-----K.H-..-GTP-S-KD--N..........PVPE-SSP.II.--.N------S--E-ASKA----YA- 102
60_BC.IT.11.BAV499 ---LETN----NQ-E-----P-N...-----R-SY------L--G-...--Y-------.--..-S-PSSNKD--N..........PV----L-.-A.--.-Q-DLEKS----KSK-K------ 102
61_BC.CN.10.JL100010 ------N----N------E---N...--F--R-SY--L---Q--G-...----------.--..---P-S-ED--S..........LI----LP.RT.Q-.-T--SE-S-----SK--P----- 102
62_BC.CN.10.YNFL13 ------N----N------E---N...-----R-S---L---QK-G-...----------.--..---P-S-ED--N..........PIP---LP.-I.H-.----SE-S-----SK-K----A- 102
63_02A1.RU.10.10RU6637 -D----N----N----------S...--------W---L--LN-G-...---------G.R-..-GTS-SR-D--N..........PVP---LP.TT.--.N----E-S--E-ASK----QC-- 102
64_BC.CN.09.YNFL31 ------N----N------E---N...--F----SY--L---HR-G-...-V--------.--..---PPSGED--N..........PI---SLP.KA.Q-.----SE-S-----SK-RA-Q--- 102
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------N-----------Q---N...--F--------X---TK---...----------.--..--TP-S-EDY-N..........P-----L-.II.--NN--DQ--S--E-ASKA----S-- 103
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------N-----------T-D-S...P------VW---L--LK-G-...---H-----K.H-..--SPRS-KD--N..........PIP---L-.IS.--.N----E-S----ASKA----C-- 102
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------N-----------T---S...K------AW---L--LQ-G-...---------K.H-..--SPRS-KGY-N..........P-PX--L-.II.--.N----EKS----ASK----QG-- 102
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----------------------N...--------W---L--LK-G-...---------K.H-R.-GTP---KG--D..........PIPE--LP.II.--NNQ-D--KS----ASKA----C-- 104
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --L---K-----------R----...K-------Y---------G-...--------W-.--..---SHS--N--V..........--P-----.--.--.-------PE----------QDN- 102
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------Q-------R----...T------SY---S--L--G-...----------.--..-G-P-SG-----..........------A-.-L.--.-------SEE---G----HLGNQ 102
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------K---------------N...--F-----Y---A-----G-...----------.--..-KPP-D------..........--P----T.-L.--.-----E-S--------A--QKH- 102
73_BG.DE.01.9196_01 -D----N----N-----------...--------W------LN-G-...---------K.R-..-GPP-S-ED--N..........PVP---LP.TT.--.N----E-S-----SK-K-N---- 102
74_01B.MY.10.10MYPR268 --L---N----N------T---S...K-------W---L--LK-G-...---------K.H-..-GTP-S-KD--N..........PIPE--L-.IS.-R.N--D---S----ASKA---L*-- 101
78_cpx.CN.13.YNTC19 -D----N---------K-T---N...K-------W---I--LK-G-...---------K.H-..-GTP-S-KDR-N..........PVP--SLP.FS.--.NQ-----S-----SKA---QCA- 102
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ------N----N-----------...--------L------MK-G-...--F-------.--..-S---R-ED--N..........LI----LP.RT.Q-D-Q--SE-S-----SK-K------ 103
86_BC.CN.13.15YNHS18 --------K-------K------...-----R----------K-G-...----------.--..---P---ED--D..........LI---SLP.RT.Q-.----SE-S-----SK-------- 102
87_cpx.CN.12.DH32 ------N----------------...--------L------MK-G-...--F---RT--.P-..-K-PPD--AN-D..........------LP.RT.Q-.-K--SE-S-----SK-KA--C-- 102
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ------N---------------N...-----R-SY--LA--QK-G-...---------K.--..-STPPS-ED--N..........PI----L-.RT.Q-.N---SE-S-----SK------A- 102
O.CM.96.LA51YBF35 -D----EVP--H--------P-N...-----R--Y--P---TK-G-...---H------.R...PA-AASHSANKD..........PVPE-SL-.ST.SR.KQKRQE-QEE---T-AG-G*YHC 100
O.CM.96.LA52YBF39 -D----EVP--H------Q-P-N...T-------Y--YL--TR-G-...---H------.R...PATAASCPDNKD..........LVPE--L-.IT.NR.K*KRQE-QE-E--K--DPS*-HR 99
O.CM.99.99CMU4122 -D----EMP--H------Q-P-N...K-------Y--Y---TS-G-...----------.R....P-AAHHPDNKD..........LVPE-SPT.IT.NR.KQERQE-QE----K--GP-*YPC 99
O.CM.x.pCMO2_3 -D----EMP--H------Q-P-N...K-------Y--Y---TS-G-...----------.R...PT-AARHPDNKD..........PVPE-SP-.IT.NR.KQKRQE-QE-E--K--GPN*HAC 100
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -D-IA-EVP--H------Q-P-N...-----N--Y--I---TK-G-...----------.R....P-ATSHPD-KD..........PVP--SP-.IT.KW.KQKRQE-QE-E--KKAGPSE.PR 99
O.FR.06.LA55RBF206 -D----EMP--Q------Q-P-N...-----C--Y--L---TK-G-...---H------.R...PA-AASH-NNKD..........PVPE-SP-.NT.IR.KQKR*E-QE----T-AG-G*RLG 99
O.GA.11.11Gab6352 -D----EMP--H------Q-P-N...T-------Y--Y---TS-G-...----------.R-..PAVGASRPDNK-..........FVPE---A.IT.DR.KQKRQE-QE-E--KKAGP-*QPR 101
O.SN.99.99SE_MP1299 -D----EMP--H------Q-P-N...K----A--Y--Y---AS-G-...----------.R...PA-AARHPDN-D..........IVPE-L-Y.IT.NR.KQKRQE-QE-E--N-ACPR*YPG 100
O.SN.99.99SE_MP1300 -D----EMP--H------Q-P-N...K----A--Y--Y---AS-G-...-L--------.R...PA-AARNPDN-D..........IVPE--PP.ITNNR.KHKRQE-QE-E--K--GS-RYPR 102
O.US.10.LTNP -D----EVP--H------Q-P-N...T-------Y--Y---TK-G-...----------.R....P-TASHPD-KD..........PVP--SL-.IT.KW.KQERQE-QE-E--KKAGPGGDHC 100
N.CM.06.U14296 ----------------R-----N...--F--R--Y--MY--TK-G-...---------S.--..--TLRS-KS--D..........LIPE--L-.-Q.Q-.-Q--QEKQE-TL-SK--A--C-- 102
N.FR.11.N1_FR_2011 ----Y------N----------N...-----R--Y--VC--MK-G-...----X----S.--..---PKS-KN--D..........IIPE--L-.-Q.H-.IQ--Q--Q--AL-SK--A--C-- 102
P.CM.06.U14788 -D----D-P--QQ-----SSP-N...-----A--Y--Y---TK-G-...----------.RP..A--DN-N-N--D..........PV--*-FA.CT.GA.QQE*HQ-QT----KQATA-RS-C 100
P.FR.09.RBF168 -DQ---D-P--QQ-----SSP-N...-----A--Y--Y---TK-G-...----------.RP..A--DN-N-N--D..........PV--*-LA.*T.GI.QQE*HQ-QT----KQATA-RS-C 99
CPZ.TZ.06.TAN5 -N-I--QVA------AA-E-P-S...--W--------PL--TK---...-------R-G.....-KFAA-NTSN-D..........LVRQ--LP.KR.SR.IQSSQE-SQ-E--A-ASSGGRPR 100
CPZ.US.85.US_Marilyn -D----NI----Q---------N...-----------V---TK-G-...---------G.R-R.-TTAKS-ADN-D..........P-R---F-.-Q.L-.NQ--Q--Q--AL-KQ-TS-QR-- 103
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -D----EVP--H------Q-P-N...--X--X-AY--YL--TK-G-...----------.R...PAVAASH-GDKD..........PVPE--LP.HT.PR.NQERQ-KQEE---K--S-SGLHC 101
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -D-T--D-P--QQ-----SSP-N...--F--A--Y--Y--LVK-G-...---------G.RA..A-PNN-N-N--D..........PV--*SLA.*T.GA.*QE*HQ-QT-----*-TA-RS-C 97
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B.FR.83.HXB2 MAGRSGD.SD..E.ELIRTVRLIKL..........LYQSNPP.PN.PE.GTRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCGTSGTQ.......GVGSPQILVESPTVL.ESGTKE...* 116
A1.CM.08.886_24 -------.--..-.G-LTA--I--I..........------Y.-K.-K.-SG-----------A-----D-------S-C------------------H---S---------QSQGTET---R--AP----A--.G----K...- 124
A1.CY.08.CY236 -------.--..-.D-L-A--I--I..........------Y.-K.-R.-S----K-------A--K--D-----V-SAC----E---------I---H---C---------QSQRVET---R--VSG-P-GI-.-----N...- 124
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------.--..-.--L-A--I--V..........------Y.-E.-K.-S----K-------A-------------S-C---P-----F--------HI--C---------QSQGAET---R--VFG----I-.-*RI-T...- 123
A1.NG.10.10NG040248 ------N.T-..-.D-LT---I--I..........------Y.-K.--.----------K---A-------------S-C--GPT----F----I---R---S----D--V-.......--AD---SG--SAI-.-P----...- 117
A1.PK.14.DEMA114PK001 -------.--..D.--L-AI-I--I..........------Y.-E.-Q.-S----K-------A--------GQ---SYH------------------NI--C--I------QSQGVET---GT--S--P-V--.GQ--NQ...- 124
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------S.G-..-.--L-AI-I--I..........------Y.-K.-R.-----Q--------A-----D---Q---S-H--G-E---HF----------N-S---------QSQGAAT---RS-VSG--D-I-.D---EN...- 124
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------.--..-.---KA--I--I..........------Y.-K.-Q.------K-------A-----D---Q---SAC--GP--------------RI--SK----P---QSQGVET---GT-VS----V--.---A-N...- 124
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ------S..-..-.--L-AI-I-NI..........------Y.-S.-Q.--------------A--K--D-----V-S-C---PT----F----I---R---C---------QSQGVET---R--VSGK--EI-.G---ET...- 123
A2.CM.01.01CM_1445MV -------.P-..-.D-LKA--T--I..........------Y.-T.-R.-S----K-Q-----A---H-S-------S-C------------------HI--S---D-----QSQGTET---GH--S---SVI-.G---E-...- 124
A3.SN.01.DDI579 ------N.--..-.--L-AI-I--I..........------Y.-K.-Q.------K-------A-----D-L-----S------E-------------H---S-------...........TGS*-S--CSAI-.GE---K...Q 112
A4.CD.97.97CD_KCC2 ------S.--..A.--LAAI-I--I..........------Y.-K.-R.------K-------A--N--D-------R-C----E----FC-------H---S---------QSQGTET---G---S---SG--.----EN...- 124
A6.BY.13.PV85 -------.T-..A.--LT---I--I..........I-----Y.-T.-R.------K-Q-----A----LN--------AC---XT---------I---N---S-G----D--QPQGTET---G--VS---SGI-.G-----...- 124
A6.CY.09.CY255 -------.P-..A.--LTA--I--I..........------Y.-T.-R.------KIQ-----A-----N-------N-C----T----FH---I---N---S---------HSQGTET---G---SG--SG--.G-----...- 124
A6.RU.11.11RU6950 -------.T-..A.--LTA--I--I..........------Y.-T.-R.------K-Q-----A-----D-L-----SSC------S-SF----I---H---S---------QSQGTET---G---SG-PSGI-.G-----...- 124
A6.UA.12.DEMA112UA014 -------.R-..A.--LTA--I--I..........------C.-T.-R.------K-Q--K--K----LD------IS-C--------------I---H-----.......EQSQGTET---G---SG--SGI-.G-----...- 117
B.BR.10.10BR_RJ032 -------.--..-.D-LK------I..........-------.-S.T-.--------------KK--W-----A---S-H----S-----------------S---------.......------------A--.------...- 117
B.CA.07.502_1191_03 ----R--.--..-.D-LKA-----R..........-------.-S.T-.------------------H-RLA-DW--R---D-PT---D-P----------SS---------.......-E-------------.GT--E-...- 117
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------.R-..-.D--Q-------..........-------.-S.--.------------------Y--Q--G-L-S-----P--------------------------PE.......-------F----A--.------...- 117
B.CN.12.DEMB12CN006 -------.G-..-.--LK------Q..........-------.-S.S-.------------------W-----SW--S-H---P----------I-------S---------.......----S-V--------.G-----ECC- 120
B.CU.14.14CU005 -------.--..-.D-LK------I..........-------.-S.S-.------------------W-RE--G---SNH---PE----F-----------S----------.......EL-GT---L----I-.------...- 117
B.DE.13.366396 -------.-E..-.--LK------R..........---T---.-S.T-.--------------------RDL-GW--S-----PE-----P----------N----------.......---G--V-L---S--.------...- 117
B.ES.14.ARP1195 -------.--..-.G-LN------I..........-------.--.--.-----------------KFL-E--G---SAH---P------------------H-----P---.......---D--------A--.---A--...- 117
B.FR.11.DEMB11FR001 -------.-E..-.--LK------R..........-------.-S.--.---------------K--H-RML-GW--DN----PE-----------------S-----A---.......---G--V-----A--.---A--...- 117
B.HT.05.05HT_129389 ----R--.--..-.--LK------Q..........------L.-S.--.---K-----------------K-G----A------E-------------S---S-G--D----.......------V-----A--.------...- 117
B.JP.12.DEMB12JP001 -------.N-..-.D-LKA-----F..........------L.-S.S-.--------------------K-------A-----PE-----------------D----N----.......---N--------AI-.------ECH- 120
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------.N-..-.--L--I-I--F..........------L.-K.--.--------------KK--W-R----W--N-H---P------H-----------S-E-------.......-----E------A--.------KCC- 120
B.RU.11.11RU21n -------.--..-.D-LK-I-----..........-------.--.--.------------------H-R------IC-----PE-----P-----------S---------.......------------A--.D-----...- 117
B.SE.12.SE600057 ------E.T-..-.D-LKVI-----..........-------.--.--.--------------K-------L-A---S-H---P------P-----------SK--------.......------------AI-.D--I--...- 117
B.TH.10.DEMB10TH002 -------.--..-.D-LK--K----..........I-----L.-S.--.--------------------RN--DW--S-----PE----F----------------------.......---N--V---P-A--.------...- 117
B.US.16.2609 -------.--..-.--LK------K..........------T.-S.--.------------------R-RT---W--D-----PEG---------D----------------.......---N---------I-.----Q-...- 117
C.BR.11.DEMC11BR035 -------.-EEL-.A-L-V--I--I..........------Y.-K.--.--------------A---------G---S-C---PE---------I----IN-S-SG------QPQGTTE---N-*V-GKPCA--.G-R--KECY- 128
C.CN.10.YNFL19 -------.--..-.A-LKA--I--I..........------Y.-E.-R.------K-------A--K--R-L-----SSC---PT----F--------HIGDS-SG-A----QSQGTTD--E--*-SGR-CA--.G--A-KECY- 126
C.DE.10.622166 -------.--..-.--LQAI-I---..........------Y.-K.--.--------------A-------------A-CV--PE----F----I---HI--G-TG------QSQGTTE---N-*VFRQ-CAI-.G-RA-KECY- 126
C.ES.14.ARP1198 -------.G-..-.Q-LQAI-I--I..........------Y.-K.--.------K-------A-------------SAL---P-----F----I---HI--S-SS------QSQGTTE-----*-SGK-CA--.GF---KECY- 126
C.ET.08.ET104 -------.--..-.A-LQA-KI--I..........------Y.--.--..GPP-----G---.CQPKKT-LF-*G-F.RS--GF--L--F--S---.N-S--SK-R-----K.......---N---.L*PFP--.G*-R-KECF. 111
C.IN.15.NIRT008 -------.--..-.A-LQA--I--I..........------Y.-D.-T.----S-K-------A-------------S-C---P-----F----I---HISGS-SG----A-QSQGTTE-----*-SGK-CA--.G----KECY- 126
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------.--..-.A-LQA--I--I..........------Y.-K.--.------K-------A--K-----G----SS----P----------I---HIGDS-SG------QLQGTTE-----*VSGKPCA--.G-RA-KECY- 126
C.NG.10.10NG020523 -------.--..-.A-LQAI-I--A..........--ET--Y.-E.-T.------K-------A---E-S---D---SAC---PT---------I---HIGDS-SS------G.......----*VSGK-CAI-.GPRI-KECY- 119
C.NP.11.11NP016 -------.--..D.--LQA--T-RI..........------Y.-E.-K.------K-------A-----R-----V-SAC---P----------I---NISDS-RG------Q.......L-----FGK-CA--.G----K...- 117
C.PK.14.DEMC14PK009 -----E-.--..-.A-LQA-KI--A..........---T--Y.-E.-R.--S-----------QK-Q-L----Q---SAC---P------P---I---AIVDS-SG------QSQGTTE----S*-SGK-CA--.GP---KECY- 126
C.SE.13.SE600311 -------.--..-.A-LQA--I--I..........-----LY.-P.-K.-----G--E--G--PS-S---W-IK----ISW-GL-D--LFK--RM--FI--GG-RGEIW--E.......--E-Y*VFGNPCP-W.-F-V-KECYY 119
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------E.--..-.A-LQA--I--I..........------Y.-K.--.------K-------A-------------S-C--------------I---HI--S-GG------QPQGTTE---N-*VSGK-CA--.G-R--KECY- 126
C.US.11.17TB4_4G8 -------.--..-.A-LQA--I--I..........------Y.--.--.--------------A-----RA------D-C---PT---------I---N---S-SG--P---QSQGTTE--EN-*VSGK-CA--.G----KECD- 126
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -------.--..-.T-LQA--I--I..........------YPN-.H-.--------------A-----RE------S-C-D-PT----F----I---HI--S-NS------QSQGTTE---N-*VSGRTCSI-.GFRV-KECY- 127
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------.--..-.A-LQA--I--I..........------H.-K.L-.------K-------A------TL-----S-C---P-----F--------HI--S-SS------QSQGTTE-------SGK-Y-I-.G----KECY- 127
D.BR.10.10BR_RJ108 -------.--..-.N-LTAI----F..........-------.-S.--.--------------------N--GH---ES----P----S-----------N-----------.......------VSM------.G---E-...- 117
D.CD.03.LA17MuBo ----RE-.--..-.D-LTA-----F..........-------.-S.-T.--------------Q--------G---IS--------------------S-N-S---------.......---D---P-------.----E-...- 117
D.CM.10.DEMD10CM009 ----RE-.--..-.N-LK-IQ---F..........---I---.-S.T-.--------------A--------G----S----------------I---N-N-S---EP----.......----T--S----A--.----E-...- 117
D.CY.06.CY163 ----RE-.--..-.D-LKAI----V..........-------.-S.IQ.AP----TH------A--------G----S-----P--------------N-N-S---------.......----T--S----A--.-T--E-...- 117
D.KE.11.DEMD11KE003 -------.--..-.--LKA--F--I..........-------.-S.-A.--------------A-------LG--F-S-----PE---------------------------.......----H-------S--.D-----...- 117
D.KR.04.04KBH8 -------.--..-.D-LKAI----F..........------L.-S.--.--------------A-----N--G---IS----------------I----IN-----------.......----S-VSG--SAI-.DT----...- 117
D.TZ.01.A280 -------.--..-.--L-AI----I..........-------.-S.L-.--------------A-----D--G----S--------------------N-N-HT--------.......----H-VS--P-AI-.D---E-...- 117
D.UG.10.DEMD10UG004 -------.--..D.D-LKA-----I..........-------.-S.--.--------------A-----N--AG--ID-----PE--D----------NIN-I--L------.......----Q--P--P-A--.D--S--...- 117
D.UG.11.DEMD11UG003 -------.--..-.--LKA-----F..........-------.-S.S-.--------------A-----RT-G----S-----P-----F---------IN-S-N-----A-.......---GH--S----P--.D-----...- 117
D.YE.02.02YE516 ----RE-.--..-.D-LKAI----F..........---N---.-S.--.--------------A---HL---G----S-L--G-----------I---N-N-S----P----.......-------S--PS---.-P--ED...- 117
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -------.N-..-.--L-A--I--I..........------Y.-K.--.--------------A----VRE------ASC---P--------------HIN-S---EQGAEE.......R------S---RAI-.------...- 117
F1.AR.02.ARE933 -------.--..T.--LTAL-Y--I..........------Y.-K.--.--------------A-----RA--D---SSC---PE-------------HIN-S----PGTEE.......-L-G---AG--HA--.---I-N...- 117
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------.--..T.DIV-I-NY--I..........-------.-K.--.--------------A-----RAL-----RFG---PE-------------HIN-S----QGTKE.......EL-----SG-HH---.-Q----...- 117
F1.BR.11.DEMF111BR037 -------.--..T.--LKA-KY--I..........-------.-K.--.--------------A-----RAL-----SSC---PE-------------HIN-SK--EQGTE-.......-------SG--HA--.V-----...- 117
F1.CY.08.CY222 -------.--..T.--L-A--T--I..........------Y.-K.--.--------------A-----RA----L-LSC---PE--------S----HIN-SK--EQGTEE.......---N---S---H---.D-----...- 117
F1.ES.02.ES_X845_4 -------.--..-.D-L-AI-T--I..........------Y.-K.--.--------------A----VRE------SSC----P-------------HIN-S--GEQGTEE.......R------S---RA--.------...- 117
F1.ES.11.VA0053_nfl -------.--..T.D-LKA--Y--I..........------Y.-K.--.--------------A-----RA------ISC---PE-------------NIN-S-G-EQGTEE.......R-----TS---R---.------...- 117
F1.FR.04.LA22LeRe -------.--..A.D-LKAI-Y--I..........------Y.-K.--.--------------A-----RE--Q---DSCV--PE-------------HIN-S----QGAEA.......----S--S---NA--.G-----...- 117
F1.RO.03.LA20DuCl -------.--..T.--L-A--I--I..........------Y.-K.--.--------------A-----RA--D---SSC---P--------------HI--S---EQGAER.......-------S---HA--.------...- 117
F1.RU.08.D88_845 -------.--..A.--LKA-KY--I..........-------.--.--.--------------A-----RE--Q---DDC---P--------------HIN-S-G--QGTEK.......----S--P---S-I-.G-----...- 117
F2.CM.02.02CM_0016BBY -------.--..-.A-LTA--T--I..........------Y.-K.--.--------------A-----RE------S-C------------------HI--S--S-QGTER.......-------S---RS--.G---EN...- 117
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------.--..-.D-LKA--Y--I..........------Y.-K.--.--------------A----VRE------RAC---PE-------------HIN-S---EQGTGK.......--E----S--PRAA-.------...- 117
F2.CM.11.DEURF11CM026 -------.--..-.D--KA--Y--I..........------Y.-K.L-GT-------------A-----RE------SSC---PT-------------HIT------QGTEG.......--E----S---HA--.G-----...- 118
G.CD.03.LA23LiEd ------N.T-..-.D-L-A--T--I..........------Y.-P.--.--------------A-------------SAC---FE-------------HI--S--S------QPQGTETR--GS--S--P-A--.G-----...- 124
G.CM.08.789_10 ------S.T-..-.D-L-A--T--I..........------Y.-S.--.------K-------A-----N-------SSC---LE-------------CI--S--S------QSQGTET---K--TS----VI-.G-----...- 124
G.CM.10.DEMG10CM008 ------S.T-..-.A-LTA--I--I..........------H.-S.A-.------K-------A-----N-------SSC---P------V-------HI--S--S-NF---QSPGTEP.......G---SV--.G-----...- 117
G.CM.10.DEURF10CM020 -------.A-..-.--L-V--I--I..........------S.-P.--.--------------A---E-Q-------S-C---RE---S-P---I---N---S--ST-T---QSPGTETR--G---S----A--.GW----...- 124
G.CN.08.GX_2084_08 ------S.T-..-.Q-LQAI-I--I..........------Y.-P.--.----T-K-------A-----R-------S-CV--LE-----P---I---H---S--SR-PE--QSPGTET---G---S----V--.G-----...- 124
G.ES.14.ARP1201 ------S.T-..-.-XLQA--I--I..........------S.-P.--.--------Q-----A-------------S-C---LE-------------C---S--ST-P---QSPGTET---R---S--P-G--.G---E-ECN- 127
G.GH.03.03GH175G ------S.N-..-.--L-A--I--I..........------Y.-S.A-.------K-------A----VRAL---F-SAC---PT-------------C---S--S------QSQGTET---R---S----V--.G-----...- 124
G.GW.08.LA57LmNe ------S.T-..-.D-L-A--I--I..........------Y.-P.--.------K-------A-------------S-CV--LE---S-L-------H---SK-NR-P---QSQGTET---E---S---SA--.G-----...- 124
G.KE.09.DEMG09KE001 ------S.T-..G.--LQA--I--I..........------Y.-P.--.------K-------A-------------SAC---P------P-------HIA-S--S--GTET.......EL-G---S----G--.GA-A--...- 117
G.NG.12.12NG060409 ------..--..-.--LLAI-T--I..........------S.-P.--.--------------A-----RE------S-C---P----------I---N-H-S--S--P---QPPGTEI---G---S--H-V--.G-----...- 123
H.CD.04.LA19KoSa -------.--..-.K-LEAIKI--I..........I-----Y.-E.ST.---K----------A--------G--V-T-L---HQ-----------------S----N--EK.......-------S---SA--.GE-A--...- 117
H.CF.02.LA25LeMi -------.N-..-.G-LQVC-I-RI..........------Y.-E.-A.------K-------A-------------E-CM--P------------------SK------EK.......------VP----A--.GT-V--ECH- 120
H.GB.00.00GBAC4001 -------.--..-.G-LQVCKI--I..........------Y.-E.RA.E-------------A-------------H-C-AGPV-----------------S-------EK.......-------S--P-A--.GT-A--...- 117
J.CD.03.LA26DiAn -------.--..-.Q-LLA--I--I..........------Y.-K.-N.-S------------A--N--D-----V-S-C---P----------I---R---S----D----.......---DS--SGGTGML-.GE----...- 117
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------.--..-.Q-LLA-----I..........---G--Y.-K.-N.-S------------A--N--D-------SAC---P-----F----I---R---S----D----.......---D---SG--GVL-.GA----...- 117
J.SE.93.SE9280_7887 -------.--..D.Q-LLA-----I..........------Y.-K.-N.-S------------A--N--D------PSSC---P----------I---R---S----N----.......---D---SG-PCM--.GA----...- 117
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----R--.-E..Q.Q-LTP--I--I..........------Y.-K.--.--------------A-----RE--Q-V-SSC----T-------------S-N-D--S-QGTEG.......EL-----P--PD---.G--D--...- 117
K.CM.96.96CM_MP535 ----R--.P-..-.Q-LT---T--I..........--E---Y.--.L-.-S--T---------A--K--S-----L-SAC--------------I-K-N-N-D--P-KGTEG.......-L-----S--PC---.------...- 117
01_AE.AF.07.569M ------S.T-..-.--L-A--I--I..........------F.-S.S-.--------------A-----RA------S-C----T-------------H-------------QSQGTET---RS--SG-PSVI-.GP---N...- 124
01_AE.CM.11.1156_26 ------S.T-..-.--LQA--T--I..........------Y.-S.S-.------K-------A-------------RDC--------------------------------QSQGTET---R---SG--SVI-.G----N...- 124
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------S.T-..-.---KA--T--I..........------F.-S.S-.------K-------A-----RA------SAC----P-------------H---S---------QSQGTET-------SG-PSVI-.G----N...- 124
01_AE.HK.04.HK001 ------S.T-..-.--LGA--A--I..........------S.-P.A-.----T-K-------A-----RK------SSVV---T--------S----H-------------QSQGTET---R---SG--SVI-.GA---N...- 124
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------S.T-..D.--L-AI-I--I..........------Y.-P.A-.----T-K-------A----VRAL-D---SDC----T---------I---S---S---------QSQGTET-L-R---SG-PSGI-.-P--EN...- 124
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------S.T-..-.--L-A-KI--I..........------S.-P.--.----T-K-------A-----RAL-D---S-C----P-------------H-------------HSQGTET---R---SG-PSDI-.GP--EN...- 124
01_AE.SE.11.SE601018 ------S.T-..-.D-L-A--I--I..........-HE---S..P.LQ.A--PT----G--*-A*--P-DA----V-SDF----PM----L-------HH--RD-G-KY---QSQGTETR--RR--SG--YA--.DT-AEN...- 121
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------S.T-..-.-I-QAAKI--I..........I-----Y.-S.S-.-N------------A-----RE------S-C----T----F--------H---S---------QSPGTET---R---SG--SV--.GP---N...- 124
01_AE.TH.90.CM240 ------S.T-..-.--L-A--I--I..........------F.-S.S-.----T---------A-----SA------S-C----T---------V---N---S--G------QSQGTET---R---SG--SVI-.GP---N...- 124
01_AE.US.05.306163_FL ------S.T-..-.--L-A--I--I..........------Y.-S.S-.------K-------A----VRA------SACV---T---------I---H---S---------QSQGTET---R---SG-PSSI-.GP--ED...- 124
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------.T-..-.--L---EI--I..........------Y.-P.-G.------K-------A--K--RT------SAF---P----HF----I---C-------------QSQGTET-------S---SVI-.G-----...- 124
02_AG.DE.09.701114 -------.A-..-.--L-I--T--I..........------H.-S.-V.------K-------A------T-C--L-S-C----------P---I---C------SR-----QSQGTET----S--S--PSIL-.G-----...- 124
02_AG.GW.05.CC_0048 -------N--..-.--L-A--T--I..........------L.-P.S-.-S----K-------A-----GA------RAC------------------S-N----S------QSQGTKT-------S---SVI-.G-----...- 125

354
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2017:H

IV-1
Proteins



R
ev

H
IV-1/SIV

cpz
Proteins

HIV-1 Proteins

Rev start exon 1 end exon 2 start NLS Leu-rich effector domain Rev end
B.FR.83.HXB2 MAGRSGD.SD..E.ELIRTVRLIKL..........LYQSNPP.PN.PE.GTRQARRNRRRRWRERQRQIHSISERILGTYLGRSAEPVPLQLPPLERLTLDCNEDCGTSGTQ.......GVGSPQILVESPTVL.ESGTKE...* 116
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------.A-..-.--L-A--I--I..........------C.-P.--.----T-K-------A-----RA------S-C--G-----------I---N---S----A-R--QSQGIEI---R--VS---SII-.G-----...- 124
02_AG.KR.12.12MHR9 -------.A-..-.--L-VI-I--I..........------Y.-P.--.------K-------A-----SA------S-----P----------I---S---SK-------RQSQGPETR--G--TP---SSI-.G-----...- 124
02_AG.LR.x.POC44951 ------N.A-..-.G-LGVI-IVRI..........------Y.-P.--.------K-------A-----CA-I--V-S-C----E---------I---C---S---------QSQGTET-------S---SII-.G-----...- 124
02_AG.NG.12.12NG060418 -------.A-..-.--L-A--I--I..........------Y.-P.-A.------K-------A-EQ--RA------SSC------------------C---S---------QSQGTET-----*-PGKLSII-.G-----...- 123
02_AG.NG.x.IBNG -------.A-..-.--L-A--I--I..........------Y.-P.--.----T-K-------A-----RA------S-C--------------I---N---S---------LSQGTET-------S---YII-.G-----...- 124
02_AG.SE.11.SE602024 -----R-.V-..-.D-L-A--I--I..........------L.-T.--.-S----K-------A---E-RAL-----TDC---P----------I---H---S---RA----QHQGTTT-------S---SGI-.G--N--...- 124
02_AG.SN.13.9580 ------N.T-..-.--L-A--I--I..........------Y.-P.--.------K-------A---K-RQ------SAC-E-PT---HF------K-CI--S----Y----EPVSRD*DL-----F---SII-.G---R-...- 123
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------.--..-.--LK-I----F..........-------.-S.--.------------------H------Q--S-----PE---L-H-----------S---------.......---------------.D-----...- 117
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------N.I-..-.D-FKAA-A--I..........------YPN-.-T.--------------A--K----L-----A-----P------------K---N-S-------DK.......------VS--L-A--.GT-A--...- 118
05_DF.BE.x.VI1310 -------.R-..-.D-LKA-----I..........------L.-S.--.--------------A-----N--G--L-S------E-------------N-N-S---------.......-------S--P-AI-.------...- 117
06_cpx.AU.96.BFP90 -------.--..D.R-LLA--I--I..........------Y.-K.-N.-S------------A--N--D-----V-S-C--------------I---R---S----N----.......---N---SG-PDML-.GT--T-...- 117
07_BC.CN.98.98CN009 -----E-.--..-.A-LKA--T--I..........------Y.-E.-R.------K-------A-------------SAC--------------I---HISGS-SG------QSQGTTE-----*-SGK-CA--.G--A-KEYY- 126
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------.--..-.A-L-A--I--I..........------Y.-E.-R.------K-------A--N-L--------SAC---PT-------------HITDS-RG------QPQGTTE-----*-SGK-CA--.G--A-KEYY- 126
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------.N-..-.Q-LAA--V--I..........------Y.-K.--.--------------A--S--N-------RAC---PE-------------H-N-S----N----.......--AD---SG--CAI-.G-----...- 117
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------.--..-.A-LQA--I--I..........-------.-S.--.-----------------------GG---DA----PE-------------N-N----------H.......---GH--S-----I-.D-----...- 117
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------.N-..D.Q-LTA--I--I..........I-----Y.-K.-Q.-S--S---------A--N--D---Q---SSC---P--------------N------S-N----.......---DX--PG--Y---.-PR-E-...- 117
12_BF.AR.99.ARMA159 -------.--..-.--LKAA-----..........------Y.-K.--.--------------A--S--RA-----ID-----PE----F----------G-----------.......---------------.------...- 117
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------.--..-.V-LT---I--I..........---N--Y.-S.Q-.------K-------A--------GQ---S-C------------------H-------------QSQGTET---G---P----GI-.G----N...- 124
14_BG.ES.05.X1870 ------S.T-..-.D-L-AX-I---..........------Y.-P.--.--------------A-------------SACV---E-------------H-G-S--S--V---QSQGTET---GS--S---SVI-.G-----...- 124
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------S.T-..-.--L-A--I--I..........-H----Y.-S.A-.-S--T---------A--KR-RE------SPC------------------S-------------QSQGTET---R---SG--SV--.GP---N...- 124
16_A2D.KR.97.97KR004 -------.P-..-.D-L-A--A-RI..........------S.-D.-R.-S----K-------A-----RA------SAC---PT-------------H---S---------QPQGTET---R---S--PSV--.G---E-...- 124
17_BF.AR.99.ARMA038 -------.--..-.D-LKAI----F..........-------.-K.--.--------------A-----NK-G----A-----P------L-----------SK--------.......-E----V---PS-I-.------...- 117
18_cpx.CU.99.CU76 -------.--..-.Q-LT--SI--I..........------Y.-E.-A.--------------A-----SA------N-C--GP------------------S-----F---QSQGTET---GS-VP---SG--.GT-D--...- 124
19_cpx.CU.99.CU7 -------.--..-.D-L-VI-I--I..........------Y.-T..Q.RA----K-------A-------------S-C----E----F--------H-N-S---------.......R--G---S---SV--.G--A-N...- 116
20_BG.CU.99.Cu103 ------S.T-..-.D-L-VA-I--I..........------Y.-P.--.--------------A-----RAL-----T-C---PP-----------------S--S------QSQGTET---R--VS----G--.G-----...- 124
21_A2D.KE.99.KER2003 ----R--.--..D.D-LKAI----F..........-------.-S.--.--------------A--------A---VSYH----E---------I---N-N-R----A----.......-G-R---S----AI-.G---E-...- 117
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------S.T-..-.--L-A--I--I..........------Y.-K.-R.------K-------A--K--D-L-----SAC------------------H---S---------QSQGTET---R---S----DI-.GA---K...- 124
23_BG.CU.03.CB118 ------S.T-..-.--L----I--F..........------Y.-P.--.--------------A---------Q---ADC---PP-----------------S--I------QSQGTETR--G---S----A--.G-----...- 124
24_BG.ES.08.X2456_2 ------S.T-..-.D-L-A--I--I..........------Y.-P.--.--------------A---------Q---NSC---P------------------S-GTE-...........---GS-VS---SV--.G-----...- 113
25_cpx.CM.02.1918LE ------V.N-..-.--LQAA-I--I..........------S.-P.--.--------------A------TL-----ASC---LE-------------H---S--S------LSQGTET---R--VS----A--.GT----...- 124
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------.P-..-.A-LGAI-I--I..........------L.-K.-R.-S------------A--NK-D-------S-C--GPP-------------S---S--F-N----QPQGTET---R---S----GL-.GA--E-...- 124
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----NE-.--..-.Q-LTAI-I--I..........--K---Y.-K.-R.------K-------A--E--D---K-V-S-C---P------P-------C---S---------QPQGAET---R---S---SA--.GT-A--...- 124
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------.--..-.D--K-I-I--F..........-------.-S.--.----------------------L-RW--SNH---PE----F----I-----------------.......------V-----A--.G-----...- 117
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------.--..-.---K------F..........-------.-S.S-.------------------------RW--SNH---PT---------I-------S---------.......------------AI-.------...- 117
31_BC.BR.04.04BR142 -------.--..-.A-LQA--I--I..........------Y.--.--.--------------A-----RA------S-C---P-----FL---I---NIN-S-SG------HPQGTAE---N-*V-KKPCA--.G-RA-KECY- 126
32_06A1.EE.01.EE0369 -------.N-..-.Q-LLA--I--I..........-N----Y.-K.-N.-S------------A--H--D---H---S-C---P----------I---R---S----N----.......---D---PEKPGVL-.GT----...- 117
33_01B.ID.07.JKT189_C ------S.T-..D.D-L-A--I--I..........-X----Y.-S.A-.----T-K-------A-----GA------SAC---P--S-----------S---S---------QSQGTET---R---SG--SVI-.D----N...- 124
34_01B.TH.99.OUR1969P ------S.T-..-.--L-A--T--I..........------Y.-S.S-.------K-------A--K--RE--D---ISC----T-----------------SK--------.......------V-----A--.D-----...- 117
35_AD.AF.07.169H -------.--..-.--LKGI-I--I..........------Y.-E.-R.-S----K-------A--N--D---Q---S-C---P--------------Q---Q---------QSQGVET---R--VF----V--.G----N...- 124
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------.A-..-.--L-V--T--I..........------Y.-P.S-GR-----K-Q-----A-----RA------S-C---FE-------------H---S---------QPQGTEA---G--V-----GI-.GT---N...- 125
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------.--..-.Q-L-A--I-NI..........------Y.-P.--.------K-------A-----RAL-----S-C------------------H-N-S---RD----QPQGTET-L-G---S--P-G--.G----N...- 124
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------G.--..-.--LKAI-Y--I..........------F.-K.--.--------------A-----RAL-----SSC---PE-------------HIN-S----QGTE-.......---N-PV---P-AI-.D-----...- 117
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------.--..-.--LK---Y--I..........------Y.-K.-T.--------------A-----RE----F-SAC---RE-------------HIS-S---EQGAEE.......------TSG--LA--.------...- 117
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------.--..-.D-L-A--A--VLYQAVSSFKF-------.-S.S-.--------------------RK---W-ISNH---PT----F------------S---------.......------V-----E--.------...- 127
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -------.--..-.T-LQ------R..........-------.-S.--.--------------------QXF-GW--N-----PE-----H-----------S---------.......------V-----A--.-T----...- 117
43_02G.SA.03.J11223 -------.A-..-.--L-X--I--I..........------Y.-S.-A.R-------------A-------------SAC---R--------------H---S--SR-P---QSPGTET---G---P----V--.------...- 124
44_BF.CL.00.CH80 -------.--..V.D-LKVI-Y--I..........------Y.-K.--.--------------A-----RAL-----SSC---LE-------------HIN-S----QGTEG.......-------SG---A--.G-----...- 117
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------N.T-..-.--LTA--I--I..........------Y.-K.--.--------------A-------------S-C---P--------------H---S----D----.......--AD--TSG--CAI-.G-----...- 117
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------.--..-.D-LKA--Y--I..........------Y.-K.-R.-----Q--------A----VRG------RSC---PE-------------HIN-S----QGTEE.......------TSG--RV--.G-----...- 117
47_BF.ES.08.P1942 -------.--..-.X-LKA-----I..........-------.-S.S-.--------------------R--G----N---D-PT-----------------S---------.......---T------P----.------...- 117
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------S.T-..-.--LTA--I--I..........------S.-S.A-.----T-K-------A----VRA------S-C---P------------------S-----P---QSHGTET---R---SG--SDI-.GA---N...- 124
49_cpx.GM.03.N26677 -------.N-..-.Q-LLA--I--I..........--K---Y.-K.-N.-S------------A--D--D---Q---IDC---P---------S----C--SS----N----.......---D--VSG--CPI-.GE----...- 117
50_A1D.GB.10.12792 ------S.--..-.D-LKAI----F..........-------.--.--.---K----------A-----N--G----D-----PE--G----------N-N-S----N----.......----N-V-----AI-.D-----...- 117
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------.--..-.---K-------..........-------.--.--.-S----------------H-RVV-DW--S------T-----------------S-G-------.......------V-----P--.------...- 117
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------S.T-..-.--L-A--I--I..........------F.-S.S-.------K-------A-----RA------C-CV--PT-----P-----------SK--------.......-G---P------A--.D-----...- 117
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54_01B.MY.09.09MYSB023 ------N.T-..-.D-L-A--I--I..........------Y.-P.--.--------------A----VRE------RD---G-T---------I---H---S---------QSQGTET-L-G---SG--SG--.G--X-N...- 124
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O.CM.96.LA51YBF35 ------E.D...Q.Q-LQAIQ---I..........------C.-A.-A.-S-S----------R--A-VDT-AS---A-VVHGPQDNNLVE-----Q-S-RDP-VDQPPE-WTMDSRAEDN*-L---WSCD-I-.DTRIAN...- 122
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O.CM.x.pCMO2_3 -----D-.V...Q.P-LHAI-I--I..........------H.-S.-I.-S-S----------R--A--DTLAT---A-VVHGPQDNNLVE---I-Q-SIRDPDGDQP---WSVDPRAEDN*CL-N-YSCS-I-.ATRIA-...- 122
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -------.A.....Q-LQVIQI--I..........------H.-S.-S.-S-N----------R--A-V.NLAA-F-A-VVHGPQNNNIVE-----Q-SIRDP-GDRL-E-WTVDPRTKDN.YL-N-CSCN-I-.ATRIT-...- 120
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B.FR.83.HXB2 TQPI...P.....IVAIVALVVAIIIAIVVWSIVIIEYRKI....LRQRKIDRLIDRLIERAE.DSGNESE.GEISA.LV.E...M.GVEMGHHAPWD.VDDL...* 82
A1.CM.08.886_24 MLSLGIWE.....-W---G-I-VL-------T--V--CKRV....-K-K---KI-A-IR----.------D.-DTDE.-A.R.....L----NYNLG-.DN--...- 85
A1.CY.08.CY236 MT-L...E.....-S---G---VS-------T--G--IK-V....----------K-IR----.-------.-DTDE.-A.L.....L----NYDLG-.DNN-...- 82
A1.KE.11.DEMA111KE002 MT-L...E.....-S---G------L--A--I-LG--IK-L....-N------I-E-IR----.------D.-DREE.-S.K.....LID--DYDLGY.DNI-...- 82
A1.NG.10.10NG040248 MI.....L.....AIG----I--AL---I--T-AYL----W....K--KR-NW-YN-I-----.-------.-DTEE.-A.A.....LG---PLVLG-.-NN-...- 80
A1.PK.14.DEMA114PK001 ML-PL..-.....-C---G-I--L-L-----T--GL-----....----------K-IR----.-------.-DTDD.-A.T.....LID--DYDFG-.DNN-...- 83
A1.RW.11.DEMA111RW002 M-LL...V.....VW--IG-I--L-L--I--T--GL--K-L....-K-------LE-IR----.------D.-DTEE.-W.A.....T----NYDLGN.DNN-...- 82
A1.UG.11.DEMA110UG009 MR-L...E.....-W---G-I--L-L-----T--G---KRL....RK--------E-IK--E-.-------.-DTEE.-A.G.....LIN--NYDLG-.DNN-...- 82
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 MTLL...E.....-W--TG----L-------T--G-----V....-K--------K-IS----.-------.-DAEE.-S.A.....L----YDNLGY.IN--...- 82
A2.CM.01.01CM_1445MV ML-L...A.....-LS--G-I--F-L-----T--F-Q-KEL....KK-----W--K-IS----.------D.-DTEE.-S.T.....L----NLDF--.ANN-...- 82
A3.SN.01.DDI579 MTSL...E.....-W--IG-I--L-L-----T--G---K-V....-K-KR-----E-IR----.------D.-DTEE.-S.T.....L--V-DDI-LY.DNN-...- 82
A4.CD.97.97CD_KCC2 MN-L.........-WS-I--I--F-L---G-I-AF---K-L....RK-----W--E-IR----.-------.-DTEE.-S.T.....LM---NLDFL-.NNN-...- 81
A6.BY.13.PV85 MT-L...V.....-C--A----VS----I--T--GL----L....-K--------E-IR----.-------.-DEEE.-S.T.....LM-G-NL-LL-.NNNV...- 82
A6.CY.09.CY255 MT-L...E.....-Y--------F---V---A-AG-----L....-K--------E-IR----.-------.-DAEE.-S.T.....LM-V-DYVLL-.DNNV...- 82
A6.RU.11.11RU6950 MT-L...E.....-Y--A----VF-------T--G----RL....-K--------E-IR----.-------.-DEEE.-S.T.....LM---NL-LL-.DNNV...- 82
A6.UA.12.DEMA112UA014 MT-L...E.....-S-------VSL------TL-G-----V....-K--------E-IR----.-------.-DEEE.-S.T.....LM-V-NL-LL-.NNNV...- 82
B.BR.10.10BR_RJ032 ML-L...Q.....-A---X---VA----------F------....---------L--I-----.-------.-DEEQ.-A.A.....LM---------.-N--...- 82
B.CA.07.502_1191_03 M--L...A.....-L--A-----A-L-----T--G------....------N--L--IA----.-------.-DQEE.-S.ALVERGHL---------.-N--...- 87
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 MT-L...Y.....-WS-------A-------T-AL------....--------IL--IR----.-------.-DQEE.-S.A.....L-----D----.----...- 82
B.CN.12.DEMB12CN006 M--L...I.....VL--A-----A-L-----T--F-L----....R-----------IR--T-.------D.-DQEE.-S.A.....L-D---D----.-NN-...- 82
B.CU.14.14CU005 M--L...V.....--G-----I-A-----------------....----------E-IRD---.-------#-DQEE.-S#P.....L------G---.----EC.- 84
B.DE.13.366396 MP-L...V.....-A---G---TG-L--A---M-F------....------------IR----.-------.-DQEE.-S.A.....L-D---L----.-N--...- 82
B.ES.14.ARP1195 M--L...V.....-L--------A---------XF---X--....------N-----ITD---.-------.XDEE-.-A.A.....L-DR--D---V.----...- 82
B.FR.11.DEMB11FR001 M-SL...T.....-L----------L-----T--F------....-------S----IR----.-------.EDQE.....A.....LM----L----.I---...- 79
B.HT.05.05HT_129389 M-SL...X.....XL--------X-X--I--X--F----X-....K--KR-------IRD---.-------.-DQEE.-S.A.....L-D---L----.-N--...- 82
B.JP.12.DEMB12JP001 M--L...Q.....-L--------A-L-----T--G------....-K--------N-IS----.-------.-DQEE.-S.A.....LM---------.-N-M...- 82
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 M-SL...T.....-FT-------A----------F---K--....-K----------IR----.-------.-DQEE.-S.A.....L----------.----...- 82
B.RU.11.11RU21n M--L...V.....-AT---F--VG--------L--V-----....----------A-I-----.------D.-DQE.....A.....LM----L----.---M...- 79
B.SE.12.SE600057 M-SL...V.....-L------IVG----I--T--L------....------------IR----.-------.-D#EE.-S.AL#....-D---D----.-N--...- 81
B.TH.10.DEMB10TH002 MSSL...Y.....-LT---F-LVT----------F----R-....--------I---IR----.-------.-DQEE.-S.A.....LM-------GN.I---...- 82
B.US.16.2609 MFSL...K.....VA--------A----------L------....------------IR----.------D.-DQEE.-S.G.....L--R--L----.I--....- 81
C.BR.11.DEMC11BR035 MVNL...LEKIDYKIGVG--A--LV---I--T--Y-----L....V---R--W--K-IR----.-------.-DTEE.-Q.T.....M-D---LRLL-.GN--...- 87
C.CN.10.YNFL19 MVD.......LDYK-TVG-FI--L-L--I--T-AY-----L....TK-----W--K-IG----.-------.-DTEE.-S.T.....M-D--RLRLL-.-N--...- 83
C.DE.10.622166 MINL...AAIVDYRIGVA-FII-L-------T-AY-----L....VK----NW--K-IR----.-------.-DTEE.-S.T.....M-D---LRLL-.DN.....- 85
C.ES.14.ARP1198 MLDL...LTRVDYKI-VG-FII-L-------I-AY-----L....V------W--N-IR----.-------.---EE.-S.T.....M-D--QLRLL-.-N--...- 87
C.ET.08.ET104 MTNF...LEQVDYRI-VG-FI--L-------T-AY-----L....-------W--K-IR----.-------.-DTEE.-S.A.....M-D--NLRLM-.AV--...- 87
C.IN.15.NIRT008 MVD.......LGYKLTVG-II--L-------T--Y---K-L....-------W--E-IR----.-------.-DMED.-S.T.....M-D--NLRLL-.-NE-...- 83
C.MW.09.703010256_CH256.w96 MLDL...VARVDYRIGVG--I--L-------ILAY---KRW....-K-K---W--K-IR----.-------.-DTEE.-S.T.....M-D-E-LGLL-.-N.G...- 86
C.NG.10.10NG020523 MLES......VDYRIG-A--LI-L----I--I-AY-----W....V--T---W--K-IR----.------D.-DHEE.-S.T.....M-D--QLRLL-.ANG-...- 84
C.NP.11.11NP016 MID.......LDYRLGVG-FI--L--V----T--Y-----L....V------W--K-IR----.-------.-DTEE.-S.T.....M-D---LRLL-.GN--...- 83
C.PK.14.DEMC14PK009 MLNL...LERVDYRIGVG--GI-L-------T--YL--K-L....VK--------E-IR----.-------.-D-EE.-A.T.....E-D-DNLRLLV.GN--...- 87
C.SE.13.SE600311 MVDL...TAGVDYRI--A-FAI-L-----I-I--Y-----L....V--N--NW-VK-IR----.------D.-DTEE.-S.T.....M-D--NLRLL-.AV--...- 87
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 MLDL...LARVDYRIGVA--LI-L-------T--Y---K-L....---KR--W--K-IR----.------D.-D-EE.VE.T.....L-D--NLRLL-.-IN....- 86
C.US.11.17TB4_4G8 MLDL...AARVDYR-G-A-FII-L-------T--Y-----L....-------Q--K-IR----.-------.-DTDE.-A.T.....M-D--NLRLL-.-N--...- 87
C.ZA.13.DEMC13ZA152 MLNL...LARVDYRIGVG-FII-L-L--I--I--Y-----L....VK-----W--K-IR--V-.------D.-DVEE.-S.T.....M-D---LRLL-.-N--...- 87
C.ZM.11.DEMC11ZM006 MISL...IERVDYRLGVG--II-L-------T-AYL----L....---K---W--E-VR----.-------.-D-EE.-S.T.....M-D---LRLL-.GNE-...- 87
D.BR.10.10BR_RJ108 M--L...V.....-I-------TG-L--A--T--F------....R------Y----IR----.-------.-DTEE.-S.K.....L-D---Q---V.----...- 82
D.CD.03.LA17MuBo MK-L...E.....-A--------S-L-----T--Y---KR-....K------W----IQ----.-------.-DREE.-S.T.....L---------VVA---...- 83
D.CM.10.DEMD10CM009 M--L...V.....-IS------TL-------T--Y------....Q--K---W----IR--E-.-------.-DKEE.-S.T.....L-D-------IVA---...- 83
D.CY.06.CY163 M-SL...E.....-L--A-----L-L-----T--Y------....K------W----IG----.-------.-DKEE.-S.Q.....LM--------NVA--I...- 83
D.KE.11.DEMD11KE003 M-SL...Q.....-A--------L-L-----T--F--C-RL....R--#---W----IR----.-------.-DEEE.-S.A.....F-G--Y-----.IN-I...- 81
D.KR.04.04KBH8 M--V.........VI--X----TL----I--T--F--CCRL....RK--------N-IR----.-------.-DEEE.-S.T.....LM--------N.----...- 81
D.TZ.01.A280 MT-L...E.....-T--A---I-S-L-----T--Y----R-....KK-K---W----IR----.------D.-DTEE.-S.T.....L---------N.---I...- 82
D.UG.10.DEMD10UG004 M--L...V.....-L--------LLL-----T--F--C--L....R--KR--W----IR----.-------.-DEEE.-S.K.....FM--------N.I--M...- 82
D.UG.11.DEMD11UG003 MNLL.........VIG---------L-----A--F--W-RL....K------KI-N-IA----.-------.-DREE.-S.A.....L-G---L----.IG-I...- 81
D.YE.02.02YE516 M-TL...E.....-LS-----I-A----I--T--Y------....R------Q----IR----.-------.-DEEE.-S.T.....LM----A---NVA---...- 83
F1.AO.06.AO_06_ANG32 MSDL...L.....AI--------L-------T-AYL----V....VK-KR-N--YE-IR----.------D.-DAEE.-A.-.....LG-V-PFI-GG.INN-...- 82
F1.AR.02.ARE933 MSYL...L.....AIG-T--I--L-------T-AY---K-L....V---R-N--YK-IR----.-------.-DAEE.-A.A.....LG---PFI-R-.I-N-...- 82
F1.BR.10.10BR_RJ015 MTDL...L.....VIS-A--I--L--V----T--YL----L....V-----N--YQ--R----.-------.-DAEE.-A.A.....LG---PFL-G-.INN-...- 82
F1.BR.11.DEMF111BR037 MISL...L.....AIS-A--I--L--V----T--F---K-L....RK----N--YE--R----.-------.-DAEE.-A.A.....LG---PFL-G-.INN-...- 82
F1.CY.08.CY222 MTNL...L.....AI--A--IL-L-V-----T-AY---K-V....I-----N--YKKIR----.-------.-DAEE.-A.A.....LG-V-PFI-G-.INN-...- 82
F1.ES.02.ES_X845_4 MSNL...L.....AIS-------L--V-I--T--FL----L....------N--YE--R----.-------.-DAEE.-A.A.....LG-V-PFI-GN.INN-...- 82
F1.ES.11.VA0053_nfl ML.....Y.....-IS----IL-L--V----T--Y-----L....V-----N--YE-IR----.-------.-DAEE.-A.D.....LG-V-PFI-G-.INN-...- 80
F1.FR.04.LA22LeRe MSYL...L.....AI--T--I--L-V-----T--Y---K-L....V-----N--YK-IR----.-------.-DAEE.-A.A.....LG---PFI-GN.INN-...- 82
F1.RO.03.LA20DuCl MSY-...L.....AIS-------L--V----T--Y-----L....V-----N--YR-I-----.-------.-DAEE.-A.A.....LG---PFI-G-.INN-...- 82
F1.RU.08.D88_845 MTE-...I.....-IG----I--L-V-----T--F------....------N--YE-IR----.------D.-DAEE.-A.A.....LG---PFV-G-.-NN-...- 82
F2.CM.02.02CM_0016BBY MSYL...I.....-LV---FI--L-A--I--T--Y---K-Q....---KR-N--YE-IR----.-------.-DAEE.-A.A.....LG-V-LFI-GN.INN-...- 82
F2.CM.10.DEMF210CM007 MSLS...I.....--V-A-FI-VL----I--T------K-L....---KR-NK-YE-IR----.-------.-DAEE.-A.A.....LG---PFI-GN.INN-...- 82
F2.CM.11.DEURF11CM026 MSLV...L.....A-G----I--L----I--T--Y---K-L....V--KR-NW-FE--S----.-------.-DAEE.-A.A.....LG-V-PFV-GN.LNI-...- 82
G.CD.03.LA23LiEd M--L...E.....-A---G-I--FLA-----T--F-L--E-....RK----EK----IR----.-------.-DTEE.-A.T.....LM---DFD--V.G-N-...- 82
G.CM.08.789_10 M-SL...A.....---V-G-I--FLA-LI-----YVL--N-....RK-KQ-EN-L--IR----.-------.-DTEE.-A.K.....L----DFDA-V.G-NV...- 82
G.CM.10.DEMG10CM008 M-AL...V.....-A---G-I--FLA--T--T--F-Q--E-....RK-N---K-L--IR--I-.-------.-DTEE.-A.A.....L-DV-DFDL-I.GNN-...- 82
G.CM.10.DEURF10CM020 M-SL...Q.....-AS--G----F-A-TI--T--Y------....RK-KR--K--N-IR----.-------.-DTEE.-S.T.....L-D-VDFD--V.G-N-...- 82
G.CN.08.GX_2084_08 M--L...E.....-A---G-I--F-A-----T--Y------....R--KR--KIL--IR----.-------.-DTEE.-A.T.....L-D-VEFD--V.G-NM...- 82
G.ES.14.ARP1201 M--L...V.....-FS--G----F-A-V---T--X------....RK-KR--KIL--IR----.-------.-DTEE.-A.T.....L-D-VDFD--V.G-N-...- 82
G.GH.03.03GH175G M-SL...E.....-S---G-I--S-A--I-----F----R-....RK-K--EK----IR----.-------.-DTDE.-A.A.....L----DFD--V.G-N-...- 82
G.GW.08.LA57LmNe M-SL...E.....VA---G----G-A--I--I--F-Q-KE-....KK-K--Q-IL--IR----.-------.-DTDE.-A.T.....L----DFD--V.G-N-...- 82
G.KE.09.DEMG09KE001 M--L...E.....-AS--G-I--FLA-TI--T--F-Q--E-....RK-------Y--IR----.-------.-DEEE.-A.T.....L-GR-AFD--V.G-N-...- 82
G.NG.12.12NG060409 MS-L...E.....-A---G-I--V-A--A--T--L---K--....RK-KR----LE-IQ----.-------.-DTEE.-A.T.....L-D-VDFE--V.GNN-...- 82
H.CD.04.LA19KoSa MSL....Y.....ALGVG-----S-LV-I--T--Y-----L....VK-K----I-E-IR----.-------.-DAEE.-S.K.....L----P-DL-N.-A--...- 81
H.CF.02.LA25LeMi MYIL.........TIG-G--I--F--V-I--T--Y-----L....VK--R----LE-IR----.------D.-DTEE.-S.T.....L--R-QLNLGY.-A--...- 81
H.GB.00.00GBAC4001 MYIL.........GIG-G--I--G-LC-I--T--YL----L....VQ-KR----LE-IR----.------D.-DTEE.-S.T.....L--R--LNLGY.-A-V...- 81
J.CD.03.LA26DiAn ML-L...Q.....-I-----I--SLL--G--TV-Y-----L....----N--K----IR----.------D.-DTDE.-S.K.....L----P-DL-N.----...- 82
J.CD.97.J_97DC_KTB147 M--L...D.....-A---G-I--V---VI--T--F-----V....----------N-IR----.------D.-DTDE.-E.K.....L----P-DL-N.-N--...- 82
J.SE.93.SE9280_7887 MI-L...Q.....-A----FI---FL--GM-T--Y---K-L....-------K----IR----.------D.-DTEE.-A.D.....L--R-P-DL-N.-N--...- 82
K.CD.97.97ZR_EQTB11 MV-L.........T-G-I---A-L-L--I--T-AYL----V....V--KR-NW-F--IR----.-------.-DTEE.-A.A.....LG-T--LILG-.INN-...- 81
K.CM.96.96CM_MP535 MVSL.........AIS-------L-L--I--T--Y-----L....VK-KR-NW----IR----.-------.-DAEE.-A.D.....IG-L--LILGN.I-N-...- 81
01_AE.AF.07.569M MT-L...E.....-S---G-I--L-S-----T--A--AK-L....---------VK-IR----.-------.-DTEE.WA.K.....L----DFD--V.G-N-...- 82
01_AE.CM.11.1156_26 MNAL...Q.....-W---G---GV-L-V---A------K--....-K--R--K-VK-I-----.-------.-DTDE.-A.T.....L----DFDH-V.G-N-...- 82
01_AE.CN.12.DE00112CN011 MT-L...E.....-S---G-T--L-L-----TV-AL-I-I-....----------K-IR--E-.-------.-DTDK.-A.K.....L----NFD--V.G-NM...- 82
01_AE.HK.04.HK001 MT-L...Q.....-S---G-I--L-L-----T--GL-V---....----------KKIR--E-.-------.-DTDE.-A.K.....L----DFD--V.G-N-...- 82
01_AE.IR.10.10IR.THR48F MT-L...E.....-S--AG----L-L-----T--A------....-N--------K-IS---X.-------.-DTEE.-A.K.....L----DFD--V.G-N-...- 82
01_AE.JP.11.DE00111JP003 MT-L...Q.....-S--#....................-RF....-K--------K-IR--E-.-------.-DTDE.-A.K.....L----NFD--V.G---...- 61
01_AE.SE.11.SE601018 MNSL...E.....-S--AG--I-L-L-----T--A-QI---....-Q-----K--K-IRK---.-NE----.-DTDE.-D.K.....L----DFD--V.G---...Y 82
01_AE.TH.10.DE00110TH001 MTHL...E.....-S---G-I--L-L-----T--A--F---....-K--------K-IR----.-------.-DTDE.-A.K.....L----DFD--V.G-N-...- 82
01_AE.TH.90.CM240 MT-L...E.....-S---G-I--L-L----*T--A--VK--....---------VK-IR----.-------.-DTDE.-A.K.....L----DFD--V.G-N-...- 81
01_AE.US.05.306163_FL MS-L...E.....-S---G-I--A-S-----T--A--VK--....F--------VK-IR----.-------.-DTDE.-A.K.....L----DFD--V.G-N-...- 82
02_AG.CM.10.DE00210CM013 M--L...E.....-S---G----F-A-----T--Y------....KK-K-----L--IR----.------D.-DEEE.-S.T.....LM-I-YDNLL-.NNN-...- 82
02_AG.DE.09.701114 M-SL...E.....-A---G----F-A-V---T--F----R-....RK-K---W-L-KIR----.------D.-DTEE.-S.T.....LM---YDNIL-.N--V...- 82
02_AG.GW.05.CC_0048 M-SL...A.....-A---G----F-A-----T--Y------....RKE---SN-L--IR----.------D.-DTEE.-A.L.....LM---DNNIL-.NNN-...- 82
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B.FR.83.HXB2 TQPI...P.....IVAIVALVVAIIIAIVVWSIVIIEYRKI....LRQRKIDRLIDRLIERAE.DSGNESE.GEISA.LV.E...M.GVEMGHHAPWD.VDDL...* 82
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 M--L...E.....-A---G----F-A-----T--Y----A-....RK-K-----L--IR----.------D.-DTEE.-S.T.....LM---YDNIL-.NN--...- 82
02_AG.KR.12.12MHR9 M--L...E.....-S---G-I--F-A-----T--F------....RKE---SK-L--IR----.-------.-DTEE.-S.T.....LM---DYNIL-.N-N-...- 82
02_AG.LR.x.POC44951 M--L...E.....-A---G----F-A-V---T--V------....RK-K--H--L--IR----.------D.-DTEE.-S.T.....LM-I-Y.DIL-.NNN-...- 81
02_AG.NG.12.12NG060418 MNSL...E.....-T---G-I--F-A--------FVLHKE-....RK-KR--S-L--I-----.------D.-DTEE.-S.T.....LM---NYTIL-.N-N-...- 82
02_AG.NG.x.IBNG M--L...T.....-T---G----F-A--------Y------....RK-K-----L--IR----.------D.-DTEE.-S.T.....LM---YEYIL-.N-N-...- 82
02_AG.SE.11.SE602024 M-SL...E.....-AS--G----A-A-----T--L------....QK-K-----L--IR----.-------.-DTEE.-L.T.....LM---YDNIL-.N--M...- 82
02_AG.SN.13.9580 M-SL...T.....-A---G----F-A----*I---L----R....TK-SA-G--L--IR----.------D.-DTEE.-T.T.....LM----SN.LA.F---...- 80
03_AB.RU.97.KAL153_2 M-SL...A.....-A-------VG------G---F------....------------IR----.-------.-DQE.....A.....LM----LV---.A---...- 79
04_cpx.CY.94.94CY032_3 MLFW...E.....-W---G----L--V----TL-F---K-L....R---R--S-YN-IR----.------D.-DAEE.-S.T.....L-G--NFD--V.G-N-...- 82
05_DF.BE.x.VI1310 MSDL...L.....TI-V---I--L-------I--Y---K-L....V-----N--YK-IR----.-------.-DAEE.-A.A.....LG-V-PFI-G-.INN-...- 82
06_cpx.AU.96.BFP90 M-AL...E.....-A---G----FLA-----T--F-Q--E-....RK-K--EK-L--IR----.-------.-DTDE.-A.T.....LM---DFD--V.G-N-...- 82
07_BC.CN.98.98CN009 M-TL...T.....-L--------A-------T--L------....---KR-------IR----.------D.-DQEE.-S.A.....FM---------.----...- 82
08_BC.CN.97.97CNGX_6F MLDL.........EL-VG--I--L-------T--Y----RL....VK-----W--K-IR----.-------.-DTEE.-S.T.....M-D--RLRLL-.-N--...- 81
09_cpx.GH.96.96GH2911 M-SL...Q.....-AS--GII--F-A--IA-T--F--V---....RK-KR-------IRD---.-------.-DTEE.-A.K.....L----P-DS-N.----...- 82
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 MLSL...LARVYYKLRVG--I--L-------IR-Y-Q---L....VEPT---W--K-IR----.-R-HD-D.-DTEE.-S.T.....M-D--NLRLL-.-N--...- 87
11_cpx.CM.95.95CM_1816 MISL...Q.....-AS-I-----F--VV---T--GL----L....------------IR----.-------.-DTEE.-A.Q.....L----P-DL-N.----...- 82
12_BF.AR.99.ARMA159 M-SL...V.....TL--------A-L---A----L------....------------IR----.-------.-DAEE.-A.A.....FG-L-LLI-GN.I-N-...- 82
13_cpx.CM.96.96CM_1849 MNAL...-.....-IS----I--F-L-V---T-AY-----L....VH-K--EK-L--IR----.-------.-DTDD.-A.K.....L----NFD--V.G-N-...- 82
14_BG.ES.05.X1870 M-SL...E.....-A---G-I--G-A--X--T--F-Q-KE-....RK-K--QGIL--IR----.-------.-DTEE.-A.V.....LM---GFD--V.G-N....- 81
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 MS-L...E.....-S---G-I----L-----T--A--I-N-....-K-------VK-IR--E-.-------.-DTDE.-A.K.....L----DLD--V.G-N-...- 82
16_A2D.KR.97.97KR004 MNSL...Q.....-LS--G-I--F-L-V---T--F---K--....KK-N---W--K-IS----.-------.-DTEE.-S.T.....LM---NLDFG-.AN-....- 81
17_BF.AR.99.ARMA038 M-AL...E.....-L--------T----------L-----L....----------E-IR----.-------.-DAEE.IS.A.....LM---------.IN--...- 82
18_cpx.CU.99.CU76 MXXF...E.....--G-I--I--F---VC--T--Y------....-K-K---G-FE-IRD---.---Y---.-DTEE.-S.K.....LM---N-N-GY.-A-V...- 82
19_cpx.CU.99.CU7 M-AL...Q.....-A---G-I--F-A-----T--Y------....RKE---EK-L--IR----.------D.-DTEE.-S.T.....LM-L-DFD--V.G-NV...- 82
20_BG.CU.99.Cu103 M-SL...E.....VA---G-I--G-A--I--A--F-L-KE-....RK-K----ILE-IR----.-------.-DTDE.-A.V.....L-D--DFDH-V.G-N-...- 82
21_A2D.KE.99.KER2003 M-AL...Q.....-I--A-----T-------T--F----R-....K---R--C----IR----.-------.-DREE.-S.K.....L-----Y---N.I---...- 82
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY M--L...E.....-CT--G-I--L-L-----T--A--IK-V....R--K-----LE-IR----.-------.-DTDD.-A.K.....L----NFD--V.GNN-...- 82
23_BG.CU.03.CB118 MHSL...E.....-A-V-G-I--G-A--I--A--F-L-KQ-....RK-K----ILE-IR----.-------.-DTEE.-A.A.....L-D--DFDH-V.G-N-...- 82
24_BG.ES.08.X2456_2 M-SL...E.....-A---G-I--C-A--I--T--W-Q-KE-....RK------ILE-IR----.-------.-DTNE.-A.T.....L-D--DFDH-V.G-N-...- 82
25_cpx.CM.02.1918LE M-SL...E.....-F---G-I--F-V-VI--T--YL-I---....RK-K---Q-LE-IRT---.-------.-DTEE.-S.T.....LM---DFDA-V.G-N-...- 82
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 MT-L...Q.....-Y---G-I--L-L--------LV--K--....-K-------L--IRD---.------D.-DTEE.-S.A.....L----D-N--G.YNV-...- 82
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS MISL...K.....TIS-A--I--FL-VV---T--Y-----L....---KR----LE-IR----.------D.-DTEE.-A.R.....L----P-DLGN.DN--...- 82
28_BF.BR.99.BREPM12609 M-AL...I.....-A-------VA-------T--F------....------------IR----.-------.-DAEE.-E.A.....LGD--PLVLGN.INN-...- 82
29_BF.BR.01.BREPM16704 M-SL...Q.....-I-------VA-------T--F------....----R---I-N-IR----.-------.-DHED.-L.A.......LV--D----.-N--...- 80
31_BC.BR.04.04BR142 MFTL...-ERIDYR-G-G--LI-L----I--T--Y-----L....V---R--W-VK-IR----.-------.-DTEE.-E.T.....M-D--NLRLL-.-P--...- 87
32_06A1.EE.01.EE0369 M-AL...E.....-S---G-II-SLA-----T--L-Q--E-....RK----EK-L--IR----.-------.-DTDE.--.T.....LM---NFD--V.G-N-...- 82
33_01B.ID.07.JKT189_C MS-L...E.....-S--AG-II-L-L-----T--G--CQ--....-Q-------VK-IR----.-------.-DTEE.-L.K.....F----NLD--V.G-N-...- 82
34_01B.TH.99.OUR1969P MS-L...E.....-S---G-I--L-L-----I--A------....--E------VK-IQ----.-------.-DTDE.-A.K.....L----NFD--I.G-N-...- 82
35_AD.AF.07.169H MTSL...Y.....-W--IG----L-L-----T--G--I-RV....---------VK-IS--T-.------D.-DTDE.-A.K.....L----NYDLG-.DNN-...- 82
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 M-SL...Q.....-A--AG----F-A--GG-T--L---K--....I--K-----LE-IK---K.-------.-NTEE.-S.T.....L----DFDH-V.G-N-...- 82
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 M--L...E.....-YS--G----F-A-----T--L---K--....RK--------N-IR----.------D.-DTEE.-S.T.....LM-L-DFD--V.G-N-...- 82
38_BF1.UY.03.UY03_3389 MSNL...L.....VLG----I--L-------T--Y------....V---R-N--YE-IR----.-------.-DAEE.-A.A.....LG-VQLVI-GN.INN-...- 82
39_BF.BR.04.04BRRJ179 MSDL...L.....AIG-T--I--L-------T-AYL----F....V---R-N--YE-IR----.-------.-DAEE.-A.A.....LG-V-PFILG-.INN-...- 82
40_BF.BR.05.05BRRJ055 M-SL...Q.....-A---G---VA-------T--LL----L....-K--------E-IA----.-------.-DQEE.-S.T.....LM---------.----...- 82
42_BF.LU.03.luBF_01_03 M-SL...V.....-L--------A-V--------L------....-K--------K-IS----.------D.-DHEE.-S.A.....L----------.I--Q...- 82
43_02G.SA.03.J11223 M-XL...E.....-A---G-I--FLA-----T--F------....R--KX----LX-IR----.-------.-DTEE.-A.I.....L-DNVXXD--V.G-N-...- 82
44_BF.CL.00.CH80 MTDL...L.....AIS-A--I--A--V----I--Y-----L....V-----N--YE-IR----.-------.-DAEE.-A.A.....LG-V-PFI-GN.I-N-...- 82
45_cpx.FR.04.04FR_AUK MNYL.........--G-A--I--ALL--I--T--Y-----V....KK-ER-NW-YN-IR----.-------.-DTEE.-A.A.....LG----LILG-.IAN-...- 81
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 MSDL...L.....AISLA--I--L-------T-AYL--K-L....V-----N--YK-IR----.-------.-DAEE.-A.A.....LG---PFI-GN.INN-...- 82
47_BF.ES.08.P1942 M-SL...E.....-L--------A-L--------L------....--E--VYK----IR----.-------.-DQEE.-S.A.....M--R--L----.IN--...- 82
48_01B.MY.07.07MYKT021 MT-L...Q.....VS---G----L-L-----T--G--F---....----------K-IR--T-.-------.-DTGE.-A.K.....L----DFD--V.GGN-...- 82
49_cpx.GM.03.N26677 M-SL...Q.....-A-----I--FFLV-I--T--Y-A--QL....V-----E-----IR----.------D.-DMDD.#A.K.....L--R-SLDFRN.AN--...- 81
50_A1D.GB.10.12792 M--L...V.....-LS-A---IVS-------T--F---KRL....R-----------IR----.-------.-DREE.-S.A.....ML----D----.---M...- 82
51_01B.SG.11.11SG_HM021 MSSL...D.....----------A-L--I-----F-----L....-K-K--------IA----.-------.-DQEE.-A.A.....L--R--LV-G-.I---...- 82
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 M--L...E.....-S--AG----L-L-----T--A--FK--....----R----VK-IR----.-------.-DTDE.-A.T.....L----DFD--V.G-N-...- 82
53_01B.MY.11.11FIR164 MT-L...Q.....-S---G----L-L-----T--VL-----....---------VN-I-----.-------.-DTDE.-A.K.....L----NFD--V.G-X-...- 82
54_01B.MY.09.09MYSB023 MT-L...Q.....-S--AG-I--L-L-----T--L------....-K----------IR----.-------.-DTDD.-A.K.....L-D--DFDD-V.GNN-...- 82
55_01B.CN.10.HNCS102056 MT-L...E.....-S--AG-I--L-L-----T--A---K--....QKE---EK-LE-IR----.-------.-DTDE.-A.Q.....L-D--DFDH-V.G-NV...- 82
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A M--L...E.....-A---G-I--F-A--I--T--Y------....RK-QR----L-KIR----.-------.-DKEE.-A.T.....LMD-VDFDS-V.G-N-...- 82
57_BC.CN.09.09YNLX19sg MLN.......INYRLGVG-----L-------T--Y-K---L....V------C--KKIR----.-------.-D-EE.-S.T.....M-D-E-LRLL-.-NE-...- 83
58_01B.MY.09.09MYPR37 MS-L...E.....-S---G-I--L-L-----T--A--LL--....RK-----K-VE-IR----.-------.-DTDE.-A.K.....L----NFD--V.GGN-...- 82
59_01B.CN.09.09LNA423 MLSL...ET....-GV-I-F-IVG-------T--YL-----....---K--------IA----.------D.-DQEE.-S.A.....LM----R---N.----...- 83
60_BC.IT.11.BAV499 MLGS......IDYRLGVG--I-RL----I--I--Y-----L....V---R--W-VK-IK----.N------.EDAEE.-D.N.......MV-YLRLL-.-N-V...- 82
61_BC.CN.10.JL100010 MLD.......LESAL-VG-----L--V----T--Y-----L....VK--------K-IR----.-------.-DTEE.-S.T.....M-D--NLRLL-.-N-W...- 83
62_BC.CN.10.YNFL13 M*SL...T.....-LS-------A-------T--F------....R-----N-----IR--S-.------D.-DQED.-S.A.....LM--------N.IN--...- 81
63_02A1.RU.10.10RU6637 M-TL...E.....-A---G----F-A-----T--Y------....RK-K---K-L--IR----.------D.-DSEE.-S.T.....LM-V-NY-LL-.DNNV...- 82
64_BC.CN.09.YNFL31 MLDL.......NYTITVG-FI--L-------T--Y----RL....KK-----W--K-IR----.------D.-DTEE.-S.T.....M-DL-NLRLL-.ANN-...- 83
65_cpx.CN.10.YNFL01 M--L...V.....-S---G-I--L-L-----T--L------....VK------I-K-IQ----.-------.-DTDE.-A.K.....L----DFD--V.G-N-...- 82
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 MT-L...E.....-S---G-I--L-L--X--T--G--F---....----------K-IR----.-------.-DTDX.-A.K.....L----DFDH-V.G-N-...- 82
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 MT-L...E.....-S---G-I--L-L-----T--G--F---....----------K-IR--E-.-------.-DTDE.-A.K.....L----DFDH-V.G-N-...- 82
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420MT-L...E.....-W--AG-II-L-L-----T--L------....-K----------IR----.-------.-DTDE.-A.R.....L--V-DFD--V.G-N-...- 82
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 M-SL...L.....-YS------VA----------L------....----R-N-----IR----.-------.-DAEE.-A.A.....LGD-ELLI-G-.IGN-...- 82
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 MP-L...Y.....-L-----I--G-----------------....---------V--IR----.------D.-DAEE.-AAA.....IG---PLVLE-.IIN-...- 83
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 MT-L...Y.....-S--------G-L-----T--L------....RKEKR-E---N-IA----.------D.-DQEE.-S.A.....L--R--L----.I--Q...- 82
73_BG.DE.01.9196_01 MK-L...E.....-S---G-I--S-A--I--I--F-Q-KE-....RK-K--Q-IL--IRD---.-------.-DTEE.-S.T.....L----RD-H--.-N--...- 82
74_01B.MY.10.10MYPR268 MS-L...Q.....-S---G-I--L-A-----T--L-----L....-K-K---K-VN-IR----.-------.-DTDE.-A.K.....L----DFD--V.G-N-...- 82
78_cpx.CN.13.YNTC19 MNSL...E.....-S--AG-I--L-L-----T--A--A---....-Q-------VK-IR----.-------.-DTDE.-A.K.....L----DFD--V.G-N-...- 82
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 M-TL...I.....-FS------VA----------L-----L....---K--------IR----.-------.-DQEE.-L.A.....FM-----.AG-.----...- 81
86_BC.CN.13.15YNHS18 M-SL...Y..ISLGL--------A-------T--L------....-K--------E-IR----.-------.-D-EE.-S.T.....M-D--NLRLL-...NV...- 83
87_cpx.CN.12.DH32 M-AL...T.....-L-------VA----I--T--L-----L....------------IR----.-------.-DTEE.-S.T.....L-D--NLRLL-.DN.V...- 81
88_BC.CN.05.05YNRL25sg MLD.......VDYRLGVG--I--L--V----T--Y-----L....VK-----W--K-IR----.-------.-DTEE.-S.T.....M-D---LRLL-.-N--...- 83
O.CM.96.LA51YBF35 MHHW...E.....LITLI-FS--CLLCVL--ML-FRL-LEHKKQDRKE-ELLKRLK----IRD.--DY--N.--EER....-.....VMDLV.-SHGF.DNPMFEL- 86
O.CM.96.LA52YBF39 MPHK...G.....LLL-II..ALLL-NVI--MFNLRK-LEQKKQER-E-E-IERLR-IR-VRD.--DY--N.--DEQ....-.....VMDLV.-SHGF.DNPMFEL- 84
O.CM.99.99CMU4122 M-HK...D.....LLILIITSALLL-NVIL-LF-LKQCLEQKKQTK-E-E-I-RLR-IR-IED.--DY--N.--EEQ....T.....VRDLI.-SHGF.DNPMFEL- 86
O.CM.x.pCMO2_3 M-HR...D.....LITLIIISALLL-N-IL-MFILKQCIEQKKQSR-E-E-IERLR-IRKIQD.--DY--N.--EEQ....-.....VRDLV.-SHGF.DNPMFEP- 86
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO MHYR...G.....LLTLI-IIALL--NVI--MFILRK-LEQKEQDR-E-E-LKRLR-IR-IRD.--DY--N.--EEQ....-.....VMDLV.-SHGF.DNPMFEL- 86
O.FR.06.LA55RBF206 MHQR...D.....VLVL-VFIALS-VSLLI-LFSLKY-LEKRNQER-EEE-LKRLR-I--IKD.--DYGTT.E-EEQ....-.....VMDLM.-NHGF.DNPMFEL- 86
O.GA.11.11Gab6352 M-HK...D.....LIIVIISSALLFLNVLI-TF-LKQCLDHKKQDR-E-E-LERVR--R-IKD.--DY--N.--EEQ....-.....VMDLV.-SHGF.YNPMFEL- 86
O.SN.99.99SE_MP1299 MHHR...D.....LL-LITTSALLLTNV-L-TFILRQ-L-QKKQDK-E-E-LERLR-IRQIED.--DY--D.-TEEQ....-.....VRDLV.-SYGF.DNPMFEL- 86
O.SN.99.99SE_MP1300 MHHR...D.....LLTLIIISALLLTNVIL-AFILRQ-LRQKKQDR-E-E-LERLR-IRQIED.--DY--D.-KEEQ....-.....VRDLV.-GYGF.DNPMFEP- 86
O.US.10.LTNP M-HK...D.....L..LIIVSALLL-NVI--MY-LRK-LEQKRQDR-E-E-LER-RKIR-IRD.--DY--N.--EEQ....-.....VMDLV.-SHGF.DNPMFDL- 84
N.CM.06.U14296 MLQ..........SLGFI--GL-----V-I-VLIYR--K--....KL-GR-KTI...........---GNN.-NEEW.-A.I.....LLSPDKLDN-.....V...- 66
N.FR.11.N1_FR_2011 ML...........LLGFI-VG--F---V-I-VLLYR--K--....KV-E--RHIRQ-IRD---.------D.-DEEL.--.T.....LLPPDKLD...QGNWV...- 77
P.CM.06.U14788 MH-R...D.....EAVLIIAG-LLLCC--X-GK-LLLVL-E....RERD-FVQRLA-WR-GQ-.-E-Y--N.E-EEE....Q.....LR-L-.NLLGF.DHV-...- 79
P.FR.09.RBF168 MH-R...D.....EAVLIIAG-LL-CI----GK-LLFVL-E....RERD-FVQRLV-WR--Q-.-G-Y--N.E-EEE....Q.....LR-L-.NLLGF.GNI-...- 79
CPZ.TZ.06.TAN5 VGSL...L.....TNV-GIFCILL-LIGGSLL----IK-EL....R-T-QQQ-VLE---R-LSI---I-ED.E..............ELNWNNFD-HN.YNPRDWI- 79
CPZ.US.85.US_Marilyn MLNW...F.....EIGLI--GIEG-LVVII-GL-ARLW-Q-KIKENT-QE-QN-LE-IRI-E-.------D.--EEET-A.KL....LSSLELDN-RI....V...- 85
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 MHYR...G.....QIV-II-CALLL-XVLI-MLILKL-LDNKRQDR-E-E-ISRLR-IRXIRD.--DY--N.E-EER....-.....XMDLX.-SYGF.YNPMFEL- 86
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 MHYR...D.....EIVLLIAG-L-GGCLII-GYLLLYWL-E....RKRDIFVQRVA--RK-Q-.-E-Y--N.E-EEE....K.....LR-L-.AQLGFAYYM-...- 80
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B.FR.83.HXB2 MRVK.EKYQH.LW.R...W.GWRWGTMLLGM.LMI....CSAT..E..KLWVTVYYG......VPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVL.VNVTENFNMWKNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCVKLTPLCVSLKCTDLKNDT...NT.... 140
A1.CM.08.886_24 ---M.GTQMN.WQ.G.....L-----II---.I--....--VA..G..N--------......----RD-E---------------M--------------D---IN-.E----D------S------T---------------------T-N-SSIITNST........ 138
A1.CY.08.CY236 ---R.GIQMN.SH.C.....LL-----I---.II-....---V..-..-T-------......-----D-E------------T--A--I---------------IN-.E----E-----LN------T---------------------T-D-RHNVTIH...-N.VTN 142
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---M.GTERN.CQ.N.....LLT----I---.IIF....-N-A..-..N--------......-----D-E------------E--K------------------ID-.E----D------N------T--------G------------T-H-EKYIKNI...TN.QNE 142
A1.NG.10.10NG040248 ---R.GIQRN.WQ.H.....LG---LLF-E-.-I-....----.....R--------......-----D-E-------------V-M------------------IP-.N----D------N------T-------E-------------T-E-SNSILVY...-K.SNS 141
A1.PK.14.DEMA114PK001 --AR.GIQMT.WP.H.....LLT----I---.II-....-N-A..G..---------......-----D-D------------K--A------------------IN-.T----K------N------S-V--I----------------T-S-NNNVTV-...PN.NST 142
A1.RW.11.DEMA111RW002 -K-M.GIQRN.YG.Q.....L------I---.II-....----..-..N--------......-----N-E-------------K---------------------Y-.E----E------N------T--------------Q------T-N--NNITVNG........ 138
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---R.GIQRN.WQ.G.....LLT----I---.II-....-N-A..Q..N--------......-----D-E------------E--K------------------IH-.E----E------N------T--------------R------T-S--NA-SGS...TG.... 139
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----.GMQRN.SQ.H.....LL----II--I.---....---AN.-..N--------......-----------------------K------------------MH-.E----E-------------T----------Q----------T-D-H-VSLSS...-Q.NGN 143
A2.CM.01.01CM_1445MV -K-M.GTQRN.CQ.H.....L----ILIF--.-I-....-K--.....N--------......----RD-E-------------R---------------------D-.K-----------N----------N------M----------T-N-SEV-DN-......... 136
A3.SN.01.DDI579 ---M.GIQRN.YL.P.....L----MIS-C-.II-....-K--..-..N--------......-----D-E-------------Q--------------------LD-.E----E------N------T--------------Q------T-N---IPKNF...TN.T.. 140
A4.CD.97.97CD_KCC2 -K-R.GIQRN.SQ.H.....L-----LIFWT.II-....---A..-..---------......-----D-E-------H-N--EK-Q-I--------------L-MD-.D----E------N----I-D---R---R--Q-R--------T-D-QPVNSTN......... 137
A6.BY.13.PV85 -KAR.-MKRN.YQ.H.....L--G-IL-FWI.IIM....-K--.....N--------......----RD-E-------------K----------------D-K-II-.E----T-D----G-----QT---------------------T-N-SEPRPEP...TS.AS. 140
A6.CY.09.CY255 -KAR.GMQRN.YQ.-.....L------FFW-.IIM....-K-A..-..N--------......----RD-D------------EK-A--I-----------D-N-IM-.E----K-D----N-----QT---------------------T-N---PISNN...-N.TL. 141
A6.RU.11.11RU6950 -KAR.GMKRN.YQ.H.....L-----W-FW-.IIM....-K-A..-..H--------......----RD-E-------------K----------------D---IM-.E------D----N-----QT--------------Q------T-H-AGSNSTS...SN.NST 142
A6.UA.12.DEMA112UA014 -KAR.GMKRN.YQ.H.....L-----L-FWI.IIM....-K--..-..N--------......----RD-E-------------K----------------D-R-IL-.E----E------N-----QI---------------------T-N--KP-FNS...TS.SNN 142
B.BR.10.10BR_RJ032 --A-.GMRNN.WQ.-.....L-K--I-----.---....--TA..G..Q--------......--------------------A--M--------------S---I--.E--------------D-------------------I-----T-N-SNANVSE...TR.YNY 142
B.CA.07.502_1191_03 ----.GIRRN.YQ.HSWRGGI----I-----.---....---A..-D.QG-------......-------K----------G----A--------------S-----M.E----E--------A-------SN-----------------T-N--NANVSE...T-.Y.. 146
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -K--.GTKKN.YQ.H.....L----M-----.---...CS--A..D..Q--------......---------------------------------------------.G-----------N----------------------------T-N---DLKNN...-N.SSS 143
B.CN.12.DEMB12CN006 ---T.GIRKN.CQ.H.....WLT--------.-I-....---E.....N--------......-----D-N-------E----SS----------------K------.E-----------N-----QK-V-----E-----T-------T-N---W-SN-...-N.NSS 141
B.CU.14.14CU005 ----#GIRKN.YP#H.....W----I-V---.---....W--K..-..Q--------VTVWKGL----N-------.......---L---RDKC-------------M.G----Y---------------------R------IF-----T-N-N----V-...--.... 138
B.DE.13.366396 -K--.GIRKN.YQ.H.....L-T--IS----.---....---A..G..N--------......-------S------------------------------D----IV.E------D-----------K-------E-------------T-N-S-GNY........... 135
B.ES.14.ARP1195 -K-R.GMKR-.WQ.H.....L-TG-M----L.---....---V..D..Q--------......-----D-N------------H----------------------L-.Q----D------N--------V-------------------T----EI--Y-...S-.NVS 142
B.FR.11.DEMB11FR001 -K--.KTRK.....H.....L----IL---I.---....---A..-..Q--------......-------N-------------------------------------.G----D------N------------------L---------T-N--G-N-A-...-I.T.. 137
B.HT.05.05HT_129389 ----.GIRKN.YQ.H.....W-T---L----.---....---A.....-M-------......--------------------E---------------------IE-.K-----------N--------------E-------------T-N--KPV-C-...KE.ENG 141
B.JP.12.DEMB12JP001 -K--.GTRKN.CQ.H.....L-K--I-----.---....---V..-KDN--------......-----------------------A-------------------R-.E-------I-E-N--------V----E--------------T-N---AG-T-...EA.GNT 144
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----.GIRKN.YQ.H.....W----I-----.W--....---D.....EM-------......-----------------------------------I-------E-.------------N----------------------------T-N-SN-R-E-...-I.KNA 141
B.RU.11.11RU21n ---M.-IRK.....H.....L-----W----.---....----..Q..N--------......--------------------SK-A------Y-------S---IP-.K--------G--N--D------------------R------I-N--NVASTN...-S.... 136
B.SE.12.SE600057 -K--.GT#RS.YR.HW....#-I--M-----.---....---K..-ER-S-------......-----------------RV-SK-A------Y-----------L--.E--------G----I--------------------------T-N---WEKNN...TS.TNN 143
B.TH.10.DEMB10TH002 -K--.-IRKN.CR.H.....L----I----I.---....---E.....E--------......-------V-------------K--------------------IE-.E------D--N-N--D----------------------V--T-H-CK-NDTKCHDLN.VTN 144
B.US.16.2609 ---M.GIRKN.YQ.D.....W-KG-IL---I.---....S---..-..Q--------......------------------G-E--A--------------S---IKM.E----H------S----------------------------T-N-INTTSSG......... 137
C.BR.11.DEMC11BR035 ----.GIQRN.CR.Q.....W-I--ILGFW-.V--....YNVM..G..N--------......-------K------------E-----------------S---I--.E---------E----D---Q---------------------T-R-S-A-SNH...SN.INS 142
C.CN.10.YNFL19 ---R.-ILRN.YQ.Q.....W-I--VLGFW-.---....--VG..G..NR-------......-----D-K----------G-EK--------------------M--.E--------------N-----V-------------------T-N--NVT-VN...SN.STN 142
C.DE.10.622166 ---R.GTLRN.YP.Q.....W-I--ILGFW-.IIS....GNVV..G..N--------......-------K------------EK----I---------------LL-.E----Y---------D-----V-------------------T-N-SEV-GSN...TS.... 139
C.ES.14.ARP1198 ---R.GRLRN.YP.Q.....W-I--SLGFW-.---....-NVV..G..N--------......-------K------------ER--------------------I--.G--------------D-----V------------Q------T-N--NVTHN-...TN.... 139
C.ET.08.ET104 --AR.GIQRN.CQ.-.....W-T--ILG-W-.-LT....YNVM..G..N--------......-------NPP--------G-E-----------------S---L--.E-----------G------Q---------------------T-N-SNTRISN......... 137
C.IN.15.NIRT008 ---R.GIWKT.YQ.Q.....W-I--ILGFW-.--N....-NVK..G..N--------......-------K-------E----IK--------------------IH-.E--------------N-----V-------------------T-E--NVTSTE...-G.... 139
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---R.GIQRN.YQ.Q.....W-I-SILAFW-.--.....V-VR..G..N--------......-------K-------------K--------------------IK-.E--------------D-------------------------T-N-SHNITVN...G-.MGN 141
C.NG.10.10NG020523 ---M.GIMRN.CL.Q.....W-I-VSLGFW-.--A....YNVI..G..N--------......-------K-----------HER----I---------------I--.G---------E----D-------------------------T-E-RKMNISN...SN.T.. 140
C.NP.11.11NP016 ---R.-TLRN.YP.Q.....W-I--ILGFW-.V--....-NGG..G..N--------......-------K------------ER----------------R---M--.G---------T-Y-----Q--V-------------------T-E-SNVSRNV...SSY... 140
C.PK.14.DEMC14PK009 ---R.GILRN.WP.Q.....R-I-IILGFWL.V--....-NVG..G..---------......----R--K----------G-ND----I-----------D---I--.G--------------D-----V-------------------T-D-RNVSENV...-ST... 140
C.SE.13.SE600311 ---M.GTQRN.YL.Q.....W-I--ILGFW-.-L-....--G......N--------......-------NP-----------K--M--------------S---I--.K--S--------G------Q---------------------T-D-SNNITNN...V-.TN. 139
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -K-M.-ILRK.WK.H.....W-I--ILGFW-.-L-....SNVM..G..N--------......----R--K------------ER--------------------MR-.E--------------D-------------------------T-R-ENATYND...TNY... 140
C.US.11.17TB4_4G8 ---R.GTQMN.WQ.Q.....W-I--ILGFW-.---....-NVK..G..N--------......-------NPS----------EA-A------------------LA-.E-----------G--D---Q---------------------T-D-NYNITSN...S-.NTH 142
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ---M.GMWRN.CQ.Q.....W-I-V-LGFW-.---....--G......NM-------......-------K-------------K--------------------MI-.A--------------D-------------------------T-N--AYNSTN...-V.G.. 138
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---R.GILRN.YP.Q.....W-I--ILGFW-.V-S....--VR..G..N--------......-------K------------EK--------------------IW-.E--------------D--N--------E-------------T-S--NFTTNS...TI.I.. 140
D.BR.10.10BR_RJ108 --AR.GIQRN.CQ.N.....L-T--IR---L.---....---E..-..N--------......----R---------------E--A--I----------------E-.T-----------N--D-----V-------------------T-N--SANLNC...TN.ATD 142
D.CD.03.LA17MuBo ---R.GTGRN.YQ.H.....L-K-------LL--T....Y-TA..-..DS-------......-------KAI----------E--A--I---------------IK-.E-----------N--------------E-------------T-N-S-V-VNN...TS.TNA 143
D.CM.10.DEMD10CM009 --AR.GIKRN.YQ.H.....L-T--I----LL--T....Y--A..D..N--------......-------K-----------TKA-A--I-----------S---II-.E----P-----------------------------------T-N--ETHLNS...TQ.SVN 143
D.CY.06.CY163 ---R.GIKRN.YH.N.....L-K--------L--T....Y--A..D..---------......-------KA---------VTKA-A--I---------------I--GE------D-------------------E-------------T-D-I-VETNN...K-.TV. 143
D.KE.11.DEMD11KE003 --A-.GMKRN.YQ.H.....L-G--I----I.--T....Y-VA..-..Q--------......------------------S-KE-A--I----------------L-.E-----------N----------------------------T-N--EW-DNS...TN.SNS 142
D.KR.04.04KBH8 ---R.GMKRN.YQ.H.....L-K--------.W--....---A..G..N--------......-----------------NSLKA-A--I-----------S------.A-----LTC---N--D----------E--------------T-N---IR-K-...IN.N.. 140
D.TZ.01.A280 ---M.-TQRN.YQ.H.....L----I-----.W-T....Y-VA..-..Q----I---......----R--N----------SF---A--I---------------MD-.---S--------N-------------EE-------------T-H-S-ANTTN...SG.NG. 141
D.UG.10.DEMD10UG004 ---R.-MKKN.YQ.N.....S----I----I.--T....--V-..G..Q--------......-------K------------KP-A--I---------------IY-.E-----------N----------------------------T-N--KWTSN-...TS.NST 142
D.UG.11.DEMD11UG003 ---R.GIEKN.YR.H.....L-G---L---I.-VT....Y-VA..-..Q--------......----R-------------S-E---------------------IH-.E-----------N----------------------------T-N--EWEPNA...TN.A.. 140
D.YE.02.02YE516 ---R.GMKRN.YQ.H.....L-K---L----L--T....Y--A..D..---------......-------KA---------SVK--A--I--S------------IE-.K----------------------------------------T-S---I--V-...VD.NN. 142
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---M.GMQRN.WQ.N.....LGK--LLF--V.-I-....-N-A..-..N--------......------------------G-ER--------------------IL-.K---------Q-N------T---------------------T-H-K-ANTSS......... 137
F1.AR.02.ARE933 ---R.GMQRN.WQ.H.....LGK--PLF--I.-I-....-N--..-..N-L------......----R-------------S-ER----------------D-R----.E------D----N------T--------------------XT-X---AIRN-......... 137
F1.BR.10.10BR_RJ015 -K-R.GMQRN.WQ.H.....LGK--LFF--I.-I-....-N-E..-..---------......-------N------------KK-A------------------Q--.G----K-D--N--------T-------E-------------T-N--NAARNS......... 137
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----.GMQKN.WQ.H.....LGK--LFF--I.-I-....--.A..-..------H--......------------------S-E--A--------------S---LD-.-----D------S--D---A---------------------T-M--NANITN...AN.ITN 141
F1.CY.08.CY222 ---R.VTQRN.WQ.H.....LG---LLF--I.-I-....---A..D..N--------......------------------G-EK--------------------IH-.E-I--D------N----------------------------T-N--AKNSTE......... 137
F1.ES.02.ES_X845_4 ---R.GMQRN.WQ.H.....LGK--LLF--I.-I-....-N-A..D..N--------......---------------N--G-ER----------------D---IW-.E------D----N------T--V------------------T-N-S-ARDAN......... 137
F1.ES.11.VA0053_nfl ---R.-MQRN.WP.I.....WG---LLF--I.-I-....-K-E.....N--------......---------------E----EE--------------N------F-.E----K------N----------------------------T-N-VNYNTTN...A-.S.. 139
F1.FR.04.LA22LeRe ---R.GMQRN.WQ.H.....LGK--LLF--I.-I-....-N-K..D..N--------......--------------------ER---------------------D-.T--A---D----N------T---------------------T-N--SAT---......... 137
F1.RO.03.LA20DuCl ---R.-MQRN.WP.H.....LGK--LLF--I.-I-....---A..D..N--------......------------------G-EQ--------------------IR-.K------D----N----------------------------T-N---FNGNS...T-.QNS 142
F1.RU.08.D88_845 ---M.GMQRN.WQ.H.....WGK--LLF---.-I-....-N--..N..N--------......----R----------------E-A-------------------F-.E----D-D--N-S----------------------------T-N--NATIPN...GN.NN. 141
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---R.GMQRN.WQ.H.....LGK--FLF--I.-I-....-N-A..D..N--------......--------------------EK-A--------------D---IF-.D-----------N--D-------------------I-----T-H-S-VNITA...-N.T.. 140
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---R.GMQRN.WQ.H.....LGK--LLF--I.-I-....-N-A..D..N--------......---------V-----E----EK----A---Y-----------L--.E--------------D--N---T------------------T-S---ANDTS...AV.... 139
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---R.GMQRN.WQ.H.....LGK--LLF--I.-IF....-N.A..-..N--------......--------------------EK----A---Y-----------MR-.I---------N-S--D------V------------I-----T-N--NAQKVN...-S.ICT 141
G.CD.03.LA23LiEd ----.GIQRN.WQ.H.....L-K---LI--L.VI-....---S..D..N--------......----E--N-P----------S--S------------------IT-.E-----------N-----Q--------E-------------T-N--E.............. 132
G.CM.08.789_10 ----.GIQRS.WQ.N.....L-K---LM--L.VIM....---S.....G--------......----ED-N-P----------S--S------------------II-.E-----------N--D-----------E-------------T-N--NSN-SY...SN.SS. 140
G.CM.10.DEMG10CM008 ----.GIQRN.WQ.H.....L-T---LIF-L.VI-....---S..-..N--------......----E-TD------------S--R--------------D---LF-.E-------A---N---------T----E------------IT-H-NNGNLNY...TD.AN. 141
G.CM.10.DEURF10CM020 -K--.GIQKN.CQ.L.....L-T-W-LI--L.VI-....--TS..D..N--------......----ED-D-P----------S--K------------------IK-.-----K------N--------------E------------I--T--NVTCAN...R-.TIG 142
G.CN.08.GX_2084_08 ---R.GIQRN.WQ.H.....L-I-WNLI--L.VI-....--TS..-..N--------......----E--D-P-------R--S--K------------------IKM.D----P------N--------------E-------------T-N--AVTCAN...A-.HGT 142
G.ES.14.ARP1201 -K-R.GIQRN.WQ.H.....L-T-W-LI--L.VI-....---S..NN.X--------......----E--D-P----------SP-K-X------------D---ID-.-----P------N--------------E-------------T-N---SNGNS...TS.HST 143
G.GH.03.03GH175G ----.GIQTN.WQ.H.....L-K---LI--L.VI-....---S..D..---------......----ED-D----------S-SS-K------------------I-M.K----Y------N--------------E-------------T-N---IVYSN...C-.RKH 142
G.GW.08.LA57LmNe -K--.GTQMN.WP.P.....L-K--ILI--L.VI-....---S..N..N----I---......----ED-D------------S--R------------------IT-.E-----------N--------------E-------------T-N--TVN-TR...TN.TNI 142
G.KE.09.DEMG09KE001 --A-.-MKRN.WQ.-.....L-EG-LLI--L.VI-....---S..I..N--A-----......----ED-D------------S--K--I---------------LP-.T-----------N--------------E------------IT-N--NVTSTG...IE.NNT 142
G.NG.12.12NG060409 ---R.GIQRN.WQ.H.....L-T-W-LS--L.VI-....--.A..N..N--------......----ED-D-P----------S--R------------------MP-.E----T------N--------------E-------------T-N--NYNHTN...-A.TKN 141
H.CD.04.LA19KoSa ---R.-MQRN.YP.N.....L-K--L-IF--.-L-....-N-E..-..N--------......-------K------------E--K--------------S---IR-.D---------E----D-------------------------T-N--KVS-N-...HA.... 139
H.CF.02.LA25LeMi -....-TQRN.CP.-.....L--G-SLI---.-L-....YNVV..G..N--------......-------K---------R--EP-M------------------M--.E------------------A---------------------T-N-S-VIRNN...TS.E.. 137
H.GB.00.00GBAC4001 -....-TQRN.YP.H.....LLSG-ILI---.-LM....--TG..-..N--------......-------K------------S--K--------------S---M--.E---------E-N--D-------------------------T-E-GEVG-K-...SN.... 136
J.CD.03.LA26DiAn ---M.-TQMN.CQ.N.....L----L-IF--.---....-N--..-..N--------......-----D-N------------S--K--I---------------IE-.K----E------G-----------V--E-------M-----T-T-SNNVTIK...G-.SND 142
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -....-TQMN.WK.N.....L-K--L-IF--.---....-NGA..-..---------......-----D-K----------S-S--K----------------R-ITM.E-------I----------D----V--E-------I-----T-N--EATINN...S-.DN. 138
J.SE.93.SE9280_7887 -....-TQKN.WQ.T.....L--G-L-IF--.---....-K-K..-..D--------......-----D-K------------S--K--------------S---MN-.P--------------D--Q-----V--E-------I-----T-N-SNITSNS...--.... 136
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --AR.-IQRN.WQ.H.....LGKR-ILF--I.-I-....---A..N..N--------......--------------------E------------------------.E-----------N------T-------E-------------T-T--NVT-NR...TN.ANK 142
K.CM.96.96CM_MP535 ---R.GMQRN.WQ.T.....LGN--ILF--I.-I-....--NA..D..---------......--------P-----------EK---------------------EM.E-----------N------T-------E------E------T-N---Y-GTN...S-.... 139
01_AE.AF.07.569M ----.GTQRN.GP.N.....L-K---LI--L.VI-....---S..D..N--------......----RD-D-----------HE-----------------S---IY-.E-----------N-----Q--V-------------------T-N-SNANLTN...IN.NTI 142
01_AE.CM.11.1156_26 -K--.GTQMN.WL.H.....L-K---LII-L.VI-....----..-..N--------......----RD-N-----------QES--------------------THM.E-----------N-----Q--V-----E-------------T-N--NATSTN...SS.... 139
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----.-TQIN.WP.N.....L-K---LI--L.VI-....---S..N..N--------......----RD-------------HE---------Y-----------MT-.E-----------N--D--Q--V-------------------T-N--EA-PNA...-L.TEY 142
01_AE.HK.04.HK001 ----.-TQMN.WP.N.....L-----LI--L.VI-....---S..D..N--------......-----D-D-----------HE---------------------IK-.GD--------X-K-A---Q--V-------------------T-N--QANWKS...-N.TTQ 142
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -K--.-TQRN.WL.N.....W-K---LI--L.VT-....---S..D..N--------......----RD-E-----------QE--A------------------IY-.E-----------P-A---Q--V-------------------T-N--KANLTK...LA.NAS 142
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ----.-TQMN.WP.N.....L-K---LI--L.V--....---S..N..N-----H--......----RD-V-----------HE---------------------IH-.E-----Y-----N-----Q--V-------------------TMN--NVNATN...VN.ATN 142
01_AE.SE.11.SE601018 -K--.GTQMN.WT.S.....L-K---LI--L.V--....-I-S..-..Y--------......-----D-D-----------HN--T------------------IY-.E-----------N-----Q--V-----R-------------T-M-HATFQT-...S-.... 139
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---R.-TQMN.WP.N.....L-K---LI--L.VI-....----..N..N--------......----RD-D-----------HE---------------------MH-.K-----------N-----Q--V-------------------T-N--SATVTN...Y-.KV. 141
01_AE.TH.90.CM240 ----.-TQMN.WP.N.....L-K---LI--L.VI-....---S..D..N--------......----RD-D-----------HE---------------------IH-.E-----------N-----Q--V-------------------T-N--NANLTN...GS.SK. 141
01_AE.US.05.306163_FL ----.GTQMN.WP.N.....L-K---LI--L.AI-....---S..N..N--------......----RD-E-----------HE---------Y-----------MH-.E-----------N-----Q--V-------------------T-N---F-VP.......... 136
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -K-M.GMKKN.YP.L.....L--L-MIIFWI.II-....-N-E.....N--------......-----D-K----------------------------------ID-.K---------------------------------Q------T-N-S-IIFRS...SS.INN 141
02_AG.DE.09.701114 ---M.GIQRN.YP.P.....L---V-IIFWI.M-M....---K.....QM-------......----RD-E------------EP-A--I-------------H-TH-.E----M------N----------------------------T-N-S-PT-S-...S-.NS. 140
02_AG.GW.05.CC_0048 ---M.GIQKN.WP.F.....L-K--IIIFWI.II-....-E-N..R..---------......-----D-K-------------A--------------------LP-.E----D------N----------------------------T-E-SNVNRTN...VN.... 139
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B.FR.83.HXB2 MRVK.EKYQH.LW.R...W.GWRWGTMLLGM.LMI....CSAT..E..KLWVTVYYG......VPVWKEATTTLFCASDAKAYDTEVHNVWATHACVPTDPNPQEVVL.VNVTENFNMWKNDMVEQMHEDIISLWDQSLKPCVKLTPLCVSLKCTDLKNDT...NT.... 140
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---M.-IQRN.CL.L.....L----MIIFWI.I--....-N-E.....N--------......----RD-K----------------------------------IH-.E----K------N----------N-----------------T-D-QTFNGSS......... 136
02_AG.KR.12.12MHR9 ---R.GIQKN.YP.L.....L-----IIFWI.MI-....-N-E.....N--------......----RD-E----------------------------------IQ-.E----D------N------V---------------------T-D-HNFNSSN...SS.T.. 139
02_AG.LR.x.POC44951 ---M.GIQKN.YP.L.....L--L--.IFWI.II-....-N-N.....NM-------......----RD-E-------N--T----A-------------------L-.E-----------N--D-------------------------T-D-HNINSS.......... 134
02_AG.NG.12.12NG060418 --AM.GIQKN.YP.-.....L-----I-FWI.MI-....-N-E.....N--------......----RD-D----------------------------------IP-.E----E------N--------------E--------N----T-D-YNYTRNS...SI.... 138
02_AG.NG.x.IBNG ---M.GIQKN.YP.L.....L-----NIFWI.MI-....-N-E.....Q--------......-----T-E----------------------------------IH-.E----K------N----------------------------T-D-HNFN-SY...SN.... 138
02_AG.SE.11.SE602024 ----.GIQRS.YS.L.....L----MIIFWI.M--....-N-N.....---------......----RD-E----------------------------------MNI.T-----------N----------------------------T-N-SNI-K-V...-S.... 138
02_AG.SN.13.9580 ---M.GTQRN.*P.L.....L----IVI.WL.---....-N-E.....---------......-------K----------------------------------IE-.K----Y------N-----Q---------G-----P------T-N---ANQWN......... 134
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----.-IRK.....H.....L-----LF---.---....----..-..N--------......--------------------SK--------Y-------S---IP-.K--------G--N----------------------------T-N-----KEV...TS.... 136
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---M.GMQRN.YP.H.....L-E---LI--L.VI-....---S..N..N--------......----RD-E-------E----EK----I----------------A-.I-------------------------NEG----A---S---TFT-INATTTN...S-N... 140
05_DF.BE.x.VI1310 ---R.GMQRN.WP.H.....LGK--LLF--I.-I-....----..D..-F-------......----R--K----------G--K-----------------------.G------------------T---------------------T-N---F-ANS...TA.NS. 141
06_cpx.AU.96.BFP90 ----.GIQTS.WQ.H.....L-K---LI--L.VI-....---S..K..NM-------......--A-ED-D-I----------SPDK------------------IS-.K-----------N--D-----------E-------------T-T--NATLGN...K-.LGN 142
07_BC.CN.98.98CN009 ---T.GIKKN.YR.H.....L----------.---....---V..G..N--------......------------------------------------------MF-.E-----------E--N-----V-------------------T-E-KNVSSNS...-G.... 139
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---R.GTRRN.YQ.Q.....W-I--VLGFW-.---....-NVE..G..N--------......-------K------------E-----------------S---I-M.E---------N----N-----VT------------------T-E-RNVSSNG...-G.... 139
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----.-IQRN.WQ.N.....L----L-I---.---....-N-A..-..N--------......-------E---------Q--SK-K------------------IG-.E-----------N------K---------------------T-D-HRVN-SK...PN.... 139
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T-T.GIQRN.CR.Q.....W-I--ILGFW-.---....-N-R..-..---------......------T-------------KA-A--I-------------R-I--.E-----------G--D------------G----I-------T-N-NGINATN...D-.V.. 140
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----.-TQRS.WH.N.....L----L-IF--.---....-N--..D..N--------......----RD-D-P-----N----S--K------------------IH-.E---------E-N--------------E-----I-------T-N--NV-KNC...TN.VEK 142
12_BF.AR.99.ARMA159 ---R.GMQRN.WQ.H.....LGN--FLF--I.-I-....-N--..-..N--------......------------------S-ER-----------------------.E------D----N------T---------------------T-N-SNANATA...-N.ATA 142
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --AR.GIQMT.WQ.N.....L-K---LI--L.VI-....---S..N..N--------......----RD-E------------S--K------------------IN-.G---------E-N------T----I---------S------T-N-NNITS-S...SI.... 139
14_BG.ES.05.X1870 -KA-.GTQRN.WQ.S.....L----ALI--L.VI-....SG-S..N..D--------......-------------------------------------------N-.----------E-N--D--Q----------------------T-----FNGTN...TN.NTD 142
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----.-TQMN.WP.N.....L-K---LI--L.VI-....---A..-..N--------......-----D-S---------------A--G-----------S---EI-.G---------E-------Q------------------------N----R---N........ 138
16_A2D.KR.97.97KR004 ---R.GIQRN.YQ.H.....L-K--ILI---.---....SK--..-..D--------......----RD-E---------------A------------------IN-.E-----------G----------------------------T-N-SRV--TI...SS.TQS 142
17_BF.AR.99.ARMA038 ---R.GMQRK.SQ.H.....L-K-------I.---....-NTA..G..T--------......---------I--------G-E---------------------MP-.E------D--N-N------T-V-------------------T-N-N-VNVTA...TN.... 139
18_cpx.CU.99.CU76 ---R.GTQRN.YP.S.....L-K---II---.-LM....----..D..H--------......-----D-V----------S-S--S--------------D---IT-.G-----------N--------------E-------------T-N--NVXXSG...-N.TXA 142
19_cpx.CU.99.CU7 ---M.GTRRS.YP.P.....L-N---LI--L.VIM....---F..D..N--------......----RD-E------------------------------S---IN-.E----E------N------A---------------------T-D-H............... 131
20_BG.CU.99.Cu103 ----.GIQTN.WQ.C.....L-T---LII-L.GI-....---S..N..N--------......----ED-N-P----------S--S------------------IP-.E-----------N-----N--------E-------------T-N--N-SVNS......... 137
21_A2D.KE.99.KER2003 ---R.-IERN.CQ.N.....L-K--I----I.--T....---A..G..N--------......-------N------------S--K--I---------------ME-.G-----------N----------------------------T-N-N-QVRNS...EG.... 139
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---R.GTQMT.WQ.N.....L-----LI--L.VI-....---Q.....N--------......----R--E-------------P----------------S---IE-.A-----------K-----Q----------------------T---E-ARFNI...TN.... 138
23_BG.CU.03.CB118 ----.GIQKN.WQ.-.....L-T---LII-L.GI-....---S..D..N--------......----ED-Y-P----------S--S------------------IP-.X-----------H--------------E-------------T-N--KVDCE-...RN.CTT 142
24_BG.ES.08.X2456_2 --AR.GIQMN.WQ.L.....L-T---LII-L.GI-....---S..D..N----I---......----ED-DAP--------S-S--S------------------IS-.Q-----------N--------------E-------------T-S--NVNSTR...-N.HVN 142
25_cpx.CM.02.1918LE -K-R.GIQKN.YP.L.....L----ILM--L.VI-....---S..D..---------......-----D-K------------K--A--I---------------IDI.E--------------------------E------Q------T-N-SNININS...TG.N.. 140
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---M.GTRKN.CQ.H.....LLK---II--V.I-F....-N-A..D..---------......----RD-E----------------------------------MN-.T----Y------N------A---------------------T-N---ITTNR...TS.... 139
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -K-M.GIQRN.WQ.G.....L----L-I---.I--....--VQ..G..N--------......-S--R--D-----------HE--A------------------IL-.D---------R-N-A------------E------R---F--T-N---VNTTR...IH.... 139
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---R.GMQRN.WK.H.....LGT--LLF--I.-I-....-N--..N..QS-------......-----------------N-VK--A--I-----------I------.K-----------N--------------E-I-----------T-N--NNVTV-...-M.NAT 142
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A-.-TMKT.Y-.H.......S--M-----.---....----..-..Q--------......-------S-----------V---A------------------L--.E--------------------------E-------------T---IN-NATN...LN.DAS 140
31_BC.BR.04.04BR142 ----.GTQRN.WK.Q.....W-I--ILGFW-.FL-....YNVR..G..N---P----......----RD-K------------E---------------------I--.Q---------E----D---Q---------------------T-H-S-ANRTH...-G.... 139
32_06A1.EE.01.EE0369 ---R.GTQMN.WS.H.....L-K---LI--L.VI-....-N-S..K..D--------......--A-ED-D-I---------HS--R------------------IH-.K--I--------H---------K----E-------------T-H-KNATFKN...A-.ING 142
33_01B.ID.07.JKT189_C ----.-TQRN.CS.N.....L-K---LI--L.VI-....---S..N..N--------......----RD-E-----------HER--------------------MYM.E-----------K-AD--Q--V--------Q----------T-N-AYANLTK...SN.NTV 142
34_01B.TH.99.OUR1969P ----.-TQMN.WL.N.....L-K---LI--L.VI-....---S..D..N--------......----RD-D-----------HE---------Y-----------IH-.E-----------N-----Q--V-------------------T-N--NATLTN...VN.ITN 142
35_AD.AF.07.169H ---M.GTQTN.WQ.N.....L------I---.II-....---V..-..N--------......-------E------------E-------------------R-IH-.Q----E------K----------------------------T-T--NANVN-...-N.DSN 142
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --AR.GTQRN.CL.H.....L-K---LII-L.VI-....---S..D..L--------......----RD-N----------------------------------ID-.------------N-----Q----------------------T-E-QNFNGSN......... 137
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---M.GIQRN.YP.P.....L-N---LI--L.VI-....---N..N..L--------......-----D-D---------T--VP--------LP#-----#--KINV.G---KD------N-----QI------GPK----E----SLRHF*IV.AIRS-...PKT... 136
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---R.GMQRN.WQ.H.....LEKCSLLF--I.-I-....-N-E.....---------......--------------------E----------------------F-.K----E-D----N------T---------------------T-N-S-ASAPK......... 136
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---R.GMQRN.WQ.H.....LG---LLF--I.-I-....---A..D..N--------......--------------------ER----------------S-H-EF-.E-----------N------D---------------------T-N---AVRA-...-G.... 139
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----.GIRKN.CQ.P.....L----I-----.---....-N--..N..NW-------......---------------------------------------------.G-----------N----------------------------T-H-AAFNGTQ...-S.TQG 142
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---T.GIMKN.YQ.H.....W-K--I----I.---....S---..-..---------......------XX----------X-------X------------------.------------N----------------------------T-N--NAAAHN...IN.S.. 140
43_02G.SA.03.J11223 ----.-IQRN.WQ.Y.....L-TMWXLI--L.XI-....---S..N..N--------......----ED-X-P-----N----S--K------------------MT-.E----P------N------D-------E------M------T-T--NATCNK...TN.VKC 142
44_BF.CL.00.CH80 ---R.GMQRN.WQ.H.....LGK--LLF--I.-I-....-N--..-..---------......------------------------------------------ID-.P-----------N------T-VV------------------T-E--NATATN...HS.D.. 140
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---R.-TQRN.WQ.H.....LG---ILF--I.-L-....---A..D..N--------......-----D-Q---------------K------------------ID-.-----R------N------T--------------Q------T-N-N-IT-RN...GS.... 139
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---R.GMQRN.WQ.H.....WGK--LLF--I.-T-....--TE.....---------......----R----------------K-A------------------I-M.G------D----P------T---------------------T-E-NAA-TND......... 136
47_BF.ES.08.P1942 --AR.-IKKN.YQ.Q.....W-KG-IL---I.---....-N-EKS-..---------......-----------------------A------------------ML-.K-----------N--D-------------------------T-N-NNTVTTN...ASM... 142
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----.-TQGN.WL.N.....W-K---LI--L.VV-....---S..D..N--------......----RD-E-A---------QVE--------------------IH-.E-----------S-----Q--V-------------------T-N-SEKITIS...GN.GN. 141
49_cpx.GM.03.N26677 ---M.-TWM#.-Q.N.....W--G-LLI---.---....--GA..G..N--------......-------K------------SK-A--------------H-R--K-.E-------V---------------V--E-------------T-N--NV-TNN...S-.ANN 141
50_A1D.GB.10.12792 ---R.-IERN.YQ.Q.....C----M-----.--T....--VA..-..Q--------......------------------S-KA-A--I---------------ID-.E----------------------------------------T-Q-SNIN-A-...-N.... 139
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----.GIRKN.WQ.H.....L--G-ILF--I.---....-N.A..-..---------......-----------------R------------------------LP-.E-----------Y-A---Q--V-------------------T-N--TA-FE-...-S.TT. 140
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----.-TQMN.WP.H.....L-K---LI--L.VI-....---S..-..N--------......-----D-D-----------HE--A------------------IH-.E-----------K-A---Q--V-------------------T-N--NATVAD...HN.KNK 142
53_01B.MY.11.11FIR164 ----.-TQMN.WP.N.....L-K---LI--L.VI-....---S..D..---------......----RD-D-----------HE-----I---------------IH-.E------X----K-A---Q--V-D-----------------T-T--NANLTN...IN.TTM 142
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----.GTQMT.WP.S.....L-T--ILMI-L.VI-....---S..N..N--------......----RD-E-----------HE--M--I---------------IL-.E-----------K-AD--Q--V-------------------T-H-ASANVTG...KN.IT. 141
55_01B.CN.10.HNCS102056 -K-R.VTQMS.WL.N.....L-I---LIT-L.VIM....--TS..D..N--------......----RD-E-----------HV--M------------------IY-.E------K.---N--D-----V----E--------------T----NA-FNN...T-.... 138
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---R.GIKRN.WP.H.....L-T-W-LI--L.VI-....--TS..T..N--------......-----D-E---------R--------------------S----K-.E-----------N----------------------------T-N--NANVTS...IS.... 139
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---R.GTLRN.CQ.Q.....W-I-SILGFW-.--S....-NVG..G..N--------......----R--K------------E-----I-------------R-IW-.KK-------------D--Q--VV-----------RM-H---T-E-KNVTYCK...-D.TTN 142
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----.-TQMN.WP.N.....L-K---LI--L.VA-....---L..D..N--------......----RD-D-------------E----------------S-R---M.E-----------N--------------E-------------T-N--KANFVK...DN.TTT 142
59_01B.CN.09.09LNA423 --AM.GIRKN.CQ.H.....S-K---V----.---....--TA..-..Q--------......----R--N------------E--K---------------------.A---------E-------Q---------------E------T-N--NYN-TK...-V.... 139
60_BC.IT.11.BAV499 ----.RMQRN.WI.T.......W--ILGFW-.--M....YN--..-..---------......----R--K-------Y--------------------------LL-.E---------E----D---Q-V-------------------T-N-SNVNRTE...-N.AT. 139
61_BC.CN.10.JL100010 ---R.GILKN.YP.Q.....W-I--ILGFW-.---....GNGG..K..G--------......----RD-K------------E---------------------II-.E--------------N--Q--V-------------------T-N---V--SS......... 137
62_BC.CN.10.YNFL13 ---M.GTRKT.CQ.H.....L---------I.---....---A..-..N--------......-------S------------------------------S---LF-.E--------------K-----V----E--------------T---S-VS-N-...-V.... 139
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---M.GIVKN.YQ.H.....L----I--FW-.IIM....-K-A..-..N--------......-----D-K-------E---H---M--I---------------TH-.A-----------N----------------------------T-D-YECRSNV...SN.... 139
64_BC.CN.09.YNFL31 ---M.GILRN.CQ.Q.....W-I--ILGFW-.-I-....-NVG..G..N--------......-----D-K-----------HK---------------------M--.E---------R----D-----V--I----------------T-D-Q-YNGTA...GN.YTS 142
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---R.GTQMN.WP.N.....L-----LI--L.VI-....--TS..D..N--------......-----D-S-------E------------------------R-IN-.E--------------N--Q--V------G------------T---GNVTVRK...YN.ESV 142
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----.GTQMX.WL.N.....L-K---LII-L.VIT....---S..D..N--------......----RD-D-----------HE---------------------IP-.------------S-A---Q--V--------X----------T-N-SNAXLNX...T-.N.. 140
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----.GTXMN.WL.N.....L-K--ILII-L.VIT....-R-LD.N..N----I---......----RD-E---------R-HE---------------------IP-.------------S-A---Q--V-------------------T-H-SNA-LNV...TA.N.. 141
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----.-TQMN.WP.D.....L-K---LI--L.VI-....---S..D..N--------......----RD-K-----------QEA-A--I---------------IP-.Q-------------A-------------------------I--H-KNAILNG...-V.S.. 140
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---R.GMQRN.WQ.H.....WGT-SFLF--I.-V-....-NTA..D..N--------......----X--S------------XX-----------------------.G-----------N----------------------------T-H-NNXTKSG...TN.S.. 140
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---M.GMQRN.WQQQ.....LGK--LWF-RT.-L-....----..-..N--------......---------------------A-A--------------S----K-.K------------I-----D---------------------T-N---WG-T-...SN.... 140
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -KAM.GIKRN.YQ.H.....W-KG-IL---I.---....S---..D..---------......--------------------N---------------------ME-.K------------------A---------------------T-N-SNHG-A-......... 137
73_BG.DE.01.9196_01 -KA-.GIQRN.CQ.-.....L-K--VT-I--.---....-N-V..-..Q--------......------T----------R--------------------S-L----.E-----------N----------------------------T-D--N-NETE...SG.NS. 141
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----.GTQMN.WP.N.....W-K---LI--L.VI-....---S..N..N--------......----RD-D-----------HE---------------------IP-.K-----------N-----Q--V-------------------T-N--NVT-VF...-A.TIF 142
78_cpx.CN.13.YNTC19 ----.-TQMN.WP.N.....L-K---LI--L.VI-....-K-S..D..N--------......-----D-D-----------HS---------------------IP-.K-----------N-----Q--V--------Q----------T-N-SNKVEPH...--.TFN 142
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ----.GIKKS.Y-.H.....L----I-.---.---....--VG..G..N--------......----R--KAP--------------------------------MF-.G--------------N-----V-------------------T-E--NVTSNS...S-.VTP 141
86_BC.CN.13.15YNHS18 ---R.GTLRN.CQ.Q.....W-I--ILGFWI...M....-NVG..G..N--------......-------K----------------------------------I--.E--------------D-----V-------------------T-N--NANRT-...DN.... 137
87_cpx.CN.12.DH32 ---R.GTRRS.YQ.H.....W-I--ILGFW-.I-.....YNVG..-..D--------......-------D------------ER--------------------MS-.G-------V---R--D---K-V-------------------T-D-RNVTAAY...HG.... 138
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---R.GTQRN.YP.Q.....W-I--ILGFW-.---....-NGG..G..---------......----R--K------------EK--------------------I--.E--------------D--Q--V-------------------T-D-KNVS---...-SNSTS 143
O.CM.96.LA51YBF35 -KAM.--KNE....K.....S-I-C.IVMAL.IIP....-LSC..N..M-YA---S-......----ED-APV-------NMTS--K--I--SQ-------T---YL-.N---DS--I-E-Y-----Q-------E-------EM-F---QMN---VTDI-...KM.NS. 138
O.CM.96.LA52YBF39 -K-M.--MNR....K.....S-ILY.IVMAL.ITP....-LSS..S..Q-YA---A-......----ED-SPI-------NLTS--K-----SQS------T-H-YP-.H---DY--I---Y--D-------D----------EM-F---QMN--EEQ-V-...DLL... 137
O.CM.99.99CMU4122 --AM.--RNR....Q.....LGILY.IVMAL.IIP....-LSY..D..Q-YA---S-......----E--KP-------VNLTS--K--I--SQ-------T-H-YP-.K---DK--I-E-Y-----Q-------E-------QM-F---QMN--NVNDT-...-A.... 136
O.CM.x.pCMO2_3 ---M.--RNR....K.....LGTLY.IVMAL.IIP....-LSH..D..Q-YA--FA-......----ED-APV------VNLTS--Q--I--SQ-------T-Y-YP-.T---D---V---Y-----Q-------E-------QM-F---QMN--NVNG.-...-A.... 135
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -KAM.-RKNK....K.....L-ILY.IVMAL.TTP....-LSS..K..P-YA---A-......----ED-IPV-------NLTS--R--I--S--------T-Y-YP-.H---DK-DI---Y-----QR---D--E-------Q--F---QMN---PTDN.......... 133
O.FR.06.LA55RBF206 -EPQ.RRKNR....K.....L-ILC.ITMAL.IIP....-LNS..K..--YA---S-......----ED-EPV------TNMTSQ-Q--I---Q-------S-H-YF-.N---D--TI---Y-----Q-------E--------M-F---QMN--NYT-N-...TP.GL. 138
O.GA.11.11Gab6352 -KAM.--RNR....K.....L-I-C.IVM-F.ITP....-LSSN.Q..Q-YA---A-......----ED-SPV-------NLTSP-K--E--AQS------T---YP-.K---DK-DI---Y----------D--E------TQ-SF---RMN---PN-N-...SK.SN. 139
O.SN.99.99SE_MP1299 -K-M.-QRNR....K.....LGILC.IVMAL.ITP....-LSY..N..QHYA---A-......----E---PV-------NLTS--Q--I--SQ-------S-Y-YP-.TK--D---I---Y-----Q-------E-------QM-F---QMN--NYVQGNY..TN.NSS 140
O.SN.99.99SE_MP1300 -K-M.--RNR....K.....LGILC.-VMAL.ITP....-LSH..N..QHYA---A-......----E---PV------VNLTS--Q--I--SQ-------S-Y-YP-.K---D---I-E-Y-----Q-------E-------QM-F---QMN--NVNDE-...-S.SV. 138
O.US.10.LTNP -KAM.-RKNR....-.....S-ILC.IVMVL.IIP....-LTS..K..Q-YA-I-A-......----ED-APV-------NLTSQ-Q-----AQ-------S-N-YT-.H---DK-DI---Y-----Q-------E-------QM-FM--QMN---.............. 129
N.CM.06.U14296 -GIM.GMKSG.WP.F.....FCLLISLII-Y.....E..QIRS..-..PH-------......----RD-E-I---------HS--A--I---Q------------E-.P----Y----E-K-AD--Q---V---E--------------TMN---SNGNV...TK.NEK 140
N.FR.11.N1_FR_2011 ---M.GMKSY.WS.L.....FYLLXSLI........K..VIGS..-..QY-------......-----D-E-I-----X---HS--A--I---Q------------L-.P----D----E-N-A---Q-------E--------------TMN---SDG-G...TN.... 134
P.CM.06.U14788 -K-M.K-KKN....S.....LGNLE.IC-AL.I-YFNAISYTS..G..TRY------......----RD-KI-----A--SLTSX-Q--I---Q-------R-I--RI.D----S--I-D-Y--T--Q------------------V---TMX-S-CSTVD...C-.NNS 143
P.FR.09.RBF168 --AM.K-KKN....S.....LGNL-.IC-AL.VIYFNAISC-S..G..IHY------......----RN-EV-----A--SLTSK-Q--I---Q-------T-I-IPI..----S--I---Y--T--Q------------------I---TMN-SECHREA...SC.... 139
CPZ.TZ.06.TAN5 -....R..............NLIGI-LT-II.TTL....GIGF..S..QYYA--F--......--I--D-KPS-------DVTSRDE--I----N---L----Y--P-.A-M-VD---EE-Y--QE-K--L---FQ--F--------F---MS-NLTVPS-...TV.SPA 132
CPZ.US.85.US_Marilyn -K-M.--KKRLWL.SY....CLLSSLIIP-L..............S..S--A-----......----RDVE------------KQ-A--I---Q------------H-.P----K-D--E-N-A---Q--------------I-------TMT-LNPDSNS...SAV... 135
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -K-M.K-KKE....K.....S-ILX.IVMAF.IIP....--SS..R..P-YA-----......----RD-Q------A---MASS-M------Q-------Q-I-LK-.T----T--I--SG-----Q------------------VM--TMN-XRXTPN-...T-.HSL 139
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---M.R-KKR....S.....LGN--.LS-ALLIICFNTGSYVM..G..TRY------......----R--K------A--NLASK-Q--I---Q-------T-IK-K-..-IS-PY-I-E-YI-K--QKN----LN----------VI--TIN-SKF-PA-...TN.TTS 143
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B.FR.83.HXB2 ......................NSSS........GR.MI..MEKGEIKNCSFNISTSIRGKVQ.KEYAFFYKLDIIPIDNDT....................TSYKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTVQCTHGIRPVVS 256
A1.CM.08.886_24 .....................................VN..ETRQGMR-----TT-AL-D-R-.RV-SL------V--NG-NS....T..............NT-M-IN----A--------T---------T---------KDP--------R---S-------K---- 250
A1.CY.08.CY236 NN....................-IT-........-I.ND..TIAT-V------TT-ELKD-R-.NV-SL--R---VQ--SNSN...............N...SH-R-IN----T--------T-K------------------D-K-S-KR--R------W--------- 262
A1.KE.11.DEMA111KE002 ......................T-NN........QS.E-..SGE--L----Y--T-EL-D-K-.-V-SL--R---VK-NEGNS.............SDN...G--R-IN----A--K-------------------------KD-D-------K---------------- 262
A1.NG.10.10NG040248 ..................................EP.TT..YNIT-MR-----TT-E--D-K-.RVTSL--RI-LAQ-SGSNN...............S...GQ-R-IN----A-----------------------------D-E-------KK--S-------K---- 255
A1.PK.14.DEMA114PK001 ..................................VN.AS..ANDT-M----Y--T-E--D-KR.-V-SL------V--NENNN..............SN...SE-I-IN----A-------I----------T---------KD-D-----L-K-----------K---- 257
A1.RW.11.DEMA111RW002 ..................................NT.KG..T-IEGMT-----AT-EL-D-N-.-M-SL------VQ-NE-KN....NSS....KNNSS...SLNR-IN----A----------------------------RDPK-------K---S-------K---- 259
A1.UG.11.DEMA110UG009 ........................N-........SS.TV..EGE---------MT-EL-DRKR.RM--L-----LQQ-NETNN...................SY-S-IN----AL---------------------------RDEE-------K-----------K---- 254
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ......................S-NN........DS.IS..NI-E--------TT-ELWD-K-.-V-SL-----VVAMNESNN..............SS...-Q-R-IN----T--------T--------------------D-K-------K-----------K---- 262
A2.CM.01.01CM_1445MV ...........................................TK-M----YLMP-ELKD-T-.EV-SL------VQ-NSTDN....VTQ....QNNDT...QP-R-IR-------------T-------------------KD-K-----S-R---S------------ 251
A3.SN.01.DDI579 ..................................EN.VT..KAYE-M-------T-EL-D-K-.-I-SL--R--VV--E-GSN....S.......TENS...-E-R-IN----A----------------------------KE-K-------R-----------K---- 258
A4.CD.97.97CD_KCC2 ..................................NT.KV..EVP--MT-----MT-ELSD-K-.-VRSL--RI-LVQ-G-N-N....D......SSNRS...LQ-R-IN----T------------V---------------KDQE-------K-----------K---- 256
A6.BY.13.PV85 .....................................KN..SSSTV-RD---SMT-EL-D-TK.NV-SL--R---V--GENRN....SSN....ANNSRGQYEQ-R-IN----AM-------T--------------------EP--------R-----------X---- 262
A6.CY.09.CY255 .....................................NN..SND--MT-----AT-EL-D-TK.TV-SL------VSTNSSDN...................RT-R-IN----TT----------------------------E-S-------K-----------K---- 252
A6.RU.11.11RU6950 SY...................N----........NS.SD..SWVEVMR-----VT-EL-D-KK.-V-SL--R---VSTGSNDS...................EQ-R-IN----AV-------T-------------------KDTN-T-K---K-----------K---- 262
A6.UA.12.DEMA112UA014 TF...................Y--TF........YS.NN..SMLE-M------MT-EL-D-TK.-VHSL------VAT-GGHT.............NDS...GQ-R-IN----TM-------T------Y-------------DPN-X-K---N-----------K---- 265
B.BR.10.10BR_RJ032 TQ..........TNR.......-QNN........SG.WV..DM---M-------T----D-IK.--H-L--R--VT---G-NS...........TNSNY...ST-T-IN----T---------------Y-----------------------N---------------- 269
B.CA.07.502_1191_03 ......................A--N........NS.NN..NGWE-M-------T-AM----R.--Q-L-HS---V--KDEDN............NNTN...AT-M-R-------------I---------------------S-R------------------------ 267
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 NT........NSTSN.......AN-T........SE.AP..-----------DVD-G-SK-I-.----L-----VV--ED-NK....TTNG.SYNNTKY...SN-R-I-----I--------T--------------------D-K------------------------ 278
B.CN.12.DEMB12CN006 QA....................TTTP........SS.GE..NMI---------VT-Q--D-MK.----L-NTH-VKR-N-TSS..............TN...ST-M--H-D----------I----------T------I---D-------------------------T 262
B.CU.14.14CU005 ......................-C--........--.G-..V--LD-S---VS---F-T-H-V.IADEVMDTD--LLVSI-S....................INN---L----LM----RSERCK------------------------K---K-----------K---- 254
B.DE.13.366396 ............................................T-T-----KTNPNLKD-S-.RA--S------V-LEENS....................-T-R-I-----S----------------L-----------R-D--------D---------------- 240
B.ES.14.ARP1195 V.....................AYNT........SE.GL..EYSK-M------VTAD--D---.-AH-L-ST--VVQ--KNNN...................D--R-I------L-------T-------------------KD-Q-------H---------------- 260
B.FR.11.DEMB11FR001 ..........................................SSNGMT------T--L-D-W-.-V--L-----LVK--D-NN...................---R-I-----------------------------------D-K-------K-----------K---- 245
B.HT.05.05HT_129389 TCP......EYSKTK.......PNMT........RE.LN..ETIE--R----D-APITKD---.-N--L--T--LV--KKENN....................--R--------T----------------------------D-W-----------S------------ 266
B.JP.12.DEMB12JP001 ......................T-TN........SS.K-..E-----------VT-T-DN-AR.--S-L--R--VV---D-NN....S......DSSTS...A--R-IN--------T--------------------L--------S-K-------------------- 267
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ......................TN--........SG.KV..-----M------VT-N-GN---.----L-----VVQ--......................N---T-IN--S-I-------I----------T-------Q--D-K---S---S------------Q--- 255
B.RU.11.11RU21n ......................................S..I-GS-M-------T--MKKG-K.----L--N--VVQ---NDT...................S--R-I------V------L-----------------I--------------D----------K---- 246
B.SE.12.SE600057 N...........TSS.......A-NN........SW.S-..------------TT-DVKD-M-.----L-----VQQMG-SNN...............S...---R---------------I---------------------D-K-------K-----------K---- 265
B.TH.10.DEMB10TH002 S.........TTPEG.......-NTT........NI.TN..NGGDDLR-----MT-IMTE-M-.-N--L--TS--V----TDN...............T...SD-R-I-----IL---------------------------KD-------------------------- 268
B.US.16.2609 ..................................VN.GT..I-D-DM-------T-DMKD---.R-----N----V-M-SSGS.............TNE...-N-R-I-----A-------I-----------------I-------------------------K---- 253
C.BR.11.DEMC11BR035 TQ....................GAK-........HE.IN..ITQ------T--MT-E--D-KR.-VH-L--R---V-LEERKN....T......SNNSS...RD-R-VN----A----------D-----------Y------D---------N-----------K---- 267
C.CN.10.YNFL19 N.....................S-GT........NI.SN..STDSGM------AT-EL-D-RK.----L------V--EGENS....S......EGKNF...SE-R-IN----A--------N-D-------T---Y----------------S-----------K---- 266
C.DE.10.622166 .......................K-N........NT.HD..AKDSGMQ-----AT-E--D-TR.----L------KQMGVNS....................SN-R-IN--S-T-A--------D-----------Y-------E--------N-----------K---- 254
C.ES.14.ARP1198 ...........................................DE-R------AT-EL-DRIX.-VH-L--X---X-LN-NX....................-X-R-IN----T-K------X-----------X-Y------------SX---S----------K---- 245
C.ET.08.ET104 ...........................................ET-M------TT-DL-D-K-.SA--L------V-LG-NSN.............YSN...GD-R-LN----T----------D---L-------Y----W-E-N-T-----K-----------K---T 247
C.IN.15.NIRT008 .........................................TRVEDMR--T--AT-E--DRK-.-TH-L--R---V-L-GEG....................NK-R-IN----A--------T---------T---Y----------------N-----------K---- 247
C.MW.09.703010256_CH256.w96 GT....................RGND........ST.IG..KMGD-MT-----AT-E-KD-KK.L---L-----VVTLEENS....................SE-R-IN-----V---------H-----------Y----------------NKI---------K---- 259
C.NG.10.10NG020523 ......................SNND........AT.YN..ETIEG-R-----MT-EL-D-KK.-V--L------V-LKENSN....S......SENTS...EE-R-IN----A--------N-D-----------Y----------------------------K---- 263
C.NP.11.11NP016 ..................................NT.YN..GSVE--------TT-E--D-K-.RM--L--G---V-LNKKNS....S........ENS...SE-R-IN----AL-------T-D-----------Y----------------S-----------K---- 257
C.PK.14.DEMC14PK009 .........................................STSNDM------TT-ELKD-KK.SV--L--R---V-LEDSAN....S......SHXNS...NH-R-IN----AV-------T-D-----------YV---------------S-----------K---- 255
C.SE.13.SE600311 ......................SNVI........IP.YN..ETI-DM-----TTT-V--D-K-.TA---Y-R---V--KDKNE..............SN...SE-R-IN--I-TM---------------------Y--------------L-N-----------K---- 258
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .....................................KN..ITD--VM------T-E--D-RR.--S-L--RV--V-L--NS....................AE-R-IN-K--SL------I--D-----------Y----------------NS----------K---- 250
C.US.11.17TB4_4G8 ......................-GTN........IH.NS..TTE-DM------AT-E-SD-KR.--H-L------V-LK-NS....................SD---IN----A-------I--D-----------Y------D-A-------K-----------K---- 258
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ......................I-N-........SN.VE..LTERD-------TT-EL-D-DK.----L------V-LNENSN..............NS...NE-R-IN--S---K------T-D-----------Y----------------N-----------K---- 257
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ......................TINN........AN.VT..NSTD---R----MT-EL-D-SK.Q-H-L--RD--T-LGGNDS...................---R-IN----A-K----------------------------N--------N-----------K---- 257
D.BR.10.10BR_RJ108 TS.......LNCTSTN...LTG-ATA........DP.RL..EVQN-VQ------T-V--DRKK.QV--L---P--V-LE-SS....................---R-IN----A----------------------------RD-K-------------------K---- 270
D.CD.03.LA17MuBo AT........NSSSN......STAAP........MT.TV..ASSSDM-------T-AV-DEQK.-VHSL------VNMEGKNN.............TGD...GT-R-IN---TT-----------------------------D-Q------------------------ 271
D.CM.10.DEMD10CM009 .........................................TTDTDMR------T-MLQD-K-.-K--L---M-LVE-GKNS....................-K-R-IN----A-----------------------------D-Q-------K---S------------ 251
D.CY.06.CY163 .....................................DN..SSI-DL------VT-IL-N-KK.QVH-L--R--VVK--SQNN....R......ANQSN...GT-R-IN----A-----------------------------DPR-E-K-T-K---------------- 260
D.KE.11.DEMD11KE003 T.....................--T-........IK.DE..SKEIGM-------T-E--DRKK.-F--L-----VVQ--GSNS.............TDN...---R-IN----A-------I---------------------D-M-------K---S------------ 263
D.KR.04.04KBH8 .........................................NST--M------VT-VV-D-KK.Q---L--R---V-M---N....................---R-IN----TV------I-------------------------------------------K---- 248
D.TZ.01.A280 ......................TNTT........DP.RL..I----M-------T-E--D-RK.QVQ-L-----VV---KKNN...................N--T-MH----A-K--------------------------KD-K-------KK--------------- 258
D.UG.10.DEMD10UG004 .........................................E-GLGV------VT-EV-D-KK.QVQ-L--SH-VVQ-R......................NNT-R-I-----A-------IT--------------------D-K---Q-R------------------ 248
D.UG.11.DEMD11UG003 ......................-NAT........IA.HN..VTEKIMT----KVT-E-ND-KK.-VH-L-----VVK--DNDT...................SA-R-IN----AL-------T--------------------D-N-T-----N---S-------K---- 257
D.YE.02.02YE516 .........................................STRE-M------VT-VV-D-QK.Q---L------VAM-......................NST-R-IN----T-----------------------G-----E-NYT-K---N-----------K---- 248
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................TEN........ST.LP..E-A-A-------MT-E--D-RL.-VN-L--R---V--NSSDS..............NS...NE-R-IN----T-K-------WD----------------------------N-----------K---- 255
F1.AR.02.ARE933 ........................TN........NT.LA..D-P-A-Q-----VT-EV-D-KL.-VH-I--R---V--SGSND..............NS...ST-R-IN----T---------WD-------T---Y-----XD-R-------R-----------T---- 254
F1.BR.10.10BR_RJ015 ........................TN........DT.LK..EDP-ALQ-----MT-EV-D-QL.-VQ-L------VQ-N-NSS....NN.....SSSNF...SD-R-IN--S-I-K-------WD-----------Y------KNN-----------I-------K---- 259
F1.BR.11.DEMF111BR037 AN.......ITNANI.......TQND........DT.LR..EDP-A-Q-----TT-E-ID-QK.-VR-L-----LXDGNSGSN...............G...AM-R-IN----T---------WD-----------Y-----KEEK-------K---------------- 267
F1.CY.08.CY222 ......................Q--Q........SS.LE..E-S-A-Q-----MT-EV-D-KL.-VH-L--R---V--NSSDN..............ES...SE-R-IN----T---------*D-----------Y---R--Q-D-------H-----------K---- 255
F1.ES.02.ES_X845_4 .......................-QN........ST.LK..E---A-------MT-EL-D-KL.-VN-L------V-LTSKGS...................SE-R-IN----T-K-------WD---------------R------------N-----------K---- 253
F1.ES.11.VA0053_nfl ......................SDNN........ST.LK..E-S-A-Q-----MT-EV-D-QK.QVS-L------V--NSNNS...................-F-R-IN----TM--------WD-----------Y------D-N-------------------K---- 256
F1.FR.04.LA22LeRe .......................GPN........ST.LK..EDP-A-Q-----MTIEV-D-K-.-VH-L--R---V--S-NNN............SSNS...-E-R-IN----T---------WD-----------Y-----KD-R-----T-K-----------K---- 257
F1.RO.03.LA20DuCl TYPNST...VSPTNST......SANQ........TT.LK..EDT-V-Q----DVT-ETNDRKS.-VH-L------V-LKDNSK.............NSS...RE-R-IH----T-K-------WD-----------Y------D-K-------KD--------------- 275
F1.RU.08.D88_845 ......................STQN........DS.L-..EDQ-A-Q--T--M--EVKD-TK.QMRTL--S---EL-NKQSK...........XNRTX...KE-I-R-----TM------I--D----X--T---Y----X-------K---X----G--X---K-X-- 263
F2.CM.02.02CM_0016BBY ......................-QPN........NI.TL..E-Q----------T-E-KD-RK.N-F-T---H--V--EKN-....................---R-------TV---------D----Y------Y------D-R---K-L-------------K---- 256
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................N-T........EA.PP..I-APPM------AT-EVKD-KK.----L--R--VV-LNANAN...............S...-E-R-IN----T-----------------------------E-N-T-K-L-R---I-------K---- 256
F2.CM.11.DEURF11CM026 NN....................TDNK........YN.IS..EDP-A--------T-E--D-KE.-Q--L--R---V-LEGSNS...................ST-R-IN----TV--T------D-----------X------E-N-------N-----------K---- 260
G.CD.03.LA23LiEd ............................................KDMR------T-E--DRIK.E---L---I-VV--N-SN....................NT-R-IN--V-A-K------T-D-----------------KD-N-------K-----------K---- 237
G.CM.08.789_10 ..................................TQ.SS..DMNV--Q-----TT-E--D-RK.T---L------VQMGTND....................ST-R-IN--V-T-K--------------------------RD-K-----T-K-----------K---- 252
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................GEK........IN.AN..ASGM-M------MT-E--D-KE.TK--L--R--VV--NGNN....................ST-R-IN--V-TVK---------------------------D-N-------N-----------K---- 256
G.CM.10.DEURF10CM020 GQ..........DSN.......STNI........TC.DP..K-AELL------VT-E--DIKK.----L-----LVE-ND-RN....NSD....NRNNS...HD-M-IN--S-ITK--------------------------RD-R-----I-----S-------K--I- 272
G.CN.08.GX_2084_08 N.................................VT.CN..NATSDNF--T--TT-E--DRQK.----L-----VV----N-N............NNST...SN-R-IN--V-T-K----------------T-----L---RD-N-----Q-N---S-------K---- 260
G.ES.14.ARP1201 VP..................KAVP-T........SA.DG..L-EPKL---T--VT-E-ND-QK.--H-L--R--VVQ---SDN....SNIS.NPNNTKY...AN-R-IN--V-T-K--------------------------KDEN-----I-Q---S-------K--I- 275
G.GH.03.03GH175G PN............GT.....VDYN-........TV.DN..SSCEI--------T-EL-D-SK.----L--RP-VV---GNDN.............STY...SD-R-IN--V-Y-K------N-D-----------------GD-K-----L-N-----------K---- 267
G.GW.08.LA57LmNe .....................................TA..NPR--LR------T-E-KD-KK.Q---L------VQ-NDEGN..............ST...DN-R-IN--V-T-K--------D-----------------GD-E-----A-R-----------K--I- 255
G.KE.09.DEMG09KE001 ES................................TN.ST..V-AK-MT----T-T-E--D-QK.N---L--RD-VTQ-RDEGN............STNS...-L-R-IN--V-T-K------T--------------------D-N-T---S-Q---I-------K---- 261
G.NG.12.12NG060409 NE..........TVT......I-N-T........TS.NL..TGENPFV------T-EL-D-QT.----L--RT-VV-L--N-D....L......NINSS...GD-R-IN--V-T-K--------D-------V---------RE-N-T---E-K---S-------K---- 270
H.CD.04.LA19KoSa .......................NV-........SS.I-..SDVNDRL-----TT-I--D-Q-.RVT-I---V-VV-MEGEDN...............N...-M-R-IN----A--------N-D----------------------------K-----------K---- 256
H.CF.02.LA25LeMi ......................IN-N........AT.YT..DGEQ-L------VT-V--D-K-.-VH-V--R---V---ENSA..............ND...-K-R-IN--------------------------------------------M---------------- 256
H.GB.00.00GBAC4001 .......................-N-........SA.SL..EGEQKLT-----VT-A--DRKK.-VQ-L--RI-VV--NDEDY....NGT....NGTNR...-L-R-IN-------------T------------------------------------------K---- 260
J.CD.03.LA26DiAn ............ASN.......TET-........IN.GN..NSSLGMR------T-E--D-QK.R---L--RQ--V-LNR-NS...........SDNSS...DD-I-IN------K--------Q-----------------K----------N-----------K---- 267
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .............SN.......TT-P........SP.T-..TNPLGM-------T-E-GDRRK.----L---Q-VVS---SN....................S--I-IN------K---------------------------DNK-------K-----------K---- 256
J.SE.93.SE9280_7887 ........................T-........NS.SV..SSPDIMT------T-E--N-RK.Q---L--RQ-VV---SNN....................KN-I-IN------K--------Q------------------D-N-----S-K-----------K---- 250
K.CD.97.97ZR_EQTB11 N.....................DTNI........NA.TV..TSTD---------T-ELKD-KK.RVS-L------VQ-KQSEI............NQSE...SEDR-IN----TV-----------------------------N-C------------------K---- 264
K.CM.96.96CM_MP535 .......................NNA........TS.TV..VSPA---------T-E-KD-KK.--S-L--R--VL-LNGEGN.............NSS...-E-R-IN----T---T----T-------------------KD-R-------K-----------K---- 258
01_AE.AF.07.569M TD....................KIGN........LT.IG..NITDD-------MT-EL-D-KK.-A--L------VS-EKN-....................SE-R-IN--S---K-----I--D-------T---Y------D-K-------K---S-------K---- 260
01_AE.CM.11.1156_26 .....................................NV..ENI---R------T-E--D-QK.-VH-L--RS-TV--NEGNS...................ST-I-IN------K--------D-----------Y---R--D-------------S-------K---- 250
01_AE.CN.12.DE00112CN011 NK....................TNVP........IG.IG..NITD-VR-----VT-LLAD-K-.-V--L------V-LNDNHN....NN.......ESS...GE-R-IN------K-----I--D-----------Y--------N-------K---S-------K---- 266
01_AE.HK.04.HK001 .N....................IN-X........VT.IG..NMTD-VR-----MT-ELTD-Q-.-V--L------VE-N......................NST-R-IN------K--------D-------T---YV-----D-K-S-----N---S-------K---- 257
01_AE.IR.10.10IR.THR48F NI....................TNA-........DI.LG..NVTE-VR--T--MT-VLQD-K-.RVH-L-----LVQMNGSN....................NT-R-IN------K-----I--D-------T---Y--X---D-R-----------S-------K---- 260
01_AE.JP.11.DE00111JP003 AT....................IN--........IE.IG..NIAD-VR------T-E-ID-K-.QIH-L------V---K-NN...............R...SE-R-IN------K-----I--D-------T---Y-L----D-N-------K---S-------K---- 262
01_AE.SE.11.SE601018 ..........PSTRR.......-NR-........TK.-V..FIN-A-I-DNK-R-SEMTD-LD.NVHVVVNI---NL-GY-S....................-F-RF-.SGY-AKIK-WSWE--D-V--L--T-V-----Y--DTN---R-S-G---S-LR-Y--K-E-- 259
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ......................-DT-........DI.IG..NITDDVR-----MT-EL-D-Q-.-V--L------V---DSSN....NG......SSNF...SE-R-IN------K--------D-------T---Y---R--D-K-------K---S-------K---- 264
01_AE.TH.90.CM240 ......................TNV-........NI.IG..NITD-VR--T--MT-ELTD-K-.-VH-L------VQ-EDKKT...............S...SE-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K---- 259
01_AE.US.05.306163_FL .........................................NLTD-V------VT-E-AD-K-.-VH-L------VQ-NKS.....................SN-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-K-----T-N---S-------K---- 243
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ST...........SSTPTTTIS-YTR........DG.QE..EM-R-MR-----AT-ML-D-EK.R-F-L--RT--VQ-NETKS....NN.....RCSTN...SC-R-IN--S-T----------------------------KD-K-------Y-----------K---- 276
02_AG.DE.09.701114 ...........SSDSP......SN-T........IS.LT..TNSTDM-------T-ELKDRKK.-T--L--R---VQ-NETVD....NN.....NTSSN...NQ-M-IN----A--------T---------T---------RD-R-------K-----------K---- 269
02_AG.GW.05.CC_0048 ........................GT........IQ.EN..STLH--------MT-ELID-KK.-VS-L--VS-VVQM-ENSS....SNNS.HEDSSSI...S--R-IN----AVA------T--------------------DEK-------K---S-------K---- 265

360
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2017:H

IV-1
Proteins



E
nv

H
IV-1/SIV

cpz
Proteins

HIV-1 Proteins

glycosylation NSS
*

glycosylation NDT
*

glycosylation NTS
* * *
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B.FR.83.HXB2 ......................NSSS........GR.MI..MEKGEIKNCSFNISTSIRGKVQ.KEYAFFYKLDIIPIDNDT....................TSYKLTSCNTSVITQACPKVSFEPIPIHYCAPAGFAILKCNNKTFNGTGPCTNVSTVQCTHGIRPVVS 256
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ..................................NI.TD..EMR---------VT-EL-DTKK.NVF-L--R--VKQ-NENNS....AQ.....YDSTK...SQ-R-IN----S-A-----I-----------------R---DEE-T---L-K-----------G-L-- 256
02_AG.KR.12.12MHR9 ......................FING........SI.SS..DMRE-----T--MT-EV-D-K-.-VS-L--RY-VVQ-NENKN..............SS...SQ-R-IN----A----------------------------KDEE-------K-----------K---- 258
02_AG.LR.x.POC44951 .....................................LN..DTQE--R-----VT-EL-D-K-.-V--L--R--VVQ-N-SKG....S........KND...SQ-R-VN----A--------T-------------------SDED-K---Q-K-----------K---- 249
02_AG.NG.12.12NG060418 ........................YG........NF.TD..ELR---------MT-EL-DRK-.-VE-L--RQ--VS-EENKN....P..............SH-R-IN----A-----S----------------------RK-Q-S---S-N-----------K---- 254
02_AG.NG.x.IBNG ........................--........NL.TS..DMN----------T-EV-D-KK.-MH-L--R--VVQ-NENNG...................SQ-R-IN----A----------------------------KD-G-------K-----------K---- 253
02_AG.SE.11.SE602024 ......................-I-C........-K.RL..T-H---------ATADL-D-Q-.EV-SL------V--Q-HS....................SIFR-II----T--------T---------T---Y------D-K-------K---S-------K---- 254
02_AG.SN.13.9580 .......................MTR........TV.FP..DM----------MT-VL-D-KE.-VTS#--RQ-#VQ---A-T...CDNT....TCDNRTQY#.AR-IN----A-------I---------------------D-N-------K-----------K---- 258
03_AB.RU.97.KAL153_2 .................................TNT.SS..IKMM-M-------T-DL-D--K.----L-----VVQ----......................--R-I------V------I---------------------D-K-------------------K---- 247
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .....................................GT..VI-EG------D-T-E--D-KK.----L--RI--V--NARVPING.SN.....RNNST...EE-M-IN--A-T-K---------------------------E-N-T-L-------S-R-----K---- 261
05_DF.BE.x.VI1310 ......................TTN-........TT.LK..E-T-AVQ-----MT-EVND-KL.-VH-L--R---V--SS-DS..............SN...S--R-IN----T-K-------WD-----------Y------E-K-S-----K-----------K---- 260
06_cpx.AU.96.BFP90 NS..........TNST...L..GNN-........TI.VD..DISK---------T-E--D-TK.----L--RP--V--GD-SN...............N...SD-R-IN--V-T-K--------------------------RD-D-------K-----------K---- 267
07_BC.CN.98.98CN009 .......................TCN........ET.CR..ESMK-M------AT-VV-D-K-.TV--L--R---V-FTKKNS....S.......GNSS...EH-R-IN----A--------T-D-------T---Y------DRR-------H-----------K---- 260
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................TYN........ET.YN..ESVK--------AT-LL-DRKK.TV--L--R---V-LNDENS....G.......ENSS...EY-R-IN----A--------T-D-------T---Y------D-I-----Q-H-----------K---- 260
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..................................TT.SD..GSEVRMQ------T-EL-D-H-.-V-SL--RS--VS-NASN....................NE-R-IN----A--------T-------------------RD-E-----I-K---S------------ 251
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..........................................GDPRMT-----TT-EVKD-KK.Q---L-----VVQ-GDSN....................---R-IN----A--------T----------------I---DRK-------K-I---------K---- 247
11_cpx.CM.95.95CM_1816 NN.......TTLGNS.......-CT-........NS.TV..EGQA-M-------T-E--D-QK.Q---L-----VV-LNDNDN...................---R-IN-XV-TVK------T-------------Y------D-K------------------------ 267
12_BF.AR.99.ARMA159 N.....................GTQN........NT.LE..E-P-A-Q-----MT-E--D-QL.-VH-L--R---V--G-GS....................ET-R-IN----T--*------WD-------T---Y-L----D-K-------Q-----------K---- 258
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .........................N........SS.T-..QGRE------Y-MT-GVGDRR-.-V-SL--RV--E--EGNSN....S......GNSSS...SE-R-I-------K------T--------------------DEE-------R---S-------K---- 259
14_BG.ES.05.X1870 VN............KT.....NTNND........II.GG..--R------------AL-D-IK.----L--S---TQM---......................--R----------------T--------------V-------K-------K---------------- 261
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..................................IN.RT..I-G----------T----T-.V.-D--L--S--VEA---......................---R-RK----I------------------T------------K------------------------ 247
16_A2D.KR.97.97KR004 .........................................PDSNNTM----ETT-EL-D-K-.-VQ-L--E---VQLNSSDS...........NDTLN...RQ-R-IH-D--T----------------------------KDPE-------K---S----------A- 256
17_BF.AR.99.ARMA038 ......................STQN........ST.LK..E-A-A-Q-----MT-EV-D-QL.-VH-L--R---V--NGSNG..............SG...GE-R-IN----T---------WD-----------Y----------------N---V-------K---- 258
18_cpx.CU.99.CU76 ..................................SN#VA..*ATE-M-----F-T-EV-X-QK.Q---L--X---VS-V#-XN.............SNY...SD-R-IN--V-T-K--------D-------------------QP-------R-----------K---- 256
19_cpx.CU.99.CU7 ..............................................M------MT-EL-D-K-.QI-SL------V--G.........................D-IIN----A--------T--------------------D-E-----K-R-----------K---- 229
20_BG.CU.99.Cu103 .....................................TV..TSSED-NI---Y-T-E-KDRKK.Q---L--R--VV--NDKNS....N......NSNNY...SD-R-IN--V-A-K--------D-----------------RD-E-------K-----------K---- 254
21_A2D.KE.99.KER2003 .................................STQ.N-..NQTVDM-------T-VV-D-RK.QV--L------V--N--DN..............TT...ST-R-IN----A----------------------------RD-R-------------------K---- 255
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..................................SS.VE..EL-T-VT-----MT-EL-D-RR.EV-SL--R---VG-NGNNS.....................FR-IN----A--------T-------------------KE-E-------N---S-------K---- 249
23_BG.CU.03.CB118 T.................................NG.TV..NNSAD--------T-E--D-SK.----L------M---DKNN....G......SNKNY...SD-R-IN--V-T-K--------D-----------------RD-E-------R-----------K---- 262
24_BG.ES.08.X2456_2 S...................AGDGTV........RI.DS..NVTDDMTX---XMT-DLQD-QK.---XL------X--SDNSN............NNTX...SN-R-IX--V-T-X----X-T-D-X-------P-------KDEE--X----R-----H---X-K--X- 266
25_cpx.CM.02.1918LE ......................TTNN........NS.TV..NNRE--------VT-EL-D-KK.----L------V-L-D-N....................S--R-L-----T-K------T-------------------KD-N---A-------------------- 256
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..................................RN.HT..DINR-MR-----MT-VL-D-QE.-VH-L--R---VLMNGNDS............KNSS...GE-R-IN----A----------------------------RD-D-----L-------------K---- 256
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .......................D-T........NT.S-..HTTE-L------VT-A-KD-K-.-LQ-L-ES--VV-MNKSS....................NT-R-IN------K-----T--------F--------------K-----------S------------ 254
28_BF.BR.99.BREPM12609 N.....................TTGN........SS.VE..AME--M------VT---GD-M-.----L-----VV--A--N....................A--T-IN-----------------------------L------------------------------- 259
29_BF.BR.01.BREPM16704 TQ..........APT.......TK-N........SS.W-..N-E--M------VT--RKD-MK.----L-HT---VSTGEGDN...................---I-IT------------I----------T-----L----D-K-----T-K---------------- 262
31_BC.BR.04.04BR142 .........................................TIV------T--MT-EL-D-GR.-VH-L--R---V-LESESY...................ED-R-IN----A----------D-----------YV-------K-------N-----------K---- 248
32_06A1.EE.01.EE0369 TS....................EGTK........NI.TV..NN-E-MT-----VT-E-ED-KK.T---L-----V---EGKNN............NGNS...SA-I-IN--ATN-E--------------------------RD-N-------K-----------K---- 265
33_01B.ID.07.JKT189_C NV....................S-EI........AN.LG..NITE-VR------T-EL-D-KE.-A--L------VQLG-SNS...................SK-R-IN------K--------D-------T---Y------D-N-------K---S-------K---- 261
34_01B.TH.99.OUR1969P ......................GPNL........-N.IE..NITE--R-----MT-E--D-K-.-V--L-----LVQ-NGNG....................GK-R-IN------K-----I--D-------T---Y------D-N-------K---S-------K---- 258
35_AD.AF.07.169H ......................TNND........SK.IE..DMV---------MT-EL-D-K-.-VQSL-----VV---D-NS....................--R-IN----A--------T--------------------E-E-----S-K---S-------K---- 258
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ........................NH........NV.SK..DMQ---------TT-VL-D-I-.-VHSL--R---V---ASNN..............DS...SR-R-IN--A-A--------T-------------------KD-Q-----L-K---S-------K---- 254
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ......................-G-K........SL.DG..G-EI------Y-MT-EL-D-K-.-I-SL-----VV--GDNN....................ET-R-IN-------------T------Y-------------D-EY------R---------------- 252
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................TTD........ST.L...E---A----T--MT-E--D-QL.-VQSL------V---G-NS...............S...RY-R-IN----T-K-------WD-----------Y------DEK-------R---------------- 252
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................THN........ST.LK..EDP-A-Q----FMT-EV-D-K-.-VH-L--R---V--S-SSN.............SSS...GE-R-IN-S--A---------W------------Y------D-R-------R-----------K---- 258
40_BF.BR.05.05BRRJ055 G.....................DQN-........TV.LK..E-P-A-Q-----MT-EV-D-QK.-VH-L--R---T--NGEGN..............DN...GT-R-IN----A---------WD-----------Y-----KD-R-------K-----------K---- 262
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ......................TDKL........NS.TE..EI-N--------VTLG-KS-M-.----L--RS-VV----#................SS...-N-M-I------L------I---------------------D-K-----X-K---------------- 256
43_02G.SA.03.J11223 .........................................EDV-NL------VT-EL-D-KK.----I-----VV---GNSN.............NES...GD-R-IN--V-T--------T-D-----------------KE-N-----Q-K---S-------K---- 254
44_BF.CL.00.CH80 ......................ATAA........ST.LK..E-P-A-Q-----MT-EV-DRRL.-VN-L--R---V--S-NSS...................RE-R-IN----T-K-------WD-----------Y-----KDTK-------------------K---- 257
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..........................................AVE-MR-----MT-EL-D-Q-.ER-SL-----VVQ-SENND...................S--R-IN----T-K--V---T-------------------KD-R-----L-Q---S------------ 247
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................TQK........-I.LR..E-Q-A-Q-----MT-EV-D-QL.-VH-L--R---V--GDNN....................ST-R-IN--S-T---------WD-----------Y------D-K-------K-----------K---- 251
47_BF.ES.08.P1942 .........................................NNS--M-------T-QT-.GRK.R---L--N--VVQLES-KT...............S...---R-I-------------I---------------------D-Q-------K---------------- 251
48_01B.MY.07.07MYKT021 ......................IDTT........-K.IG..NMTD-VR-----MT-VL-D-Q-.-VH-L------V--E-NSN....RNNSNSSNSSEY...SE-R-IK------K-----I--D-----------Y------D-N-------N---S-------K---- 270
49_cpx.GM.03.N26677 ............TNDT......TPT-........PT.AT..SSPI-M-------T-..GD-KK.--------T--R----NS....................-D-I-VH---T--K--------Q---------------Q--DIM-------E-----------K---- 259
50_A1D.GB.10.12792 ..................................NT.EL..ED-EG-----Y--T-DL-D-K-.-I-SL------T--NENHS.............SDS...SE---I-----T----------------------------KD-E-------K-----------K---- 255
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ......................Y-NV........SG.IG..NITD-VR--T--TT-E--D-QK.-SH-L--R---V--GTQSN...............T...SE-R-IN------K-----I--D-----------Y------D-K-------K---S-------K---- 258
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ......................TIT-........KT.IG..NLTD-VR----SMT-ELQDRK-.-IQ-L------VQMNSNSN....SNS...SNSSKY...RE-R-IN------K-----I--D-------T---X------D-N-------K---S-------X---- 268
53_01B.MY.11.11FIR164 ......................-NTT........AS.IG..NITD-V---T--MT-ALKD-X-.-A--L------VE-NKNSN....SS......NSSS...SX-M-XN-X----K--------D-----------Y------D-N-----L-R---S-------K---- 265
54_01B.MY.09.09MYSB023 ......................TDTT........KV.IG..NITD-V---T--MT-VLQD-K-.-VQ-L---I--V----NNN.............NNS...SD-R-IN------K--------D-------T---Y------D-K-------K---S-------K---- 261
55_01B.CN.10.HNCS102056 ........................GG........PD.TP..NITD-VR--T--MT-E--D-K-.QVH-L--R---VS-G-ENN...................SE-R-IN------K--------D-------T---Y------D-N-------K---SI------K---- 253
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ..................................NS.TV..DSGTD--------TPTV-D-RK.------NN---VQ-NDGDN...................S--R-V----------------------F----------------------N---------------- 252
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ......................ICNH........IN.GR..TLDENVR-----TT-LVKD-K-.----L--R---V-L-GKDS....S.............DS--R-IN--S-T--------N-D-----------Y----------------N-----------K---- 261
58_01B.MY.09.09MYPR37 NS....................PNNTTTASPLGNIT.LG..NITD-V-------T-E--D-K-.-V--L--RV-----E-NNK...............S...SE-M-IN------K-----I--D------XT---Y------D-N-T-----KK--S-------K---- 270
59_01B.CN.09.09LNA423 ......................MKDT........MN.-T..-------------TS--KD-IR.----L---V--V------....................---T-I-------------------------------F---D-K---S-------------------- 255
60_BC.IT.11.BAV499 ..................................AY.AP..SMQ---------MT-EL-D-KK.-VH-L--R--V--LE-ESS....DNG....NNNTF...GE-R-IN----AM---------D-----------Y-------E--------N-----------K---- 260
61_BC.CN.10.JL100010 ..........................................KGQ-M-E----TT-VL-D-K-.TG--L--RI-LV-LGENSS....ESY....RLNSS...KF-R-IN----A--------N-D-------T---Y---Q------------N-----------K---- 253
62_BC.CN.10.YNFL13 .....................................TY..E-RQ---K----TT-E--D-QK.----L--R---V-LNDKNS....S.......DKNS...SE-R-IN----A--------N-D-------T---Y------SP--------N-----------K---- 255
63_02A1.RU.10.10RU6637 ...........................................ST-LL--F--MT-V--D-R-.RMS-L--R--VV--TEGQN....N........SQN...S--R-IN----A----------------------------KD-E-------K---------------- 250
64_BC.CN.09.YNFL31 TD................................NG.TM..EDNANV-S-----T-VV-D-K-.-VN-L------V-LNESSS...............K...RE-R-IN----A--------T-D-----------Y----------------H-----------K---- 258
65_cpx.CN.10.YNFL01 N...........VSN.......E-VA........KV.SN..ESVEHM------VT-IV-DRQ-.TAF-L--RS--V-LEGNSN....N......SSNSS...GA-R-IN----T--------N-D-------T---Y-L--------------N---S-------K---- 269
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ......................XNXT........XX.IG..NITD-VR--T--MT-E--D-K-.XVH-L------VEMEKNK....................SE-R-IN------K-----I--D-----------Y--F---D-K-------K---S-------K---- 256
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ..................................NN.ID..NITD-VR--T--MT-E--D-Q-.-VH-L------VQMEGNN....................SE-R-IN------K-----I--D-----------Y--F---D-K-------K---S-------K---- 253
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420......................DNGP........KE.IG..NMTE-V-------A-EL-D-K-.QA--L------V--RD-NN....SSD...NNSSAS...KE-M-IN-X----K-----I--D-------T---Y-L----D-N-------K---S-------K---- 266
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ......................T-NR........TL.GM..--E--L-------T-N-GD--K.---GI--N---V---......................N---R-I-----XL---------X--------------------K-------------------K--A- 254
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ........................N-........SE.GK..--R--M------VH-DM-N-E-.----L-----VTQ-KE-NN.............ASN...S--R-I------V---------------------------G--K-K---K-N---------------- 258
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .......................Q-N........NT.LG..E-P-A-------MT-EV-D-QR.-VH-L------V--N-NEN....NNS....DNNSS...GE-R-IN----T---T---I-WD-----------Y----------S-----N-----------K---- 261
73_BG.DE.01.9196_01 ..................................TT.NS..SSW--M------VTSIT-D---.-Q--Y--N---VQ--SESN...............S...-K-R-I-----I--------T--------------------D-K------------------------ 255
74_01B.MY.10.10MYPR268 NT....................TKDL........DK.IG..NITD-----T--MT-EL-D-K-.QV--L------V--NVTSN..............NS...GE-R-IN------------IT-D-------T---X-X---XDXX-------S---S-------K---- 263
78_cpx.CN.13.YNTC19 ......................-TEN........RL.IG..NITEDL------MT-EV-D-KK.NV--L------V--NEKKD....N..............N--R-IN------K-----I--D-------T---Y------E-N-------K---S-------K---- 260
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 T.....................IV-N........SI.NG..TL-EQM------AT-EVKDRK-.-V--L------V-L-EKNS....S.......GNHS...EY-R-IN----A--------T-D-------T-----L--------------N-----------K---- 264
86_BC.CN.13.15YNHS18 .........................................EAH---Q-----AT-EVKN-K-.SV--L------V-L-P-KN...............D...SY-R-IN----A-K--Y---T-D-------T---Y------------K---R-----------K---- 247
87_cpx.CN.12.DH32 .....................................TY..NGTQ-M------VT-ELKD-KK.N-F-L--R---V-L--NKT....G......QYNET...RP-R-IN----A--------T-D-------T-----L----D-------T-N-----------K---- 255
88_BC.CN.05.05YNRL25sg Y.....................RTYN........-T.DK..EAYK--------AT-ELKD-QK.SV--L--R---V-LNDSKPLNE.SKPRND.SNHSS...EH-R-IN----A--------T-D-------T---Y------D-K-------S---S-------K---- 275
O.CM.96.LA51YBF35 ..................................TK.TT..DTTNPM-A-D--VT-VLKD-LE.-KQ-L--VS-LMKVE..GS..............NS...-T-T-IN--STT-R--------------------Y--F--VDED-----S-N-I-V-T-----K-A-- 251
O.CM.96.LA52YBF39 ............................................TNALK-D--VT-ILKD-KE.-KQ-L---S-L-K-N..ST..............EG...NT-T-IN--STT-K--------------------Y--F---SIN-----M-S-ITV-T-----K-A-- 243
O.CM.99.99CMU4122 ...................................T.AA.SS...AV-K-E--VT-VLKD-KE.-QQ-L--RS-LNK-E.NST..............TS...-M-T-IN--STT-K------T-----------G-Y--F---DTE-----Q-R-ITV-T-----K-T-- 247
O.CM.x.pCMO2_3 ...................................N.GTRKEQEQLM-Q-E--VT-VLKD-KE.-KQ-L--VS-LSKLEGNNT..............SD...-M-T-IN--STT-K------T-------------Y--FQ--SPE-----E-S-ITV-T--L----T-- 251
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .....................................GT..TIENPV-K-E--TT-VVKD-KE.-KQ-L--LS-LMKLNDNST..............NT...-M-T-IN--STT----------------------Y--F----TE-----T-K-ITV-T-------T-- 246
O.FR.06.LA55RBF206 ..................................V.......GETPM-K-E--VT-VLKD-QE.-KQ-L--VS-LAKVNTSNV..............ND..TNT-TMIN--STT----------------------Y--F---DTE-----L-H-I-V-T-----K-T-- 250
O.GA.11.11Gab6352 ..................................IT.EN..DGETPM-V-E--VT-VLKE-KEE-KQ-L--VS-LVKL--NGT..............NQ...-I-TIIN--STT-K--------Q-----------Y--F---QTE-----T-R-ITV-T-----K-T-- 255
O.SN.99.99SE_MP1299 I.................................NN.DT.SSPENLV-Q-E--VT-VVKD-KE.-KQ-L--VS-LMK-NEA................ND.TKDM-T-IN--STT-K--------------------Y--F---STE-------N-ITA-T-----K-T-- 257
O.SN.99.99SE_MP1300 ..................................KN.DT.SSSENLM-K-E--VT-VLKD-KE.-QQ-L--VS-LMKVNEN................ND...-M-T-IN--STT-K-T-------A----------Y--F----TG----------TV-T-------T-- 252
O.US.10.LTNP .........................................HNTTDM---E--AT-VVKDRKE.-KQ-L--VS-LT-L-..DKKN..SS........NS...-M-T-IN--STT----------------------Y--F---STE-S-R-T-K-ITV-T-----K-T-- 242
N.CM.06.U14296 KTANT.................TT-T........-NISAEDL-EKHM------AT-EVTD-QK.-V-SL--AE-V--LS-A-D...............N...KD-R-I--X-T-V------IT-----------P----M--REGN-X-K-D-K-----------K--I- 266
N.FR.11.N1_FR_2011 ......................STIN........NT.S-..IQVKQM-----KAT-ERKD-KK.TV-SL--NE--VQ-NDTVN............NRTE...-V-R-IK-D-T-V--V---T------------P----M---EGNX--SAK-S-----------K--I- 255
P.CM.06.U14788 SR.........VNNS.......TD-T........NT.SK..TNPL-LFQ----TT-IVKD-Q-.TQQ-L--RA-LTKL--..D...............N...ST-R-IN---TT--------N---L--Q------Y-LM---QTG-------NKTVITH-----K-T-- 265
P.FR.09.RBF168 ...........NNNS.......S--V........NX.TA..DNPLDLFK----TT-VLKD-K-.GQQ-L--RT-L-ALNETAN...............N...-L-R-IN---TT--------T---L--Q------Y-LM---Q-G-------NQTVITH-----K-T-- 261
CPZ.TZ.06.TAN5 TKVSST................TKEPEIKR.......LGKNITNY-VYK----QT-EF-D-KK.QI-SL---E--MKNN-TNN...............N...N--Y-HN----A---E-A-ST------R--------M---KDQN-T-K---S---V-H-----Y-MIA 260
CPZ.US.85.US_Marilyn .........................................NTTDIMR------T-EL-D-KK.QV-SL--VD-LAH-N......................NNT-R-IN---TA-------T------------P--------E-D-K-K-E-K-----------K---T 241
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 NMTGPAPRTSXPTTS.......SHNM........TS.TP.NIPEL-VY--T--VT-VLKD-KS.QQQ-L--RE-LSQ-GDXNS....................T-R-IN----T-S----------L--Q------Y-LM---QSK-----T-NETLITH-------T-- 271
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 AP..........INA.......SLQ-........ST.TA..QNNLNFY-----VT-VLKD-KE.-KQ-L---ENLV-LNQTSK...............E...KL-R-IN---TT----------K-L--Q-----KY-LI--KQ-G--X-XL-NXTVITH-------T-- 266
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01_AE.CN.12.DE00112CN011 --------I---.-II---E-L-N-------H--E---------S--.--TS-H-..---Q--YR..T.....-EI--DI---Y-Q-NGTR-----R-VVK--....K-H-..........-...-.....-.........----..QPP.-.-..--L--TM-H---R- 388
01_AE.HK.04.HK001 ------------.-II---E---N-------H--E--Q-T----S--.--ESV--..---QV-YR..T.....-EIT-DI-K-Y-Q-NAT--EKV---V-K--....----..........-...K.....T.........N-R-..QPH.-.-..--L--TM-H---K- 379
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------------.-II---E-L-N-------H--K--A------S--.--T--TM..---KV-YR..T.....-EIT-DI-K---E-NGTE--X----V-E--....K-R-..........-...K.....A.........--K-..QPH.-.-..--L-VTM-H---R- 382
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----------D.-I----E-I---------H--K---------G--.--ISMTR..---QVLYR..T.....-DI--DI-K-Y-EVNGT--GEV-T-VKR--....A-H-..........S...-.....-.........----QPQPP.-.-..--L--I--H---R- 386
01_AE.SE.11.SE601018 LH---------K.DII-SVKDIIN---I--LH--K---------S--.--TS-P-..---QV-YP..T.....-EI--DI-K-Y-E-NGT---K--T-V-E--....K-H-..........-...K.....T.........--T-..QPP.P.R..-GGDLKMPLYH-R- 381
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------------.GII---E-L-N-------HF-E--K------S--.--TG-H-..---QV-YK..T.....-DI--DI-K-Y----G-Q-HKV-GRV-N--....K-H-..........-...-.....-.........--V-..-P-.-.-..-----TM-H---R- 386
01_AE.TH.90.CM240 ------------.-II---EDL-N-------H--K---------S--.--TS-T-..----V-YR..T.....-DI---I-K-Y-E-NGT---KV---VTE--....K-H-..............-.....-.........----..QPP.-.-..--L--TM-H---R- 380
01_AE.US.05.306163_FL ------------.DII---E-IS--------H--K---------S--.--TS-A-..----V-YR..T.....-DIT-DIKK-Y-E-NET--SEV---V-G--....E-S-..........K...................K---..EPP.-.-..--L-VTM-H---R- 363
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------.-IM---E-I-N-----L---KEP-K---------.---GVHL..----V-YA..T.....-DIT-DI---------TE--K--QGV-TQ-....-GH-..........P...-....AT.........A---..ANH.-.-..--L--T-------- 399
02_AG.DE.09.701114 ------------.-IM---E-IS----I-----KEP--------G--.---S-HL..---QTLYA..T.....-DI--DI-----T-KET--M---QKVSEQ-....K-T-..........-...A.....T.........S-R-..T--.-.-..--I--T------A- 391
02_AG.GW.05.CC_0048 -----------K.-IE---E-I-N---I-----KEP-N-T-S-----.---SV--..---QT-YA..T.....-DI--DI------V-KRT--E--QNV-TQ-....-KY-..............-.....T.........--V-..AN-.-.-..--L--T-------- 386
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B.FR.83.HXB2 TQLLLNGSLAEE.EVVIRSVNFTDNAKTIIVQLNTSVEINCTRPNNN.TRKRIRIQRGPGRAFVT..I.....GK.IGNMRQAHCNISRAKWNNTLKQIASKL....REQFG.........N...N.....K.........TIIF..KQS.S.G..GDPEIVTHSFNCGG 380
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------N---G.K-A---E-I-N---------TNP-G-------S-.---SAH-..---QT-YA..T.....-DV---K------V--TD-T-A-QEV-RQ-....QTY-..............-.....-.........-T--..TNA.-.-..--L--T-----W-- 377
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------G.K-A---E-I-N-V-N------KP-Q---------.---SV--..---QT-YA..T.....-EI---I-----TV-ETE-T---RKV-IQ-....--H-..........K...-.....N.........----..ANP.L.-..--L--T-------- 380
02_AG.LR.x.POC44951 -----------K.KI----E-I-N---------DKP-R---------.---SV--..---QT-YA..T.....-DI--DI---Y--V--TE--T--QKV-TR-....--SL..........GN..-.....H.........----..TNH.-.-..--L--I-------- 372
02_AG.NG.12.12NG060418 -----------G.-I----E-L----X--L---ASP-R---------.---SVP-..------YA..T.....-DI--DI-R---EV-EEA--D--QEV-A--....-KH-..............-.....-.........----..ASA.-.-..--L--T------R- 375
02_AG.NG.x.IBNG -----------G.------E-I-N---------ANP-K---------.---GVH-..---Q--YA..T.....-DI--DI------V-KTE--K--H-VVTQ-....KTY-..........K...-.....T.........----..ANP.L.-..--V--T-------- 375
02_AG.SE.11.SE602024 ------------.DI----E-I-N-------H--ET-K------G--.---S---..---Q--YA..A.....-DI---I-K------KGD--K--QRV-G--....--H-..........P...-.....-.........I-M-..TS-.-.-..--L--T--I-S--- 376
02_AG.SN.13.9580 -----------N.-TMV--E-ISN--R---I--DKP-R------G--.---SVH-..----TWYG..T.....-DI---I------V-KKE--A--QKVVE--....GQY-..........K...-...............KT--..TT-.-.-..--L--T------R- 379
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------.------------T-------KEP-----------.---G-H-..------YA..T.....-DIT-DI--------IT---------VI--....-K--..........G...-.....-.........--V-..N--.-.-..------M------- 369
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------T-.------K-I---T-N-----AKA-K------G--.---SVH-..---LTWYA..T.....-EI--DI--------GND--D---V-SEE-....KRL-..........P...-.....-.........--K-..APP.V.-..--L--T------K- 383
05_DF.BE.x.VI1310 ----------K-.GII---Q-IS----N---H--E--H---------.---S-HL..---Q--YA..T.....-DI--DI-K----V--EQ--K--I-V-KE-....QSH-..........P...-.....-.........--K-..NS-.-.-..--L--TM-----R- 382
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------G.NIT-KTE-I---T-N------QP---R----G--.---S-SF..---Q--IA..T.....-DI--DI------V---N-TDI-GEVKV--....E-V-..........-...-.....T.........H-T-..-S-.A.-..--L--T-------- 389
07_BC.CN.98.98CN009 ------------.-II---E-L-N-V-----H--Q----V----G--.---S---..---QT-YA..T.....-EI--DI--------ED---K--QGVSE--....A-H-..........Q...-.....-.........--K-..AS-.-.-..--L--T------R- 382
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------R.-II---E-L-N-V-----H--Q----V-------.---S---..---QT-YA..T.....-DI--DI--------KDA-YE--QRVSK--....A-H-..........P...-.....-.........--K-..AS-.-.-..--L--T------R- 382
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------.DII---E-I-N-V-V-----ADP-T-D-V-TG--.--TSV--..---QT-YA..T.....-DI--DI-KV--Q-NGT---EI-GKV-E--....KGH-..........-...-.....-.........----..RP-.-.-..--V--T-------- 373
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------.-II---E-L-----N------E--T---V-----.--RS---..---QT-YA..T......DI---I---YY---GTE--K--Q-V-K--....GDL-..........-...R.....P.........----..-P-.-.-..-----T--T----- 368
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------G.--R---K-I----------FDSP-H---------.---S---..---Q--YA..T.....-AI--DI-----V-NATI------RVVEQ-RQ..I-I-..........-...K.....T.........----..NS-.-.-..--L-TT-------- 391
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------.DII---Q-IS--T-----H--E--Q---------.---S-QL..------YA..T.....-DI--DI-K----V-G-Q-SK-VE-VKA--....-S--..............-.....-.........--K-..NS-.-.-..-----TM-----R- 379
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------G.-IK--AK--S--VGN-----A-P-R---------.---S---..---Q--YA..T.....-DI--DI---------Q------Q-V-AQ-....-KYL..........KD..-.....T.........----..ANP.-.-..--L-VT-------- 382
14_BG.ES.05.X1870 ------------.-I----K-----T-------KDP-----------.-----TM..----VLY-..T.....-XI--DX-K------KE------G--VE--....----..........K...-.....-.........--V-..NR-.-.-..------M------- 383
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------.--I---S---N---I------E------------.---S-H-..----SWY-..T.....-EI--DI------L-ST--G---N--TE--....----..........G...-.....-.........--V-..N-P.-.-..-----IV------- 369
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------GNKTI---A-I---T-N----FTKP-Q------DVG.Q-RSV--..------Y-RQTYT...RQAK-DI---Q----SRQ--D--QKV-EQ-....-KY-..........S...-.....-.........----..TN-.-.-..--I--T---V---- 383
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------G.DII---K-IS--T-----H--E--Q---------.---S-QL..------YA..T.....-EI--DI-K----V-KTQ--K--E-VRA--....ESH-..........P...-.....-.........--K-..NS-.-.-..--L--TM-----R- 380
18_cpx.CU.99.CU76 ----------T-.K-M---E-I---T-N-----T-P-N-T----S--.--RS-H-..---Q--YA..T.....-DI--DI--------EKD--D--HEV-TQ-....GGHL..........-...K.....S.........--Y-..-P-.-.-..--I--T--T----- 378
19_cpx.CU.99.CU7 -----------G.K-T---E-I----------FTXP-K---------.--TSV--..---QV-YA..T.....-..--DI------V-KKE-KEA-QEV-KQ-....TVL-..............-.....-.........--S-..AN-.-.-..--L--T-------- 348
20_BG.CU.99.Cu103 -----------K.-IM---E-L-----V------K-I----------.---S-GF..---Q--YA..T.....-DIT-DI---F-VVNKT---EM-QKVKA--....A-SY..........-...K...NIT.........N-K-..SPP.T.-..--L--T------R- 378
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------.-II---E-L------------E--V------G--.--QG-H-..---Q-LY-..T......-I--DI--------G-E--K--QRV-I--....-RL-..........-...-.....-.........--T-..NH-.-.-..-------------- 376
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------K.-IM---E---N---I----XVKP-T---S--G--.--NS---..---QV-YA..R.....-DI--DI-K-Y-EVNKTE--E--HGVVKQ-....-KHW..............-.....-.........----..TN-.-.-..--L--T------R- 370
23_BG.CU.03.CB118 -----------K.-IM---E-L-N---V------S-IT---------.---S-TF..---Q--YA..T.....-DI---I-E-F-VVN-TA--E-MQKVKA--....A-SY..........-...T...STE.........N-T-..GPP.-.-..--L--T----I-R- 386
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------K.K-M---E--AN---V------E-IV------G--.--RSXG-..------Y-..T.....-DI--DI-----IVNGT--GEMINKVKAE-....SKKY..........-...T...TTA.........N-T-..SPH.-.-..--L--T------R- 390
25_cpx.CM.02.1918LE ------------.-I----E-I-N---N-L-H--E--M---------.---S-H-..---Q--YA..T.....-DI--DI---------SQ--K--QGVVAQ-....-KH-..........K...-.....T......I..--S-..NS-.-.-..--L-VT--I----- 379
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------G.G-KV--E---N---N----FDKA-V---S-----.---S-HL..---QS-YA..T.....-DI--DI---A-----KD-DKA-SKV-KQ-....SDH-..........P...-.....-.........S-A-..N--.-.-..--L--TM-----R- 378
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -H----------.-II-K-E-L---T-----H--E--K------F--.---SVSL..---SVWYR..P.....-EV--DI---Y---N-KE--G--YKVVAQ-....GRHL..........-...-.....M......S..--N-..QPPP-.-..--I--T--T----- 378
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------.-II---E-L-----I------ET-----------.RN---HL..-R--IMYV..T.....ERIQ-GI---------E--E---R-VVT--....E---TKLGEQFKDFK...-.....R.........--A-..N--.-.-..------M-T----- 391
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------.DI--K-E--------------ETI----------.---S-H-..------YA..A.....-EV--KI-----SL-ES--KR--E---T--....G---..........KI..-.....E.........--A-..D-PPP.-..------M------- 386
31_BC.BR.04.04BR142 ------------.-I----K-LS--V-------Q-P-N-T-M-----.--ES---..---QT-YA..T.....-DI--DI--------KTA--R--QEVGK--....A-H-..........P...-.....-.........--N-..TKH.-.-..--L--T------R- 370
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------G-.SII---E-I---T--------Q--D-I----Y--.--RS-H-..---Q--FA..T.....-DI--DI--------G----EM-HKVIA--....K-S-..........P...G.....-.........N-T-..NS-.A.-..--L--T-------- 387
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------.-II---E-L---------H--K--V------S--.--TS-P-..---QV-YR..R.....-DI--DI-K-Y-EVNETN-YKV---VTE--....K-H-..........-...-...............--V-..EP-.-.-..--L--TM-H---R- 382
34_01B.TH.99.OUR1969P ------------.-II---E-I---------H--K---------S--.I-TSVH-..---Q--YK..T.....-DI--DI---Y-E-NGT---E----V-G--....--H-..............-.....-.........--S-..-PP.-.-..--L--TM-H---R- 379
35_AD.AF.07.169H -----------G.-I----E-IS-----------ET-T---------.---S---..---Q--YA..T......DI--DI------V--SA-KK--E-VKTQ-....-KHW..............-.....-.........--L-..ND-.-.-..--V--T------R- 378
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------KN.-TI---E-I-N------I--VKP-N-T-V-----.---GTP-..---Q--YA..R.....NDV--DI-K---EVNATE--D--Q-VVQ--....-KFW..............-.....T.........----..TEP.-.-..--L-VI-------- 375
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------G.K-M---E-I-N--------F-ET-------F---.---SV--..---QT-FA..T.....-DI--DI-K-Q-AVNKTE--KA-QKVVAQ-....-NH-..........G...-.....T.........--M-..AN-.-.-..--V--T------A- 374
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------.-II---Q-IS--------HF-E--Q---------.---S-HL..---Q--Y-..T.....-DI--DI-K-Y--V-GEH-----ERVKE--....-SY-..........P...-.....E.........--K-..NS-.-.-..--L--TM-----R- 374
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------.KII---Q-IS--------H--E--Q---------.---S-HL..---H--H-..T.....--I--DI-K--Y---GTQ--K--R-VKEE-....KSH-..........P...-.....G.........--S-..-PA.-.-..--L-VTM-----R- 380
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------.NI----Q-IS----V---H--E--Q---------.--TS-N-..------YA..T.....-DIV-DI-K----V--TQ-DK----VGAE-....KRL-..........H...-.....-.........--K-..NS-.-.-..--L--TM-----R- 384
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ------------.DII---Q-IS--------H--E--Q---------.---S-H-..X-----YA..T.....-DI--DI---Y--V--EQ--K--ERVRX--....-SL-..............-.....-.........--K-..NS-.-.-..----VTM-X---R- 377
43_02G.SA.03.J11223 ------------.-I----K--S---QVL-----X-I----------.---S-GF..---QT-YA..T.....-DI--DI-E----V--TR--E---NVKAQ-....HKI-..............-.....-.........--L-..NS-.I.-..--L--T------R- 375
44_BF.CL.00.CH80 ------------.KII---Q-I---T-----H--E--Q---------.---S-H-..---Q--YA..T.....-DI--DI-K----V-KTE--K--ERVKAE-....KSH-..........P...-.....A.........--K-..ES-.-.-..--L-VTM-----R- 379
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----I-------.KIM---E-L-N-V-------VRP-Q---S--T--.--TSV--..---QV-YA..T.....-DIT--I-K----VD--N-TK---EV-AA-....----..........D...-.....-.........--A-..NS-.A.-..--L--T-------- 369
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------.DII---Q-I-----I---H--E--Q---------.---S-Q-..------YA..T.....-DI--DI-K----V-G-Q--K--ERVKA--....NSY-..........I...-.....E.........--K-..NS-.-.-..--L--TM-----R- 373
47_BF.ES.08.P1942 ------------.DII---Q-IS----S------E-IS---I--G--.---S-HM..---KV-YA..T.....-DI---I--------K-------R---R--....G---..........-...-.....-.........--V-..N--.-.-..------M-T----- 373
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------.-II---E-L-N---N---H--K---------ST-.----MTM..---HV-YS..T.....-EIT-EVKK-Y-EVNGTT-SKV-T-V-E--....K-H-..............D.....-.........N-T-..Q-P.A.-..--I--TM-H---R- 391
49_cpx.GM.03.N26677 ---I----I--K.GII---E-IS--T-N-----DKP-T-K-I--A--.---G-HL..---QVLYA..T.....-AVV-QI--------ESD-----SKV-I--....--Y-..........-...E....TT.........--K-..ESA.T.P..--I--T--T----- 382
50_A1D.GB.10.12792 -----------K.DII---E-I-N---------ASP-N-S-V-----.---SV--..---QT-YA..N.....NDI---I------V-GS---K--Q-V-R--....GNLL..........-...Q.....T.........----..-P-.-.-..-----TM------- 377
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------.-II---E-L-N-------H--K---------F-Y.--TST--..---QV-FQ..T.....-DI--DI-K-Y-E-NGT---E--R-VTR--....--H-..............-.....-.........----..RPP.L.-..--L---M-H---R- 379
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------.-II---E-I---T-----H--X---------S--.--TS-GM..----V-FR..T.....-EIT-DI-K-F-E-NGT---KV---VKX--....K-HX..........-...-.....-.........-XD-..QPP.-.-..--L--T--H---R- 390
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------.-II---E-L------------K---------G--.--TSLT-..---QV-YR..T.....-DI--DI-R-Y-EMNGTE-KEV-E-VTN--....K-H-..........-...-.....H.........--S-..QPP.-.-..--L--TM-H---R- 387
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------.DII---E-L-N--RN---H--E----K----S--.---S-H-..----V-YR..S.....-DI--DI---Y-E-NGT---K--N-VSK--....K-H-..............-.....-.........----..HPP.-.-..--L--TM-H---R- 382
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------.-II---E-L-N-------H--N--T------A--.--TG-T-..---QV-YR..T.....-DI--DI-K-F-E-N-TE-KEV---VT---....KGH-..........-...T.....E.........K--L..QPP.-.-..--V--TM-H---R- 375
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------K.-IM---E-I-N---I------E--S------S--.---S-HL..---QT-YA..T.....-DI--DI------V--NQ-MT--QRV-RQ-....-KH-..........K...-.....D......T..E-T-..AS-.-.-..--V--T------A- 375
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------S-D.GII---QDLKN-------H--K----E-I--S--.R--SV--..---Q-IYA..T.....-DI--DI---Y---REKN--K---MVGK--....A-H-..........P...-.....-.........I-K-..NI-.-.-..--L--T------R- 383
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----------G.-II---E-L-N-------H--K------A--SD-.--TSV--..---QV-YR..T.....-DIT-DI---Y-E-NGTV--D--Q-VSE--....K-H-..............-.....-.........--E-..QPH.-.-..--L--TM-H--RR- 391
59_01B.CN.09.09LNA423 ------------.--IV--R---N---N------E--V---------.---S-HM..----T-FA..H.....-EI--DI-K-Y--L-EEQ------R--I--....Q---..........E...-.....-.........--R-..NR-.A.-..--S-V-M---T--- 377
60_BC.IT.11.BAV499 -----------G.-II---K-L---------H--EA-X-T-E-----.--ES---..---QT-YA..T.....-DI--DI----------A--K--QAVGK--....A-H-..........P...-.....R.........----..RNH.-.-..--L-VT--#---R- 381
61_BC.CN.10.JL100010 -----------G.-II---E-LA--V--------Q----V-------.--RS---..---QT-YA..T.....-GIT--I---Y----KEG-KEA-DRVER--....T-H-..........P...-.....-.........--E-..AP-.-.-..--L--T------R- 375
62_BC.CN.10.YNFL13 -----------K.-II-S-E-L---------H--K--V-E-------.---S---..---QT-YA..T.....-DI--DI--------AND--EA-RNVSK--....A-L-..........P...-.....-.........--N-..APP.VE-..--L-VI------R- 378
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----------G.--T---E-L-N---V------E--A---------.--VGVH-..---Q--YA..T.....-AIV--I---Y--V-G-G--KA-QKVVTQ-....-KH-..........K...-.....T.........----..DKH.-.-..--L--TS-T----- 372
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------.-II---K-L-----I---H--E----V----S--.---S---..---QT-YA..T.....E-I--DI--------KRN-TE--QKVGK--....AK.L..........Y...-.....-.........--K-..EP-.-.-..--L--T------R- 379
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------------.DII---E-L-N-V-----H--E----V----H--.---S---..---QT-YA..T.....-DI---I---Y----K----E--QRVGK--....AGY-..........S...G.....-.........P---..AP-.-.-..--L--T------R- 391
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------------.-II---E-LXN---I---H--K---------FX-.--TSV--..---QV-YR..T.....KXIX-DI-K-Y-XXNGTE--E----VKA--....G-R-..............-.....-.........----..QPP.-.-..--X--TM-H---K- 377
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------------.-II---E-L-N-------H--K---------S--.--TSV--..---QV-YG..T.....-DI--XI-K-Y-E-NGTE--E----VTA--....K-Y-..............-.....T.........----..QPP.-.-..--L--T--H---R- 374
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------G.-II---K-I-N-------H--K--A------FKT.I-R-TA-..-Q-QV-SR..T.....--I--DI---Y-Q-N-TQ--GV---VTE--....K-H-..........K...-.....-.........--E-..Q-H.-.-..-----TM-H---R- 388
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----I-------.-I----S-L---T-I-LI---A------------.---G-HM..----V-Y-..T.....-XI--DI-X------XXX--X--Q--XT--....G-X-..........K...-.....-.........--X-..XX-.-.-..-----TM------- 376
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------.------E-------N-----KK--K------S--.--RS-H-..---K--WA..T.....-GI--DI------L--TE--------VI--....-A--..........-...-.....-.........----..N--.-.-..R-----M------- 380
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------.-II---Q-IS--------H--E--Q---------.--QG-H-..---Q--YA..M.....-DI--DI-K----V-GMQ--K--EGVKG--....-SL-..........P...-.....-.........--N-..NS-.-.-..--L--TM-----R- 383
73_BG.DE.01.9196_01 -----------K.--I---E--------------K--V---S-----.---S-P-..------YA..T.....-QI--DI------L-K-Q-DK--R-V-GE-....-K--..........E.E.D.....-.........--S-..NK-.-.-..------M-T----- 378
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----------G.-II---E-L-N-------H--E--K------S--.---S-G-..---QV-YR..P.....-DV-ADI-A-Y-E-NGT---E--T-V-K--....KKH-..........-...-.....-.........--Y-..QPH.-.-..--L--TM-H---R- 385
78_cpx.CN.13.YNTC19 -----------D.-II---E-L-N-------H--E--A------S--.--TS-H-..---Q--YP..T.....-DI--DI--------ETE-AEA-E-V-E--....-KH-..........D...-.....A.........--N-..-PH.-.-..--V--TM-H---R- 382
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ------------.-II---E-L-N-V-----H--Q----A----G--.---S---..---Q--YA..T.....-DI--DI------V-TSA-KEM-QNVSR--....A-Y-..........P...-.....N.........--K-..EP-.-.-..--L--T------R- 386
86_BC.CN.13.15YNHS18 --F---------.-II---E-L-N-V-----H--E----V-------.---S---..---QT-YA..T.....-DI---I---S----EGR--K--EEVKK--....E-H-..........P...-.....R.........--T-..EP-.-.-..--L--T------R- 369
87_cpx.CN.12.DH32 ---------S-G.-I-V--E-L------------R----V-------.---SV--..---QT-YA..T.....-DI--DI---------E---E--QWVGK--....A-H-..........P...-.....R.........--N-..NA-.-.-..--L-VT------R- 377
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ------------.DII---E-L-N-V-----HF-Q--D-V-------.---SV--..---QT-YA..T.....-DI--DI-K------G..--E--RRVSKT-....Q-H-..........P...-.....-.........--K-..AP-.-.-..--L--T-------- 395
O.CM.96.LA51YBF35 ---I---T-S--.KIR-MGK-IS-S--N---T-KDPIK-K---EG-Q.-VQD-GV..--M.VWRS..-QLA...QGDNRT-A-Y-IYNTTD-EKA-EET-ERY....L-LL..........-...-.....TG....NT..----..DV-.A.-..--A--TNLH---H- 377
O.CM.96.LA52YBF39 ---I---T-SKG.KIR-MGK-ISNTG-N-L-T--STLSMT-V-TG-Q.-VQQMKV..--M.-WYS..MAI...SQEKNDT-K-Y-TYNATD-ETA---T-ERY....L-LV..........-...Y.....TG....SA..N-T-..NS-.-.-..--V--THLH---H- 369
O.CM.99.99CMU4122 ---V---T-S-G.KIR-MGK-I--SG-N---T-DSAIN-T-E--W-Q.SVQELK-..--M.SWYS..MGISS..PLSNAS-L-Y-RYNATE-KKA-----ERY....L-LV..........-...-.....TNNTXDNV..SM--..SK-.T.-..--S--AHLH-S-H- 378
O.CM.x.pCMO2_3 ---V---T-SK-.KIR-MGK-IS-S--N---T--ST-NMT-E--W-Q.-VQE---..--M.-WYS..MGIIREE-SSNLS-L-Y-KYNITD-EKA---V-ERY....L-LV..........-...Y.....TD...GNA..SMT-..-ET.-.-..-----TQLH---H- 381
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ---I---T-SKG.K-R-IGT-IS-SG-N---T--STLNMT-R--A..MKVQEM--..--M.-WYS................G-Y-EYNNTE-EE----T-ERY....L-LV..........-...-.....TG....NI..SM--..DRT.-.-..--A-VTHLH---H- 360
O.FR.06.LA55RBF206 ---I---T--K-.-IR-MGK-I-K-E-N---T-KNE-N-T-V-EGQQ.EVQD-G-..--M.TWRS..VILAA.ENNST-S-R-Y--F-ETG-RD----TTERY....LKLV..........-...Y.....TK....NA..----..TG-.-.-..--A-VTSFH---H- 378
O.GA.11.11Gab6352 -H-I---TISKG.KIR-MGT-ISAS-QN-L-T---TIKMT-E--GD-V-VGQVGP..--M.-VIS..MNLAA.EGRGN-S-R-Y-KYNTSN-EEA-RETTERY....L-LV..........-...-.....SQ....LV..-VQ-..NR-.T.D..--A--T-LH---H- 384
O.SN.99.99SE_MP1299 ---I---T-S-G.NIR-MGK-IS--M-N---T--STINMT-V-QG-Q.SVQE-Q-..--M.-WYS..MSLAQ.EGKPN-S-I-Y-KYNISD-EKA---T-ERY....LDLR..........-...-.....TN....TV..N-T-..ER-.I.-..--S-VTHLH---H- 385
O.SN.99.99SE_MP1300 ---I---TIS-G.KIR-MGK-IS-TG-N---TI-STINMT-E--G-Q.-VQK-LT..--V.-WYS..MGL...KNNLT-S-A-S-KYNSSV-EEA---T-ERY....L-LM..........-...-.....TN....TV..N-T-..NH-.T.-..----VTHLH---H- 378
O.US.10.LTNP -H-I---TISKG.KIRMMAK-I---T-N-L-T--YTI-MI-E--WRE.IA.PMSV..--M.-LYS..YRLA..QSGNNSS-E---RYNPTD-ERA---T-E-Y....L-LV..........-...-.....TR....NI..-V--..-N-.-.NNG--L-TTRLH---H- 370
N.CM.06.U14296 -H-A------DD.I-......VRN-SGNML--WXET-S------G--.-GGQVQ-..--AMT-YN..-.....E-I--DI-----IV--KD-ESMWNKTKA-I....K-TL..........GE..-.....I.........-FRA..RKK.N.E..----VXNLM---H- 383
N.FR.11.N1_FR_2011 ---X-----GT-.I-X...X-..-SRGNLW--W-ET-SM-----G--.-GGQVQ-..--AMT-YN..-.....E-IT-DI------V-KEE-KEMWNKTKEEI....-KIG..........-W..-.....I.........-FKV..REN.N.-..----VTHLML---- 373
P.CM.06.U14788 ---I---T--KG.-PLVITQ-VS-TG-V---K--E--SLT-I--G--.--GQVQL..-VM.TWYN..M.....KHYV-DI-A----V--EN-KR--EWVSEAI....WKAY......PQHS-...H.....TS..KHNH..-FV-..-N-.T.-..----VSSLH-S-H- 395
P.FR.09.RBF168 ---I---T----.-PLVITQ-VS-TRYV---K--KN-S-T-V--G--.--GQVQ-..--M.TWYN..M.....KFYT-DI-K-Y----MQN-TE---SVSEAI....WKAY......PQPP-..............QNH..-FV-..RN-.T.-..----VSFLHX--H- 387
CPZ.TZ.06.TAN5 -A-H---T-E-N.KTTAYFADS-H-.QPLL-KFHKA-NLT-V-TG--.--GQVQ-..---MT-YN..-.....ENVV-DT-K-F-IVNATE-S-A-NESKIAI....N-TL..........R...K...YN-.....TS..YGN-T.WNT......----VSNFW---Q- 384
CPZ.US.85.US_Marilyn ---II-----TK.N-TV--K--A-...I-L--FSEG-NMT-I--G--.-VGNVQL..---MT-YN..-.....P-IV-DV-E------KLT-EKQR-YTLEII....KKEA..........-........LT.........KVEL..IPN.A.-..----V-NMML---- 360
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --FIF--T-EK..-LLML-K-IS-SG-----K-KKA-TFK-E-TG--.--GQ-Q-..--M.TIYN..S.....ENIV-KT-K-Y-AYN-TE-EQA--T-SEAF....AKLE..........-...V.....T.........KVQW..-N-.-.-..--L-VAMLH---H- 391
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---IF-------.-ALVM-KDV-ATG-N--IK-S-G-N-T-I-TG--.--GQTQ-..--M.TWYN..S.....VNY---I-R-Y-QVEETD-KGI--NVSKA-....IKRY..........-...G.....-V..NETH..-FE-..-NA.-.-..----VTHLH---H- 392
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B.FR.83.HXB2 E.FFYCNSTQLFNSTWFNST.WS....TEGSNNTE.............GSDTITLPC..RIKQIINMWQKVGKAMYAPPISGQIRCSSNITGLLLTRDGGNSN...........NESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTKAKRRVV..Q....REKRA 512
A1.CM.08.886_24 -.-----TSG------HSNG.TANGT......................ENA------..-------L--R--Q-------P-I-N-T--------------AS...........E-T-T------N-K-----------------------R------..E....----- 499
A1.CY.08.CY236 -.-----TSK---T--NVTD.SI....................EES..-NTI-V---..K---------RA-Q-I-P---R-I---E-------------DTE...........-TT----------------------------------E-R----..-....----- 511
A1.KE.11.DEMA111KE002 -.----DTSG------NGTA.SNVSI..............P..DTV..TNG------..K---------R--Q-------A-V---D-----MI------D.............-RT-T-----------------------V--------R-R----..E....----- 512
A1.NG.10.10NG040248 -.-----TSK---R--TY-NNTW......E----G.............TN---I-Q-..K---------R--R-------P-V-K-K-------------AN-N..........RTK-T-----------------------------------X---..E....-G--- 510
A1.PK.14.DEMA114PK001 -.-----T-G------YKNG.TTEG.....T-S-G.............SN-------..----V--V--R--Q-I-----P-I---E--------------NT............SN-T------N-K--------------L---------------..E....----- 508
A1.RW.11.DEMA111RW002 -.-----T-G------SRN-.TDNNT..WFR--ASSS.......TG..LNG----Q-..K---------RT-R-------P-T-M-N-S-------------GN..........-SN-T--------K-----------------------R------..E....----- 520
A1.UG.11.DEMA110UG009 -.-----TSS------DLNA.TR.....................ED..STEN-----..----------R--Q-------E-I---D---------------ST.....N....ETQ-----I----K----N-----------------SW-R----..E....-G--- 503
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -.----DTSG---GS-SENS.TW........-S-..........ME..ANS--I---..----------RT-R-------Q-T-Q-T------I------EK-N..........STE----------------------------------R------..E....----- 514
A2.CM.01.01CM_1445MV -.--F--T-G------TKEG.N-T....WKK-DSVS.......ERE..SN-N---Q-..K---------R--R-------A-V-K-I-----MI------KR-D..........SS--T----------------------------I-----R----..E....----- 511
A3.SN.01.DDI579 -.-----TSG------NDTA.IN.........D-IN.......VQN..STYN-----..--R--VH---R--Q-------Q-V-N-T-------------DNS...........STN-T------N-K------------------------------..E....----- 510
A4.CD.97.97CD_KCC2 -.-----TSG----S-APNG.SW.......I--IGSR...........EN--M----..----------R-EQ-------K-N-T-V-------------TNET..........R-N-T---I--E--------------------------------..E...G----- 511
A6.BY.13.PV85 -.----DTSK------NHXK.........NISS--.............-NKN--IS-..----------R--Q-------R-V-K-E-------------GNST..........QGN-T---I----------------------I-I---T-R----..E....----- 513
A6.CY.09.CY255 -.----DT-N------DGNS.TV.......T-I-Q.............TNEN-----..K-R---R---R--Q-------K-I---E--------------KTN..........SNN-T---I-------------------V--I-----R-R----..E....----- 503
A6.RU.11.11RU6950 -.-----T-E------DGNG.TA.......T--...............TE-NV----..----------R--Q-------R-S-K-V--------I----GG-N..........SNN-T---I--N---------------Q---I-I---T------..E....----- 512
A6.UA.12.DEMA112UA014 -.-----TSK------DENS.TA.......I-S--.............D-GI--I--..--R-V-----R--Q-------R-S---E------I-------IS...........STN-T---T------------------S---I-------R----..-....----- 516
B.BR.10.10BR_RJ032 -.----STS----Y-FN-TV.LN....-TE--D-P..........N..TT-P-I---..----------E--R-------E-L-S--------I------SNGS....RS....--T-T---A--------------------Q-------R------..-....----- 528
B.CA.07.502_1191_03 -.----ST-L------GSNE.TR........-E-I.............DNS---IQ-..K---L-----G--R-------R-N-S----------------NGT..........-GT-T---E--N-K----N--------------I-----R----..-....--R-- 518
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -.-----TS-------NATG.TQ........-T-GT....Q..NET..KIGN-----..K------R--E----------K-L-N-V-----I-------H-KNTN.STD....-DT-V---------------------------------------..-....----- 541
B.CN.12.DEMB12CN006 -.-----TSK---Y-LLANG.TW.....Q-P-S-N.............-NG-L----..-------R--E----------A-N-S-L-------------INMT.....N....-G------E-----N-------------V----I---R------..-....-D--- 517
B.CU.14.14CU005 -.-----T-P----S-YK-N........WK-QR-K........EIG..-RE----Q-..-----V----E--R-------K-----------V--------TT...........-H---------N-K-------------Q-----I----------..-....----- 510
B.DE.13.366396 -.-----T-E----V-N--G.........RVTG-G.............N-TN-----..----F-----E--------------K---------------PNK...........T-NDT---T-----N------------Q-----I---T------..-....----D 490
B.ES.14.ARP1195 -.-----T------E-NSTK.INST...-IESS-G........NST..EN-----H-..K------L--E----------K-L------------L-----D-S..........STN-T------N-K-------------Q-----L----------..-....----- 519
B.FR.11.DEMB11FR001 -.-----T-P--D---NGGE.PV.......----G..........G..NDTI---Q-..----------E----------R------------I-----DLN-...........TQN-T---------------------------------------..-....----- 496
B.HT.05.05HT_129389 -.-----T-K---N--NGTD..........FIYPW..........N..KTEN-----..----------G------------P---E-------------DQ-G....TD....ATN-T----------------------R---------E------..-....----- 518
B.JP.12.DEMB12JP001 -.-----T-K------N--N.........WP-D-M..........P..NNN------..-----V-----------N---A-L------------V-----TTN..........TTT-T---------------------------------------..-....----- 519
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -.----ET-K------RFNS.TW........-G--..........E..IN-P-----..-------R--E----------R---K---------------TE-NK..TGS....-RT------------------------R-----I-----R----..-....----- 512
B.RU.11.11RU21n -.-----T--------DKNI.TE.......F-K-N........ELN..NTEI-----..----------A--------------K----------------.............-DT-T----------------------R-----I----------..-....----- 498
B.SE.12.SE600057 -.-----T--------NMTN.R-.......K---A..........E..NNT-FI---..-----V-L--E----------A---N---I-----------SN-D.....T....--T----------S--C----------------I---R------..-....----- 519
B.TH.10.DEMB10TH002 -.-----T-----N--LTWK.AN.......ASDP-.........KN..NTKN-----..----------E----------A---K-V-------------QD-N.....T....-GN-T----------------------------I----------..-....----- 523
B.US.16.2609 -.-----T--------DCTG.TA.....CTL-G-VL.......NGI..NNTN-----..-----------------N---K-V-Q-T-----II--S-N-GIGN..........--N-T---A------------------R-----I----------..-....----- 509
C.BR.11.DEMC11BR035 -.-----TSD---DIDT.............--................NTEN--I--..----------E--R----S--K-P-T-R-------------TDGGG..EKD....-NT-T----------------------E-K---I---R------..E....----- 518
C.CN.10.YNFL19 -.-----TS----G-YNGTY.........M--G--.............SNA---I--..----------E--R----N--A-N-T-K--------V----EGTN..........ATN-T----------------------E-K---L---E------..E....----- 517
C.DE.10.622166 -.-----TSK-----FNSTH........LED-A-NNN...........DTTS---A-..----FV----E--R-------A-N-T-K-----I--V---VG.............--T--------N-K-------------E-K---I----------..E....----- 505
C.ES.14.ARP1198 -.-----TSK-----GN--D............................ANGN--IH-..----------R--Q-------A-N-T-R--------L----XN-...........SNT------------------------E-K---I-----R----..E....----- 489
C.ET.08.ET104 -.--L--TSG---NSLLAN-....................S..NIP..DN-------..K---YL----Q--R---------R-S-N-------------KG-N..........KQN-T---I-----N------------E-K---L---G------..G....----- 500
C.IN.15.NIRT008 -.-----T-N-----YL.............A-S-L.............SNS---I--..S---V-----E--R-------A-N-T-K--------V----TN-...........STT-V----------------------E-K---I---E------..E....----- 491
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -.-----TSKI-D-DNA...........................NK..T-GN-----..K---------G--R-------A-N-T-T--------------VT...........-DT--------N---------------E-K---I----------..E....----- 502
C.NG.10.10NG020523 -.-----TS----G-YS-INGTY.......--I-VIN...........NT-P--IQ-..-------X-----Q-------E-N-T-E-S------M----QNEE.....V....-KT-T-------------N--------E-K---I----S--M--..E....----- 519
C.NP.11.11NP016 -.-----T-G---G-YMPTE.........RP-G--SN...........TNS---I--..-----V----EI-R-------A-N-T-R--------V----KKAN....NT....-DT-T----------------------E-K-------A------..E....----- 512
C.PK.14.DEMC14PK009 -.-----TS------YNGTE..........X-S-KN............S-SV--I--..-------V--E----------A-N-T-N-T---II-V----E--N.....T....-NT-T----------------------E-K-V-I---T------..E....K---- 507
C.SE.13.SE600311 -.----DTSN---E-K---S............................TNEN---R-..-------------R-------Q-T-K-D-------------KNEN..........ETQ-----A------------------E-K---I---A------..G....----- 502
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -.-----TSK---NNIT...........................SD..N-SN--I--..K--------------------A-N-T-T-----I--------NSD..........SDP-T---T------------------EV----I---G------..E....-Q--- 494
C.US.11.17TB4_4G8 -.----HTST---NNIT...........................NS..TNS------..----------E--R-------Q-I---R-------------TGTN....DT....-TT-T----------------------E-K---I----------..E....----- 504
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -.--F--TSK-----YYPNG.TE......S--G--G............SNA------..----------G--Q-------A-N-T-K-------------GNGNE..TES....-RT-----A------------------EVQ--------------..E....----- 515
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -.----DTSG--ENRTY............TL-D-GST......SNN..TNS---IQ-..----------R--Q-------A-N-T-K-------------AKKN....ES....DPP-T----------------------EVK---L-----Q----..G....----- 512
D.BR.10.10BR_RJ108 -.-----TSK------K-INSTWNN..SKWG-S-..........NN..SNS--Q---..----------G----------E-L----------I-----DGIS...........KDN-TV-----N---------------Q---I-I---R------..E....----- 528
D.CD.03.LA17MuBo -.-----TSK------EWVNGTL......TNFSI-S............NNTI--I--..----------G----------A-L-N-T---------K---KN-...........SNN-T----------------------T----------------..E....----- 524
D.CM.10.DEMD10CM009 -.-----TSY---G--I-G-..........R-D-R.........TN..-TGDTII--..----------G----------K---K---TV---I--V-EV-NS...........SPEAT----------------------R-----I----------..E....----- 500
D.CY.06.CY163 -.-----TSK---T--SSE-.-E....NSTG----.............LNG---I--..T-----I-C-G--V---T--PA-I-Q-K----ITG-------NS...........-CN-T----------------------R-----I---R------..E....----- 513
D.KE.11.DEMD11KE003 -.-----TSK--TTNITSN-............................SEGN-----..----------G--G------RE-L-T-------------QEG--...........-IN-T------N-K-------------R-----L---R------..E....----- 506
D.KR.04.04KBH8 -.-----TSG------MVNS.TV........-Q-GL............NNS----Q-..----------E--R-------E-V-K--------I-----A-N............-TN-T------N-K-------------QV--I-L----------..E....----- 498
D.TZ.01.A280 -.-----TSL---T--IKG-..........Q----T............NNS---I--..----------G----------A-L---T--------------V-N..........SRE------------------------R---I-----R------..E....----- 508
D.UG.10.DEMD10UG004 -.-----TSG------QENS.TL.......L-K-N........YTE..ENK------..----------RI---------E-L-K----------E---SVE-...........-SQ-TV--V--E--N------------R-K-I-L---R------..E....KQ--- 503
D.UG.11.DEMD11UG003 -.-----TSE----I-L-N-GNWTG...NTT-S--K............NNG------..----------G----------E-E-K-I--------------N-...........ATN-T----------------------T-----I-------G--..E....----- 513
D.YE.02.02YE516 -.-----TST--TR-INTTN.......DNTV-S-G.........NN..TN----I--..----------G--R-------A-I-K---------------SN-T..........-ST-T----------------------R----------------..E....----- 502
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -.-----TSG---NSDT...............................SNR------..-----V----G--Q----A-VA-K-T-N--------------........N....SHT-T------N-K-------------EL----------R----ARG....----- 496
F1.AR.02.ARE933 -.-----TSG---D-D................................DNG------..-----V----E--R-NNH--HA-N-T-G-------------TG-CTDGGTG....-CT-T------N-K-------------E-----------R-Q--..K....----- 501
F1.BR.10.10BR_RJ015 -.-----T----STKS................................-N-------..-----V----E--R----N-VA-K-T-N-T------------DKS....TX....-NT-----W--N---------------------I-------P--..-....----- 502
F1.BR.11.DEMF111BR037 -.-----T-K---N-RY-..............................DTI-LP---..Q----V----E--R---TS--A-N-T-N--------------NTD.....N....-NT----------K-------------E-----I---R------..E....-Q--- 511
F1.CY.08.CY222 -.-----TSE---NSNS...............................NNG------..K---------G--Q-------A-K-T-N-S-----------Q--KS...KD....-G-------R-NIK-------------E-----I-------Q--..K....----- 500
F1.ES.02.ES_X845_4 -.-----TSR--TDSR............................TE..FN-------..K----V----G--Q----A--A-N-T-N--------------N-T..........S-N-T------N-K-------------E-----I----------GRE....----- 498
F1.ES.11.VA0053_nfl -.-----TSK---EKEL-N-............................QN---I---..----V--L--E--R----A--A-N-T-H-------------QR-E.....T....-TT------------------------E-------------Q--..R....----- 502
F1.FR.04.LA22LeRe -.-----TSG---N-G................................TNE------..Q----V----G--R----A--A-N-T-R-------------Q-TN..........GSI-T--------K-------------E-Q---I---E---Q--..K....----- 498
F1.RO.03.LA20DuCl -.-----TSE--KTNI................................TNN------..-----VK---G--Q----A--A-S-T-N-------------QD-KN...GT....-RT-T------N-K-------------E-----I---R---Q--..-....----- 519
F1.RU.08.D88_845 -.-----TSK---H-V--D-.NN......IV-GSS.............LNG------..-----V----G--R----A--A-K-V-N-S-----------XNDT..........RTN-T---A--N---------------R-------------H--..E....-Q--- 518
F2.CM.02.02CM_0016BBY -.----DT-A---T-LL-T-........................MD..NNG--II--..-----V-V--R--R-------A-K-Q-N-------------SKA...........-NTD-L--I--E---------------Q-Q---I--SR---Q--..K....--R-- 501
F2.CM.10.DEMF210CM007 -.----DTD----ISQSEKAG...........................NNGS-F---..--R--V-------R-------A-V---N-S-----------ED-...........SSTDTL-------K-----------------------R---Q--..N....----- 503
F2.CM.11.DEURF11CM026 -.-----T-X---MANMXDN.DX......MXX...........MSD..NKTE-VI--..-----V----R--R-------A-T-Q-I--------------.............TTN-TL-------K-----------------------R------..-....----- 511
G.CD.03.LA23LiEd -.-----TSG---MSL---S.S-.....................EN..-TTN-----..K----VR---R--Q-------A---T-I---------------GG.....N....SSN-T------------------------K-------R-R----..G....----- 487
G.CM.08.789_10 -.-----TSG--DRPE............................NN..TAEN---G-..-----VR---R--QG------A-N-T-I--------------N............ITE------R-------------------K---------R----..G....----- 493
G.CM.10.DEMG10CM008 -.-----TSR--SPLN...........................STN..STGN-----..-----VR---R--Q-------A-K-T-I--------------N............-SI-T---A----K---------------K---I---R-R----..G....----- 503
G.CM.10.DEURF10CM020 -.-----T-G---D-LLSDN.......................STS..EN-----Q-..-----VR---R--Q-------A-E-I-R--------------IT...........-GTDT--------------------I---K-------R-R----..G....----- 522
G.CN.08.GX_2084_08 -.-----TSG---NSKL---........................TT..NNT------..-----VR---R--Q-------A-N-T-R------------A-........N....TGN-T--------------------I---K---I-----R----..-....----- 507
G.ES.14.ARP1201 -.-----TSR---ESIS-IN........................XT..NN---I---..-----VR---R--Q-------A-N-T-M------I-----I-DST..........GGN-T---A--------------------K---I---R-R----..-....----- 526
G.GH.03.03GH175G -.-----TSR---NET...........................GNS..TNTN-----..K----VR---R--Q-------E-E---D-T----I---------N.....T....-NT-T--------------------T---KS--I---R-R----..E....----- 511
G.GW.08.LA57LmNe -.-----TSN----SK--NS........................SD..NET------..K----VR---R--Q-------A-N-T-K------I-I----QG-D.....T....-RT-T---A--------------------K---I---R-R----..G....----- 505
G.KE.09.DEMG09KE001 -.-----TSR---M-EL..........................DKS..-NE------..K----VR---R--Q-------E-K-T-N-------------EN-...........STN-T---A-----------------IR-K---------R----..G....----- 507
G.NG.12.12NG060409 -.-----TSG---ESL-TTN....................S..NTS..S--N-I---..-----VR---R--Q-------A-N-S-T-------------GNDT..........SGN-T--------------------I---R---I---R-R----..E....----- 520
H.CD.04.LA19KoSa -.-----TSK----I-YVNG.TNG....TVL-G-IT.......GTG..LNG------..-----V----R--Q-------R-D-T-E------I--S-YV-TTD.....T....-G-VTL--T------------------------I--SR-R----..E....----- 515
H.CF.02.LA25LeMi -.-----TSK------DANK.T-.....................ST..NNTM-----..------K---R--Q---------D-T-I------I--N-E--MS...........A-NFT---V--E---------------------------R----..E....----- 503
H.GB.00.00GBAC4001 -.-----TSR------NSND.TG....................NGT..DNS------..K---------R--Q-------Q-N-T-V------I--L-RYVD-...........GTNVTL---------------------Q-----I-----R----..E....----- 508
J.CD.03.LA26DiAn -.-----TS----NS-NG-S.-N....................NNA..TN----I--..K-R--VR---R--Q-I-----A-N-T-V------I------QGGNE..TNK....T-A-T---T------------------EV--------R------..G....----- 522
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -.-----TSI----S-DENS.TV......................T..INE-V----..K-R--VR---R--Q-I-----A-N-T-T--------------TKE.....S....-S--T---T----K----N------I--V--------R------..E....----- 508
J.SE.93.SE9280_7887 -.-L---TSK----S-DKNS.IEA................T..NDT..SXA---I--..K----VR---RT-Q-I-----A-N-T-T--------------RGNG...SE....-GT-T---T--N-K-------------E----------------..E....----- 504
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -.-S--DT-DTVDD-EE............................E..EDT---I--..-------------Q-I----TA-N-T-R-----MI-------D-N.....T....RTE-T----------------------Q-----I---R-R----..-....----- 507
K.CM.96.96CM_MP535 -.-----T-K---E-G................................ENG------..---------------I-----A-S-N-------MI-------N............THN-T----------------------Q-----I---R-R----..-....----- 498
01_AE.AF.07.569M -.-----T-R---N-CIKNA.TV.....................RG..CN---I---..----------EA-Q---------I-N-V-----I---------S............TN-T---E--NIK-------------Q-----I---R------..E....-Q--- 507
01_AE.CM.11.1156_26 -.-----T-D------YING.T-........-S-..............N-SE-I---..-----V----RA-Q-------R-V-N-T-----I-----FV-........A....TTDVT---T--N--N------------Q-----I---TSR----..E....-G--- 498
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -.-----T-K------.ENE.TM.....................KGDH-NG------..----------RA-Q---------V-N-V-----I--------TS...........SSN-T------NLK---KN--------Q----------------..D....----- 515
01_AE.HK.04.HK001 -.-----T----D-S-NTT-.TN.....................RE..NRSNFI---..----------ET---------R-S-Q-V-----I--------N-G.....S....--T-T-------I--------------Q---------R------..E....----- 507
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -.-----T-K------G-R-.........EN-G-I..........E..-NG--I---..K---------ET-Q------V--I-N-L-----I---S-T-GK-NG..TGE....-GT-T---A--N-K-------------E-----I----------..E....-Q--- 516
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -.-----T-K---H-..-ND.TM......................Q..YN-------..----------R--Q------VR-R-N-V-----I-------GT-...........STN-----Q--NIK-----K-------Q---------R-R----..E....----- 509
01_AE.SE.11.SE601018 -L-C---PL----NKTHTNG............................TNGA-V-LRIIK-MKMM-LGGGAAQ-PP--RS-ICVISV-R--LI-VGG-DD-N-...........-NRQS-GRA--W--YDYGY-VLQ-EL-R-V-PPTTT-MVEM-KR..E....KG--- 506
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -.-----T-K------GGNK.NE.....................TR..DNG---I--..K---------G--Q-------K-V-K-L-----I--------DST..........ENN-T------NIK----N--------Q-----I----------..E....KQ--- 513
01_AE.TH.90.CM240 -.-----T-K---N-CLGNE.TM.....................AG..CN-------..K---------GA-Q---------R-N-V-----I-------VN-...........TDN-T------NIK-------------Q-----I---R------..E....----- 506
01_AE.US.05.306163_FL -.-----A-S---N-YIG-N.........................G..TKG--I---..K---------G--Q---------R-N-V-----I-------LN-............TN-T------NIK----X--------Q-----L----------..E....-Q--- 485
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -.----STSA------LFNE.TYS.....TWHSSW.........NS..SAEN---Q-..----FV----R--Q-------R-M---E--------------K-T..........SAN-T--------K------------I----------P------..G....----- 533
02_AG.DE.09.701114 -.-----TSG------I-GS.-V.......N-D-WA.......NND..T-KN---Q-..----------R--Q-------K-E---R--------------NS...........SGN-T---A----------------------------H-R-Q--..G....----- 524
02_AG.GW.05.CC_0048 -.-----TSA------KHD-.KF......DNTSVG.............PY-N---Q-..----------R--Q-------P-V-Q-E-------------KI-...........-TN------------------------E---------Y------..-....----- 516
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B.FR.83.HXB2 E.FFYCNSTQLFNSTWFNST.WS....TEGSNNTE.............GSDTITLPC..RIKQIINMWQKVGKAMYAPPISGQIRCSSNITGLLLTRDGGNSN...........NESEIFRPGGGDMRDNWRSELYKYKVVKIEPLGVAPTKAKRRVV..Q....REKRA 512
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -.--S--TSI-VDN-FN-TS.........NESSSGH.......TGW..SNESL----..--N--V-------Q-I-----N-V---D-------F-------RNGG.DSG....GDN-T--------------V--R--------------H------..E....----- 515
02_AG.KR.12.12MHR9 -.-----TSK------D-NS.TW......DN-S-WENN..S..NTN..S-G---FQ-..K----V----R--Q----L--Q-V---E--------------K-N..........SNN-T--------------V-----------------H-R----..G....----- 518
02_AG.LR.x.POC44951 -.-----TSI------D---.VN.......T-I--.............SN-----Q-..-------------Q-------K-I---D--------------N-...........STT-T------------------------D-I-----H------..E....K---- 501
02_AG.NG.12.12NG060418 -.-----TSG--S-V-K-D.............................TNA----Q-..----------R--Q-------P-A---D--------L----DN-...........STN-T------N-K--------------V----I---R------..M....----- 496
02_AG.NG.x.IBNG -.-----TSK------D--N.ST.......A-H-G.............SN-----Q-..-----V-------Q-------Q-I---D--------------........N....STN-T--------------------------------R------..E....----- 503
02_AG.SE.11.SE602024 -.-----TSG------DGTA.Q-....................NTD..DD---L--R..K-NI----RRR--LSIS---RR-TR--T-I--V----GG-ST..........T..-TNDDIL-A--EKMNYC-R-Q-I----I-AA-VA--PPSS----..L....-K--- 502
02_AG.SN.13.9580 -.-----TLG------NWEW.HL......DN-SSI.............SYARV--Q-..K----V----R--Q-------P-EL--D-------------KII...........LMN-T-----------------------F--------H------..-....----- 509
03_AB.RU.97.KAL153_2 -.-----T-K------NGTE.........EL---..............EG-IV----..----------E----R-----A--------------------QS...........-VT----T-----------------------------R------..-....----- 496
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -.-----T-P-----HMQNG.TNIT...............S..TDS..TNS----Q-..-L--FVR---E--Q----S--A-S-N---D---II------T.............-NT----------------------------I----N--R----..-....---*- 510
05_DF.BE.x.VI1310 -.----DTSK---A-V--D-.........VF-A-MF.......NND..SDKN-I---..K----VR---G--Q----A--A-N-A-N-T---I--A-----G-D....SS....-DT------------------------E-Q---I---R---Q--..K....----- 517
06_cpx.AU.96.BFP90 -.-----TSN---TSDLFN-.SR....................GND..TNT------..K----VR---R--Q-------A-N-T-V-----II-----N-........E....-V--T------------------------K---I---W-R----..G....----- 515
07_BC.CN.98.98CN009 -.-----TSG---G-YM.............P-D-KSN...........S-SI--I--..----------E--R-------E-N-T-K--------V----TET...........-DT-T----------------------E-K-------A------..E....----- 508
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -.-----TSG---G-YNGTY.........ML-G-RDN...........S-SI--I--..----------E--R-------E-N-T-K--------V----RTEP..........-NT-----------N---N--------E-K-------A------..E....----- 513
09_cpx.GH.96.96GH2911 -.----DTSG---N--NGTW.EN....................NNN..SIENY-IH-..-----VR---R--Q-------P-E---R------I------S.............DDN-T---T--N-K-----------------------R-R----..E....----- 498
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -.-----TSE------TSNN.T-....................TGV..NGS------..--R-------G----I-----A-L-N--------V------AN-N..........SQN-T--------------------------I-L---T------..E....----- 496
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -.-----TSK------NSNG.TV.......G-S-..........IG..PN-N---S-..K----VR---R--Q-------Q-K-M-N-T-----------KNS...........SKT-T---I----K-------------E-K-------R------..E....----- 521
12_BF.AR.99.ARMA159 -.-----TSG---D-I................................SN---I---..K----V-L--E--R----A--E-N-T-N-------------LNET..........-QT-T------N-K-------------E---------R---Q--..T....----- 498
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -.-----TSA------E-D-.V-T....Q---D-G.............SN-------..----FV----R--Q-------Q-I---E--------S----VG-N..........RTN-T------N-K----------------------SR-R----..A....----- 515
14_BG.ES.05.X1870 -.-----T--------SSAW...........-G-T........GTN..NTGV-----..----V--L--E-------------------------V----R--D.....S....SKP--------N-K-------------------------R----..-....----- 514
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -.-----TS--------QNG.N-TW......-D-A.............-NG------..--R--V----E--R-------K-------------------KNEN....TT....-TT-----A----------------I------------------..-....----- 502
16_A2D.KR.97.97KR004 -.----DTSG------PANA.SR.................E..NEE..KDRNV----..-----V----R--R-------N-T-K-T-----MI-----NSGGN..........ATN-T-----------------------L--------R-R----..E....----- 512
17_BF.AR.99.ARMA038 -.-----TSK---DSRD-D-.........................E..SN---I---..-----V-R--E--Q----A--A-N-V-N-------------QG-G..........SGP-----E--N-K-------------E----------------..-....----- 504
18_cpx.CU.99.CU76 -.-----T-A------NKTXGTWI.....KLD--T.........NX..QNG----Q-..-----VR---RT-Q------SR-N-T--------I--S-LIXHX...........T-NVT----------------------------------R----..G....----- 512
19_cpx.CU.99.CU7 -.-----T-D----#..................................EE----Q-..----VV----#--Q-------P-V-Q-K--------------...............N-T---A--G--------------------------------..E....----- 458
20_BG.CU.99.Cu103 -.-----TSG----SN.............................N..N-GN-----..-----VR---R--Q-------A-S-T-I-------I------NST..........-RT-----A--------------------K-------R------..-....----- 498
21_A2D.KE.99.KER2003 -.-----T--------NSTE.S-......TW-S-..........ES..NNS------..----------E----------E-H-N---------------TN-T..........SNM--------N-K-------------R---------R------..D....----- 508
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -.-----TSG------HDN-.TG....................LDN..TNG--I---..----------RA-Q-------P-T-T-X-------------DK-...........SAN-T----------------------------I---R------..E....----- 497
23_BG.CU.03.CB118 -.-----TSG----SN.............................N..N-SN-----..-----VR---R--Q-------A-S-T-V------II-----P........N....SXN-T--LA--------------------K---------R----..E....-G--- 504
24_BG.ES.08.X2456_2 -.-----TSN----SN................................FNSN-----..-----VR------Q-------A-S-I-V------IIS----YE-S..........SGT-T---A-------------R------K-------R-R----..G....----- 509
25_cpx.CM.02.1918LE -.-----TSS----S-T---.AN....................GTD..-N-N---Q-..--R-------R--Q-------Q-V----------I-----A-TA...........-NT---------------N--------R-----------R----..E....----- 506
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -.-----TSG---R--KDGNWTT.................Q..ENG..TNEN-----..-----VR---E--Q------VA-M-Q-I------I------KDK...........-DT--------N-K-------------Q-----L-----R----..E....----- 507
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -.----DTKE------NK--.NGT....WTK-S-TG.......ETG..NTAN---Q-..-----V----RT-Q-I-----R-I-Q-E-----I-----RH-.............HTN-T------N-K----N--------E-----I---R------..E....----- 512
28_BF.BR.99.BREPM12609 -.-----T-L------KWNN.TW........---G.........KG..ADKN---L-..-------R--E----------E-------------------SN-E.....T....-MT-T---A----------------------------M-R----..-....----- 523
29_BF.BR.01.BREPM16704 -.-----TSR----V-RLDNNT-WEQDNNTR-G-N..........S..NN-------..---------LA----TSP---R-------T--L--S-N---SN-T.....T....-RN-T----------------------R----------------..-....----- 526
31_BC.BR.04.04BR142 -.-----TSG-----YYSTY...........-S-VSNTT.........ADVN--I--..----------E--R-------K-A-T-I------------DK.............-DT-T----------------------E-K---I----------..E....----- 498
32_06A1.EE.01.EE0369 -.-----TSK----SSR...............................SNE------..K-R--VR-----AR-------A-N-T-T------------SKES...........--T--S-----N-K---------------K---I--S--R----..G....----- 506
33_01B.ID.07.JKT189_C -.-----T-R---N-C.LNE.TM.....................GN..CNG--I---..K---------RA-Q---------T-N-V-----I-S-----VNSS..........RNN-T------N-K-------------E-----I----------..E....----- 508
34_01B.TH.99.OUR1969P -.-----T-K------PENG.TM.....................EG..SNG--I---..----------G--Q---------T-N-I-----I-------T-T...........-DT-T------NIK-------------Q-----I---R------..E....----- 505
35_AD.AF.07.169H -.-----TSG---NSL---S.......................GES..D-TN-----..----------RT-Q-------R-E---V-------------ANE...........----T---------------------------------------..E....----- 503
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -.-----TSG------GYNN.SNVTR.................LNN..TN---I---..K-----K---R--Q-------A-R---E-------------KN-...........STN-T----------------------Q---------R------..E....----- 505
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -.-----TSG------NTT-.STQIP.................NRT..TDGN-----..-----V----R--Q-------P-V---E------M------INK...........TDN-T--------------------------I-I-----R----..E....----- 504
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -.-----TSK---D-AS...............................NNG------..-----V----E--R---TA--A-D-T-R-------------QK-NGSCTEA....TCTQ----Q--N-K-------------E-----I---R------..-....----- 500
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -.-----TSN---D-I................................-NG--I---..K-R--V----E--R----A--A-N-A-N-T-----------SGSN....GT....-QN-T------N-K-------------E-----I---R-Q-Q--..K....----- 501
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -.-----TSG--DNNTG...........................TD..TN-------..K----V----E--R----A--A-N-T-N-S-----------QN-E.....T....-NT-T------N-K-----------------------R-R----..-....----- 507
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -.-----T-X---D-ES...............................NXTI-----..-----X----E--R----A--A-N-T---------------LT-Q....TG....-KTDT----------------------E-----I---T------..-....----- 499
43_02G.SA.03.J11223 -.-----TSR--GLFN............................XS..---NL-I--..-----VR---R--Q-------E-I-T-R--------------I-...........STNDT--------K---------------K---X-----R----..-....----- 495
44_BF.CL.00.CH80 -.-----TSG---DSIP..........................ISN..A--------..-----V----E--R----A--A-R-S-N-------------K........T....DXN-T------N-K-------------E-----I-------Q--..T....--R-- 500
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -.-----TS-------SHND.TG.................S..TKE..YNG--Q---..----------RA-R--F----Q-A---E--------------A-E....AR....--T------------------------Q---------R-R----..E....----- 500
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -.-----TSG---D-GS...............................NNE--I---..----M-----E--R----A-VA-N-T-N-------------PG............-KTQ---------K-------------E-----I-------Q--..T....----- 491
47_BF.ES.08.P1942 -.-----T-S------E-D-...........-I--E.......SNS..SD-----Q-..K------L--E------------Y-N--------I-V-----NRT..........S---T---E--N-K-------------------I----------..-....-Q--- 504
48_01B.MY.07.07MYKT021 -.-----T-K---D-CIENN.TR.........................CNHA-I---..----------G--Q-------N-K-N-V-----I-------RNSS..........DGN-T------NIK-------------Q-----I---R------..E....----- 516
49_cpx.GM.03.N26677 -.-----T------S-NKNA...........-G-T........GNT..TNS----Q-..-----VR---RI-Q-I-----A-N-T-T--------------NT...........-NT-----T------------------ELK---I---R------..E....----- 511
50_A1D.GB.10.12792 -.-----TSG----I-NS--........WE--S--L....N..STE..LN-N---Q-..----------G----------E-K-I-R-------------AN-T..........-QN-TL------------N--------RL----I---R-R----..A....----- 512
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -.-----T-R----N-TGDE.NV.................T..GHG..-N-I-I---..----------RA-Q---------K-N-V-----I-------DN-...........STNDT---A--NIK----N-------IQ-----I----------..E....----- 507
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -.-----T-L---NNCTENE.TG.....................TG..CNE--I---..----------G--Q---------I-N-I-----I---S--DK-K...........-D---------N-K-------------Q-----I--S-------..E....----- 516
53_01B.MY.11.11FIR164 -.-----T-K--K.-EN..E.TR.............................-I---..----------G--R---------S-N-V-----I-------RN-...........-GT-----E--NIK-------------Q-----I---R------..E....-N--- 504
54_01B.MY.09.09MYSB023 -.-----T-K--D-I-YGNE.TI........-E-IKG...........N-S--I---..K------------Q---------N-S-V-----I-------INET..........RNN-T---A--NIK-------------Q-----I---R------..E....----- 513
55_01B.CN.10.HNCS102056 -.-----T-K------IMENDTWTDNK-MEEGVNGT........MG..NNSIFII--..-----V----GT-Q-------R-P-N-V-----I----------...........GSN-T-------IK-------------QL--------R------..E....----- 515
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -.-----TSG------NDTS.TW.....................ND..TDRNV----..----F-----R-ER-------R-D-K-A--------------N-...........STN-T---A------------------------I---R------..G....----- 501
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -.----DTSG---G-YG.TY.........DP-G--GN..SSSEG....N-KF-I---..----------E--R-------E-N-T-K--------V----TQ-E.....T....KNE-----E------------------E-K-------E------..E....----- 519
58_01B.MY.09.09MYPR37 -.-----TST---R-T................................SRNVTII--..K---------E--Q---------S-N-V-----I-------FN-E....TG....--T-T------NIKN------------Q---------R------..-....----- 512
59_01B.CN.09.09LNA423 -.-------P----I-WPNG.TGQS......-RNGT............ING--I-Q-..-----------------T--SK-P------------------ND...........-------------K-------------------L----------..-....----- 508
60_BC.IT.11.BAV499 -.-----TSG--D--YYWDK.........EG-I-IQ#...........S-GN-----..----------E--R-------K-K-T---------------T..........N..STN-T----------------------ELK---I----------..E....----- 509
61_BC.CN.10.JL100010 -.-----TS----INDT.............R-D-..............EKNIT----..K---------G--R-------E-N-T-R--------V----S..........N..TTT-T----------------------E-K---I---P------..E....----- 497
62_BC.CN.10.YNFL13 -.-----TSG---R-YI-G-.........VH----.............NITI--I--..----------E--R-------A-N-T-T--------V----KT-E..........-TT-----V--N---------------E-K---I---T------..E....----- 507
63_02A1.RU.10.10RU6637 -.-----TSA----S-NSTG...........-S-G.........VN..IT-P-R---..K---------R--Q-I-----P-V---N-----I-------TGTN....ST....--T-T--------------------------------G------..E....-G--- 503
64_BC.CN.09.YNFL31 -.-----TSD---G-FNGTY........IPF-D...............TITN--IR-..K---------E--R-------E-E-T-K--------L-----T-N.....T....-NT----------------------I-E-K---L---A------..E....----- 508
65_cpx.CN.10.YNFL01 -.-----TSG---G-YNGTY.........TP--...........DT..DNS--I-Q-..----------E--R------VA-N-T-K-----I-------VN-...........-TN-T---------------------------------------..-....----- 519
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -.-----T-N---E-M.............................E..SNS--I---..-----V----GA-Q-------E-N-N-V-----I-------DNX...........XXN-T------NIK-------------E-----I---R------..D....----- 496
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -.-----T-K-----EN..E.TR.....................EE..LNG-VI---..K----V----GA-Q-------M-N-N-V-----I-------KNA............TN-T------N-K----N------I-E-----I---R------..D....----- 497
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-.-----TSK-----CI-NE.TL.....--C-G-KDG...........TN--L-I--..----F-----G--Q-------E-T-N-I-----I--------NTN..........GTT-T---E--NIK----N--------Q-----I---R------..E....----- 522
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -.-----T-K------I-G-..........R-X-X.........ES..DXXX-X---..----------R----------Q---K-------II------DNTT..........T-T-----A------------------------I----------..-....----- 506
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -.-------P------NTTE.RH......NW-S-R..........R..SN-I---R-..----------GIK--------Q------------I-----SSEG...........--T-T------N-K-------------R----------------..-....----- 511
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -.-----TSN---NSI................................-NG------..-----V----E--R----A--A-N-T-N-------------SG-N.....T....-DT--------N-K-------------E-K---I-------Q--..T....----- 503
73_BG.DE.01.9196_01 -.-----T--------KSNS.TE........-D...........TE..NNSL-----..K----V----E-------------------------I-----........N....-K--V------N-K-----------------------R------..-....----- 505
74_01B.MY.10.10MYPR268 -.-----T----TGD..ENG.TK......................V..ENE--I---..K---------G--Q---------I-N-V-----I-------INS...........TNN-T------NTK-------------Q-----I---R------..E....----- 508
78_cpx.CN.13.YNTC19 -.-----T-K----I-W-NG.S-WWN.GTV--GS..........IT..SN---I---..-----V----G--Q-------R-N-T-N-S---I--------K-TS..NNN....TSN-T------NIK-------------E-----I---R------..E....----- 523
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -.----DTSG-----FN.G-.SG......LF-SAVNGTYMSNDTG...-ISL-RI--..----------E--R-I-----A-N-T-K--------V----IK-E.....S....E-T----------K-------------E-K-------G------..E....----- 527
86_BC.CN.13.15YNHS18 -.-----T-K---GIYN..S............................TNS--II--..-----V----E--R-------A-N-T-K-D------V-----K-E...NET....GNT------------------------E-K---I----------..E....----- 493
87_cpx.CN.12.DH32 -.-----TSG-----YMPNG.TDM......--G--G.............NI-L----..----------E--Q-------A-N-T-K-D---I--E----.E-...........LTA-T---I----KN------------E-K---I---E------..E....----- 506
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -.-----TSS-----YLPNGTY.......LY-D-YLYNDTHLYNDT..N-SS--I--..-------L--E--R-I-----A-N-T-R--------V-----PEGKP.ENE....T-T------------------------E-K-------E------..E....----- 542
O.CM.96.LA51YBF35 -.-----TFE---Y-FRCRG.SNCTS.................ENS..TQING-I--..K---VVRT-MGGRSGL-----K-ELT-E-----M--Q--QPWNQ...........TCNST---I------I--TS--N------K-FS----RIA-P-I..SLRSP----- 511
O.CM.96.LA52YBF39 -.-----TAEM--Y-FKCKG.ATCNS..............T..SLE..NNG-SN-T-..K-R-VVRS-M-Q-SGL-----R-NLA-M-----II-QL-TPWN-.....SK...E-TTAT---T----T-I--TQ-FN----RVK-FS-----IA-P-I..GTGNL-Q--- 507
O.CM.99.99CMU4122 -.-----T--M--Y-FSCNG.T-C.......T-NQSN...S..XNK..NGTLTEI--..K---VVRS-IRGESGL-----K-PLK-E-----MI-QK-EPWNK.....TN....-THAT--------K-I--T--------RVK-FS-----IA-P-I..GTGTH----- 519
O.CM.x.pCMO2_3 -.-----TSGM--Y-FSCKG.TNC.......TTNQSS...N..E........TSI--..-----VRS-MRGESGL-----K-NLT-R-R---MI-QI-MPWNK......S....EANVT---V----K-I--T--F-----E-K-FS-----IA-P-I..GTDTH----- 515
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -.-----TSNM--YSFECDG.TTC.............................-I--..-L--VVRS-IQG-SGL-----R-NLT-T-----MI-QM-MPWN-.....SG..TG-RTATL-----E-K-I--T--IN----R-K-FS----PIA-P-I..GTSTH----- 488
O.FR.06.LA55RBF206 -.-----TSSM--Y-FYCNN.STC...........NN...G..SNQ..NGNNM-I--..----VVRS-M-GESGL-----R-HLQ-I-----MI-QL-REWNY.....TNNDTRDANAT---T--E---I--T---N----RVK-FS----TIT-P-I..S..NH-N--- 517
O.GA.11.11Gab6352 -.-----TSKM-CY-FNC-R.SNNCT....LIKNNCT...I..NST..SNS-SEI--..-LR-VVRS-MGGQSGL-----K-NLT-I-----MI-QL-KPWNI......S....-RNITL--T----K-I--T--FQ-----VK-FS-----IA-P-I..GTGTH----- 527
O.SN.99.99SE_MP1299 -.-----TSKM--Y-FSCIG.TNC.......TSNQNS...S..NS.....NDTRIY-..----VVRS-IQG-SGL----RK-NLT---L---MI-QL-MPWNS.....TN....-SNAT---T----K-I--T--F------VK-FS-----IA-P-I..GTGTQ----- 523
O.SN.99.99SE_MP1300 -.-----TS-M--Y-FSCTR.TNC........IRQSN...S........-ING-IS-..----VVRS-IQG-SGL----RP-YLT-N-S---MI-QL-KTWNR.....TN....-SEST---I----K-I--T--F-------K-FS-----IA-P-I..GTGTR----- 514
O.US.10.LTNP -.----DTGKM--Y-LECNG.TICEN.....ISS-SN...S..SSE..SKNKTRI--..-L--MVRS-ATG-SGI-----Q-NLT-T-----MI-QT--VWDY.....PH....PNNVT---T--N-E-I--T---N-----VK-FS----RIA-P-I..GTGTH----- 513
N.CM.06.U14296 -.-----TSK--DEXQN............................K..TNX------..-----V-L-TR---GI-----R-NLT-H------I-EYSEDXKDGT.........GTNTTVY-S--N-V-L--Q--H-----S---I----G-----T-..S....----- 505
N.FR.11.N1_FR_2011 -.-----TSNI-DEGKNET.............................T-E------..--R--V-L-TR---GI-----R-NLT--------M-EYS-T..............GDNTTVY-S--N-VNL--H--------S---I----G----HT-..S....----- 491
P.CM.06.U14788 -.-----TSS---FSYTWND.TTWRA..A-NH-...............T-EN---S-..-L--VV-S-MR--SGLF-T--E-ELK-Q------M-E-ELPYNDS..........SKNTTLS-I----TNI------P----QVKA-A-----IS-PTI.MAHDGH-K--- 533
P.FR.09.RBF168 -.-----TST---YSYTCN-.SGAC....TGKH...........TG..ENM------..-L--VV-S-M---SGLF----E--LQ-H------I-D-ASPYNAN..........SSNTTLS-T--E--NI------P----QVKA-A----RVS-PTI.MAHDAH-K--G 525
CPZ.TZ.06.TAN5 -.-----L-NWTSPDYI.......................G.......KNGS-VAQ-..-LR--V-H-GI-S-GI-L--RR-T-K-T------I--AE---ET...........ITPTFS....SKVE-Y-KV--AR----E-Q--S---RPG--PEI..KANHT-S--D 504
CPZ.US.85.US_Marilyn -.-----TIP---M-YN-T.............................DNT----K-..--R--V-Q-MR---GIF----K-VLS-N-----MI-DISISAV-ND.........SRNITVM-T----TAL-KN--H-----S---I----G----HT-..K....----- 483
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -.-----T-TM--Y-YNC-H.H-CK........AQSK...N..ISE..--GDSYI--..KL--VV-S-MR--SGLF----R-TLK-M--------E--VPXNIT....AT....XRNITL--T--E-K-I------P----QVKA-S-----I--PII....GLN----G 530
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -.-----TSK---Y-YVCNQ.TDQG....NA-YSCHS...T..STL..ENG-LVI--..KLR-VV-S-MR--SGLF---VP-SLT-H------I-Q--WPLN-...........-TTT-L--E----K-I------P----QVKA-A-----IS-PTI.MAQTHQ----G 535
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B.FR.83.HXB2 .VG.IGALFLGFLGAAGSTMGAAS.MTLTVQARQLLSGIVQQQNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWS.NK.............SLEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQE.KNEQELLELD 664
A1.CM.08.886_24 .--.---V-I--------------.I---A-------------S-----------M-K------------V--------------------------N----S---.--.............-QDD--KNM--LQ-----S---QE-YK----------.----D--A-- 651
A1.CY.08.CY236 .--.---V----------------.I-----------------S----------QM-R------------V-------G------------------N----ST--.--.............--DK---NM---Q--K--S---Q--YT----------.I---D--A-- 663
A1.KE.11.DEMA111KE002 .--.---V----------------.I-----------------S----------Q--K------------V--I-----------------------N----S---.--.............-Q-E--DNM--LQ-E---S---DY-YT-L--------.----D--A-- 664
A1.NG.10.10NG040248 .--.M--F----------------.I-----------------S-------------K---------R--V--I-----------------------N----S---.--.............TQ-E--ENM---Q--K--G---QA-Y-----------.---LD--S-- 662
A1.PK.14.DEMA114PK001 .I-.F--F----------------.V-----------------S-----------M-K------------V----S--R------------------N----S---.--.............TYND--DNM--LQ--K--E---GE-YR----------.-------A-- 660
A1.RW.11.DEMA111RW002 .--.M----I--------------.V-----------------S---K---------R---------------------------------------S----S---.--.............-QDE--QNM--IQ--K------E--YN---Q------.-------A-- 672
A1.UG.11.DEMA110UG009 .--.---V----------------.I-----------------S---K------Q--R------------V--------------------------T----S---.--.............TYNE--DNM--LQ--K--S---EE-YR---A--I---.----D--A-- 655
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .-T.L--V-I--------------.V-----------------S-----------M-K------------V-------R-------------I----N----Y---.--.............-YHE--DNM--LQ--K--D---QI-Y-------I---.----D--A-- 666
A2.CM.01.01CM_1445MV .--.L--A----------------.I-----------------S---K------Q--K------------V--I----Q------L-----------T----S---.--.............NQS---DNM--L---K--S---ET-YK-L-D------.----DV-A-- 663
A3.SN.01.DDI579 .--.L--V----------------.------------------S-----------M-K------------V--I-----------L-----------N----SN--.R-.............-Q-E--GNM--LQ--K--S---DI-Y-----------.----D--A-- 662
A4.CD.97.97CD_KCC2 .--.M--F----------------.I----------A------S---K---------R------------V--------------------------T----S---.--.............-QDE---NM---Q--K------EI-YG------K---.---F------ 663
A6.BY.13.PV85 .I-.L--A----------------.------------------S---Q---X-----K------------V----Q---------L-----R-----N----X--N.--.............-YNE--ENM---Q--K-VI---GR-YE-L-K--S---.Q---D--A-- 665
A6.CY.09.CY255 II-.L--A-I--------------.I-----------------S-------------K------------V---GQ---------------R-----N--R-S---.--.............-QNE--DNL---Q--K-VI---NI-YE-L--------.----D--A-- 656
A6.RU.11.11RU6950 .I-.L--A----------------.I-----------------S-------------K------------V-------R------------------S----S---.--.............-RQE--DNM---Q--K-VF---N--YE-L--------.----D--A-- 664
A6.UA.12.DEMA112UA014 .--.L--A----------------.L-------K-------------K---------K------------V-----F-R------------R---N-N----S---.--.............-QSE--ENM---Q--K-VI----K-YE-L-Q------.----D--A-- 668
B.BR.10.10BR_RJ032 .-T.L--M----------------.I-----------------------------------------R--V----T--------------------------N---.--.............XXXE--DXM---Q-EK--E---DT-YT----------.---------- 680
B.CA.07.502_1191_03 .A-.L----I---S----------.L-----------------------------M--------------V-------R------L------I----S-T--ST--.--.............--DE--KNM---Q-EK--D---DI-YT-L-K------.---------- 670
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .-T.L--M----------------.L-----------------------------M--------------V-------R-----------------------TT--.--.............T-----GNM---Q-EK--D---NV-YT---DA-----.---------- 693
B.CN.12.DEMB12CN006 .--T---M----------------.V-------L---------------------M--------------V-------R---------------------------.--.............-MND---NM---Q-E---D---E--YT-L-K------.---------- 670
B.CU.14.14CU005 .I-.F--V----------------.V-----------------S---N--Q-------------------V-----------------------------------.--.............---Y--DNM-----E-------R--YH----------.---K------ 662
B.DE.13.366396 .L-.L----I--------------.V--------------------------------------------V--L----R-----------------------T---.-R.............---Y---NM--LQ-E---D---D--YT----------.---KD----- 642
B.ES.14.ARP1195 .--.---M---X-X----------.I-----S---------------K----------------------V----K---------------------S--------K-R.............--DD--DNM---Q-EK--D---G--YT------R---.T--L---K-- 672
B.FR.11.DEMB11FR001 .--.--------------------.------------------------------M--------------V-------------------------------T---.--.............T-NE--ENM---Q---------N--YT---K------.R--------- 648
B.HT.05.05HT_129389 .--.L--M----------------.IA--A----------------------------------------V-------Q------L------R----T----T---.--.............--DY--QNM---Q-E---S---G--Y-------I--D.-------Q-- 670
B.JP.12.DEMB12JP001 .--.---V----------------.LM----------------------------M--------------V-------R------------------T----T---K-R.............N-TD--DNM--VQ-E---D---KE-YT-L--A-----.---------- 672
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .--T---M----------------.--------L------------------------------------V--------------------------N----T---.--.............-QKE--DNM---Q----------F-YT-L--------.---------- 665
B.RU.11.11RU21n .--.---V----------------.I----------A-----------------------------------------------------------------T---.--.............--DD---N------E---D---EV-Y----QT-----.-------A-- 650
B.SE.12.SE600057 .-T.L--V----------------.VA--A------F------------------M----------------------------------------------D---.--.............-VDH--ENM-----E---D---GT-YF-LH---L---.---------- 671
B.TH.10.DEMB10TH002 .A..L--M------M---------.I---A------------------------------------------------Q------------------T--------.--.............--DT---NM---Q------------YT-L-K------.---------- 674
B.US.16.2609 .-T.L--M-I--------------.V-----------------S---K----------------------V--M----R-----------------------IT--.--.............N-TT--ENM-----EK--D---E--Y--L-N--I---.-------A-- 661
C.BR.11.DEMC11BR035 .A..---M----------------.I-----------------S-----------M------------T-V--I----------------------------S---.--.............-Q-E--ENM---Q---------NT-YR-L-D------.----D--A-- 669
C.CN.10.YNFL19 .--.---V----------------.I-----------------S------------------------T-V--I-----------L----------------S---.--.............THDE--DNM---Q-----S---NT-YQ-L----S---.S--KD--A-- 669
C.DE.10.622166 .A..L--V----------------.L-----V-----------S-----------M------------T-V-------R-----------------------DT--.--.............-E-E---NM---Q--K------GI-YG-L-K------.Q--KD--A-- 656
C.ES.14.ARP1198 .A-.--------------------.I-----------------S-----------M------------T-V--I----Q--R---------------N----HX--.--.............-ETD--DNM---Q-----S--XDT-YW-L-K--T---.Q--K---A-- 641
C.ET.08.ET104 .A..L--M----------------.I-----------------S-----------M------------T-V--L----R------------------N----S---.-R.............TERE--DNM---Q-E---E---GI-YN-L-I------.---KD----- 651
C.IN.15.NIRT008 .--.---V----------------.I-----------------S------------------------T-V--I-----------M-----------N----S---.--.............-RAE---NM---Q---------DT-YR-L-D--T---.R--KD--A-- 643
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .--.---V----------------.IA----------------------------M--------------V--I----E-----------------------N---.--.............-QDD--GNM---Q-----S---DT-YR-L-D--I---.---KD--A-- 654
C.NG.10.10NG020523 .--AV--M------M---------.--------H---------S-----------M--------------V--M----R------L-----------N----S---.--.............TEKD--ENM---Q-E--VS---DI-YD-L--------.R--KD--A-N 672
C.NP.11.11NP016 .--.L--V----------------.I-----------------S---M----------------------V-------QE----------------------S---.--.............TQSE--DNM---Q--K------TT-YR-L--------.R--KD--A-- 664
C.PK.14.DEMC14PK009 .--.---V----------------.I-----------------S---K----------------------V-------R------------------N----S---.--.............-YDD---NM--------V----D--YRML----S---.R--KD--A-- 659
C.SE.13.SE600311 .A..L--M----------------.I-----------------S-----------M------------T-V--I----R----------------P------S---.--.............-QDE--KNM---Q--K--D----VKCQFSGKCH-N-V.RKIHKQ-PNN 653
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .--.M--M----------------.I-----------------S-----------I------------T----I-----------------------S----S---.--.............-ESE---NM---Q--K--S---NT-YR-L--------.----D--A-- 646
C.US.11.17TB4_4G8 .A..L-------------------.I-----------------S-----------M------------T-V--I----Q-----------------------S---.--.............TQ-E---NM---Q-E---D---GT-YR-L-I------#---KD--A-- 655
C.ZA.13.DEMC13ZA152 .--.---V----------------.I-----------------S-----------M--------------V--I------------------------L---N---.--.............-Y-D--DNM---Q-----H---NI-YT-L----L---.N--KD----- 667
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .--.---V----------------.I-----------------S--------------------------V--I---------------N-------N----S---.--.............-Y-D--ENM---Q-EK------DT-YR-L-V--T---.Q--RD--A-- 664
D.BR.10.10BR_RJ108 .I-.L--M----------------.V--------V-F---------------------------------V----------R----------H----S----T---.--.............-QNE--ENM---Q-E-------G--YN-L-D--I---.---KD----- 680
D.CD.03.LA17MuBo .I-.L-------------------.I---A-------------------------M--------------V---------------------H----S----ST--.--.............T--E--QNM---Q-E---D---DE-YN-LAD--L---.H--K------ 676
D.CM.10.DEMD10CM009 .I-.L--M----------------.I---------------------------------------L--------------------------H----N----S---.-R.............--ND--GNM---Q-E---DK--GV-YN---D--I---.---K------ 652
D.CY.06.CY163 .I-.L--M----------------.IA--A----V---------------------------------------------------------H----N-A--ST--R--.............--NE--DNM---Q-E---E---GV-YT-L----L---.R--KD----- 666
D.KE.11.DEMD11KE003 .I-.L--M----------------.L-------------------------------------------------S---------V------H----N----S---.--.............-QNE--GNM--I--E---D---E--Y----S--I---.A------K-- 658
D.KR.04.04KBH8 .I-.L--M----------------.V--------------------------------------------V--L-----------------------T----S---.-R.............-VDT--DNM---Q-E---D---GI-YD-L--------.---KD----- 650
D.TZ.01.A280 .I-.L--M----------------.L--------------------------------------------V----S----------------H---------S---.--.............--DD---NM-----EK--D---GV-Y-------V---.---K------ 660
D.UG.10.DEMD10UG004 .I-.L--M----------------.-A-------V-----------------------------------V----S--R------------RH---------ST--.--.............T--D--GNM-----EK--D---E--YN---V--T---.-------Q-- 655
D.UG.11.DEMD11UG003 .I-.L--M--------------V-.L-----V-----------------------M-------V-----------S----------------H----N----S---.--.............-V-Y--ENM---Q-EK--E---GV-Y-------I---.------WQ-- 665
D.YE.02.02YE516 .I-.L--M----------------.V-------------------------------------------------Q----------------H----S----S---.-R.............--DA--QNM-----EK--D---G--YA-L----I--D.---K------ 654
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .--.-----F--------------.I-----------------------------M--------------L----------R-------------P-N----S---.--.............-QAE--ENM-----EK--S--SNT-YE---K------.I------A-- 648
F1.AR.02.ARE933 .--.M----I---A---G------.I-----------------------------M--------------L-------R------L-----------T----S---.--.............TQKE--ENM-----EK--S--SNE-YR----A-----.-------A-- 653
F1.BR.10.10BR_RJ015 .I-GL--V----------------.L-----------------S--------------------------V-----------I--L-----------S----S---.--.............-YTD--ENM---Q-EK--S--SEE-YR---Q------.---L------ 655
F1.BR.11.DEMF111BR037 .--.M--M-----A----------.I---A------F------S-----------M--------------V--------------L-----------T----S---.--.............-YDE--ENM---Q-EK--S--SGE-YR--QM--E---.Q--K---A-- 663
F1.CY.08.CY222 .-E.---V--T-------------.L---------------------K----------------------V--------------------------N----S---.-R.............-Q-D--KNM---D-EK--D---DT-YR-L-Q------.Q--K---A-- 652
F1.ES.02.ES_X845_4 .--.--------------------.I--------------------------------------------V--------------------------N----S---.--.............--DY--ENM-----EK--S--SNT-YR---Q------.I--K---A-- 650
F1.ES.11.VA0053_nfl .--.L--------S----------.------------------------------M--------------V--------------L-----------N--------.--.............---K--ENM-----ET--S--SNE-YK---Q------.-------A-- 654
F1.FR.04.LA22LeRe .--.-------------------A.T-----------------------------M--------------V-------Q------------------N----S---.--.............-RKE--ENM-----EK--S--SNE-YR-L-T-----D.-------A-- 650
F1.RO.03.LA20DuCl .A-.--L-----------------.I-----T---------------K-------M--------------V--------------------------N----S---.-R.............-Q-D--GNM-----E---G--STT-YR-L-Q------.-------A-- 671
F1.RU.08.D88_845 .L-.M-------------------.I-----------------------------M--------------V-------Q--R-----------F---N----S---.--.............TYDE---NM---Q-EK--S-HSET-YR-L----S--D.R--K------ 670
F2.CM.02.02CM_0016BBY .--.---V----------------.I---------------------K-------------------------------------------------N----S---.--.............-Q-E--GNM---Q-EK--D---DT-YR----A-----.----D--A-- 653
F2.CM.10.DEMF210CM007 .--.---V------T---------.I-----V-----------S-----------M--------------L-----F--------L-----------S----S---.--.............-Y-E--DNM---Q-EK--S---ET-Y----NA-----.----D--A-- 655
F2.CM.11.DEURF11CM026 .--.M--M-I------------V-.TA----T---------------K----------------------L--------Y-R---M-----------T----S---.--.............-Y-E--DNM---Q-EK-VS---DT-YT---NA-----.N--K------ 663
G.CD.03.LA23LiEd .--.L--V----------------.I-----V---------------------------------------------------------------P-N--------.--.............-FNE--DNM--I--E-------QQ-FN----------.----D--A-- 639
G.CM.08.789_10 .--.---V------T---------.I-----V-----------S--------------------------V--------------------------N--------.--.............TYDD---NM--I--E-------GH-YN------I---.----D--A-- 645
G.CM.10.DEMG10CM008 .--.L--V----------------.I-----V--------------------------------------V------------------------P-N----T---.--.............GYDE--ENM--------VS---QQ-Y----K------.-------A-- 655
G.CM.10.DEURF10CM020 .--.L--F------T---------.IA----V-----------S--------------------------V------------------T-------N----T---.--.............-Y-K--GNM--IQ----VS---E--YT------A---.----D--A-- 674
G.CN.08.GX_2084_08 .--TM---------T---------.L-----V-----------S--------------------------V--------------------------N----T---.--.............-YSD--DKM--IQ-E--VS---QH-Y-----------.----D--A-- 660
G.ES.14.ARP1201 AF-.L-------------------.I-----------------S---------H----------------V--L-----------------------N----S---.--.............-Y-E--DNM---Q----V----QH-YT---A------.----D--A-- 679
G.GH.03.03GH175G .--.L--V----------------.I-----V-----------S-----------M--------------V-------R------------------N----T---.--.............TYNE--DNM--IQ-EK------KQ-Y-----------.-------A-- 663
G.GW.08.LA57LmNe .A-.L--VL---------------.I-----V-----------------------M----------------------Q------------R-----N--------.--.............-YND--DNM--V--E---S---QQ-YT-L--------.----D--A-- 657
G.KE.09.DEMG09KE001 V--.V--V-----S----------.I-----V-----------S--------------------------V--I-GF------------T-----P-N----T---.--.............TY----ENM--TQ-----S---QE-YR---N--T---.I------A-- 660
G.NG.12.12NG060409 .--.V--VLF--------------.I-----V-H---------S--------------------------------F-T------------------N----T---.-R.............TY-E--GNM--I--E------SQE-YR----------.---KD--A-- 672
H.CD.04.LA19KoSa .--.M--F----------------.-A----------------S-----------M--------------V---------------------I----N--------.--.............TR-E--ENM-----E-Q-D---DE-YK-L-K------.Q--------- 667
H.CF.02.LA25LeMi .--.M--F----------------.L-----------------S---K--Q----M-------V------V--------------------------N----S---.--.............-QDE---NM-----E-Q-S---GE-YR-L-D--T---.----D--A-- 655
H.GB.00.00GBAC4001 .--.M--F----------------.I-----------------S------Q----M-------V------V--------------------------N----S---.--.............-YXX--XNM-----E-Q-D---XE-YX-L-I------.----D--S-- 660
J.CD.03.LA26DiAn ..-.--------------------.I-----------------S---N---------K------------V-------R------------------T----S---.--.............TYDE--GNM---Q-EK-V-Q--GI-YD---KA-D---.N--KD----N 673
J.CD.97.J_97DC_KTB147 I--.M--V------T---------.IA----------------S---K---------R---------------------------------------N----S---.--.............-HDE---NM--V--E---D---RI-YN---V------.----D--A-- 661
J.SE.93.SE9280_7887 .--.---V------T---------.I-----V-----------S---K---------K------------V--------------------------N--------.--.............-Y-D--ENM--IQ-E-------GI-Y-----A-----.N--KD--A-- 656
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .--.--------------------.I----------------------------QM-----------R--V-------R------------------N----S---.--.............-QSE--ENM---Q-EK--S-H--T-YR------I---.----D--A-- 659
K.CM.96.96CM_MP535 .--.L--V-F--------------.I-----------------S-----------------------R-----------------------------N----S---.--.............-W-E---NM-----EK--G--SDT-YK------T---.----D--A-- 650
01_AE.AF.07.569M .--.---MIF--------------.I-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------I---------ST--.--.............-Y-D---NL--T--E---S---NQ-YA-LT---D--D.R--MD--K-- 659
01_AE.CM.11.1156_26 .--.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V-----------F--L------I----S--------.--.............-VND--GNM--I----------N--YR-LT------D.N--K---A-- 650
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .--.---MIF--------------.I-----------------S-----------M--------------V----------KF--L----N-I---------S---.--.............-Y-E--HNM--I--E---S---NQ-YEILT---D--D.R--KD----- 667
01_AE.HK.04.HK001 V--.---MIF--------------.L-----------------S-----------M--------------V----------RF--L------I---------NT--.--.............-Y-E---NM--TQ-E---S---DQ-YAILT------D.---KD----- 660
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .--.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V----------KF--L------I--P------ST--.--.............T------NM--TQ-E---S---EQ-YEILT-------.---KD----- 668
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .--.----IF--------------.I-----------------S--------------------------V--L-----------L------I----N----ST--.--.............-Y-E---NM--I--E---S---GQ-YEILTKA-D--D.R--KD----- 661
01_AE.SE.11.SE601018 .-V.-RV-II-GI-T-.....--P.LS--AM-Q-I--W-LR-RRL--MS-KLME-QQ---C-A--HIGS----WK---H---W-DLE----NI---SD----STR-.--.............-V-L--DNM--TQ-E--LS---EQ-YE--TQ--S--D.R--KD----- 653
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .--.L--MIF--------------.I-----------------S--------------------------V-------Q--KF--L------I---------S---.--.............TF-E---NM--I--E---S----Q-YDILTI--T---.---KD----- 665
01_AE.TH.90.CM240 .--.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V----------KF--L------I---------ST--.-R.............-F-E---NM--I--E---S---NQ-YEILT------D.R--KD----- 658
01_AE.US.05.306163_FL .--.--TMIF--------------.I-----------------S----------RM--------------L----------RF--L------I---------ST--.--.............-Y-E--DNM--R--E---S---DQ-YG-LT-------.R--KD----- 637
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .--.L--V-F--------------.I-----------------S---K---------R------------V--L-----------L-----R-----T----S---.--.............-YKY--DNM--LQ-E---D---GI-YD----------.----D--A-- 685
02_AG.DE.09.701114 .--.L--V----------------.I-----------------S---K-------M-R------------V--L---------------------P-T----T---.--.............TYND---NM--LQ-----S---EI-YD---K--T---.I--KD--A-- 676
02_AG.GW.05.CC_0048 .--.L-------------------.X-----------------S-----------M-K------------V--L----R-----------------------S---.-R.............TYDD--DNM--LQ--K--S---Q--YG---D--I---.----D--A-- 668
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B.FR.83.HXB2 .VG.IGALFLGFLGAAGSTMGAAS.MTLTVQARQLLSGIVQQQNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARILAVERYLKDQQLLGIWGCSGKLICTTAVPWNASWS.NK.............SLEQIWNHTTWMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQE.KNEQELLELD 664
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .--.L--V----------------.I-----------------S-------------K------------V--L----S------L-----------T----S---.--.............TYNN--DNM--LQ--K--S---NI-YD----------.-------A-- 667
02_AG.KR.12.12MHR9 .--.L--VL---------------.L-----------------S-------------K------------V--L-G--R------------------T----S---.--.............TY-N--GNM--LQ--K--S---NI-YD----------.----D--A-- 670
02_AG.LR.x.POC44951 .--.L--V-I--------------.I-----------------S---K---------R------------V--L----R------------------N----T---.--.............TYHD--DNM--L---K--S---NK-YE----------.----D--A-- 653
02_AG.NG.12.12NG060418 .--.L--A----------------.I---A-------------S---Q---------K------------V--L-----------------------T----T---.--.............TYSD--DNM--LQ-----S---NI-YD---K------.----D--A-- 648
02_AG.NG.x.IBNG .--.L--V--------------R-.I-----------------S---K---------K------------V--L----R------------------T----S---.--.............TFND--DNM--IQ-EK--S---DI-YN-------R--.----D--A-- 655
02_AG.SE.11.SE602024 .AV.VV-VVFVV-R----S-I-S-I-MM--D-Y-C--------Y---Y-N-V-----K-SF---------F-SL----R-----------S------N-S--S---.--.............TQNE-LGNM--LQ---------EE-YR-T-Q--I---.----D--A-G 655
02_AG.SN.13.9580 .--.M-------------------.I-----------------S---K------Q--R------------V--L-----------------------T----S---.-R.............THDD--GNM--LQ-EK--S---DI-YD---Q--D---.---LD--A-N 661
03_AB.RU.97.KAL153_2 .--.---V----------------.I--------------------------------------------V-------------------------------T---.--.............P-DE-*-NM-----E-------G--YN----------.-----I-A-- 647
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .--.---M----------------.------------------S-------------R------------V--L-S---------------------N----S---.--.............-YND--DNM--LQ--K------QI-YG-L--------.----D--A-- 662
05_DF.BE.x.VI1310 .M-.---M-----A----------.IA--------------------Q----------------------V--------------L--S---H--S-S----S---.--.............-EGE--DNM-----EK--S--S-T-YR---Q--I---.-------S-- 669
06_cpx.AU.96.BFP90 .--.L--M------T---------.I-----V-----------S---------------------------------------------------P-N-L--T---.--.............TYDE--GNM--I----------QQ-Y----L--T---.----D--A-- 667
07_BC.CN.98.98CN009 .--.---V----------------.I-----------------S------------------------T-V--I----------------------------S---.--.............-QGE--DNM---Q--K--S---NT-YR-L--------.R--KD--A-- 660
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .--.L--V----------------.I-----------------S-----------M------------T-V--I----------------------------S---.--.............-QQE--DNM---Q--K--S---NT-YR-L-D------.R--KD--A-- 665
09_cpx.GH.96.96GH2911 .--.M-------------------.I-----------------S-------------K------------V--------------------------N----S---.--.............-QHE--ENM--L------S---Q--YR----------.----D--A-- 650
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .I-.L--V----------------.L--------V-----------------------------------V----S---------------RH----N----S---.--.............--GE--DNM-----E---D---G--YN------I---.-------Q-- 648
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .--.---VL---------------.I-----------------S---K---------K------------V--I-----------------------N----V---.--.............-YNE--DNM--I--E-------QT-YN-L--------.----D--A-- 673
12_BF.AR.99.ARMA159 .--.--------------------.V---------------------Q----------------------V--------------L---------A-N----S---.--.............-Q-E---NM---Q-EK--S--SHA-YR---D------.-------A-- 650
13_cpx.CM.96.96CM_1849 V--.L--V-------------V--.L---------------------M---------K---------------I-----------------------N----S---.--.............-QSE--DNM--LQ--K-VS---EM-YR-L--------.----D--A-- 668
14_BG.ES.05.X1870 .--.----LF-------------A.V-----------------------------M--------------V--M----Q--R---------------N--------.--.............---D---NM-----E---D---G--YT---Q------.R--------- 666
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .--T---M------T---------.I-----------------R--------------------------V-----------------------------------.--.............--NE--DNM-----E---S---KE-YT---Q------.-------A-- 655
16_A2D.KR.97.97KR004 .A..V-LF----------------.V-----------------S---K-------M-R------------V-------Q------------------F----S---.-R.............TQDD---NM--LQ-E---D---GT-YR-L--------.---KD--A-- 663
17_BF.AR.99.ARMA038 .--.MA-V-I--------------.I-----------------S-----------M--------------V------------M------------------T---.--.............-Q-E---NM-----EK--S--SEE-YR--G-------.-------A-E 656
18_cpx.CU.99.CU76 .--.L--V----------------.I-----------------S-----------M-K------------V------------------------P------S---.--.............TYND---NM--LQ--K--S---Q--YT----------.----D--A-- 664
19_cpx.CU.99.CU7 .M-.L--V----------------.I-----------------S---K------Q--R------------V--L-----------------------T----S---.-T.............-YXD---NM--L---K-----PQI-YN----------.-------A-- 610
20_BG.CU.99.Cu103 .--.L--V----------------.I-----V-----------S--------------------------V--------------L-----------N----T---.--.............-YNE--DNM--I--E-------QQ-YT----------.----D--A-- 650
21_A2D.KE.99.KER2003 .I-.L--M----------------.V---------------------M----------------------V--------------M------H----D----S---.--.............--DD--QNM---Q-E---D---GK-Y--L----I--D.---K------ 660
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .L-.F--V----------------.I-----------------S-----------M-K------------V--------------------------T----S---.--.............-Q-E---NM--LQ--K--S---DI-Y-----------.----D--A-- 649
23_BG.CU.03.CB118 .--.L--V----------------.I-----V-----------S--------------------------V--L-----------L-----------N--------.--.............T--E--DNM--IQ-E-------HQ-YN------Q---.---RD--A-- 656
24_BG.ES.08.X2456_2 .--.L--V------T---------.I-----V-----------S--------------------------V--------------L-----------N----S---.--.............-FNA--DNM--I--E-------QH-Y-----------.----D--A-- 661
25_cpx.CM.02.1918LE .I-.L--A------T---------.I-----V-----------G--------------------------V--------------------------N----T---.--.............-FNE--DNM--I--E---D---QQ-YN---L------.----D--A-- 658
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .--.M-------------------.I-----------------S-----------M-K------------V---------------------I----N----T---.--.............-WNE--DNM--LQ--K------NT-YN-L-VA-----.----D--A-- 659
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .--.----IF--------------.I----H------------S-----------M--------------V-----------F---------I---------S---.--.............-Y-A---KM--I------S---KQ-YE-LT---D---.---KD--A-- 664
28_BF.BR.99.BREPM12609 .--AL-------------------.----------M-------------------------------------------------------------N----S---.--.............------DNM---Q-EK--D---DM-YT---KA-----.----D--Q-- 676
29_BF.BR.01.BREPM16704 .--.---M----------------.VA-------------------------------------------V----S--R---------------------------.--.............-QSE--DNM-----E---G-H-RF-Y--L----H---.-------Q-- 678
31_BC.BR.04.04BR142 .--.L----F--------------.I-----------------S-----------M------------T-V--I-----E-----------------N----S---.--.............-QAD--DNM---Q--K--S---GI-YRML-D------.----D--A-- 650
32_06A1.EE.01.EE0369 .--.L--V------T---------.I-----V-----------S--------------------------V--L---V-----------T-----P-N----D---.--.............TF-E---NM--I--E--------H-YT----------.-------A-- 658
33_01B.ID.07.JKT189_C .--.---MIF--------------.I-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------T---------ST--.-R.............-Y-E---NM--T--E---S---NQ-YEILT------D.---KD----- 660
34_01B.TH.99.OUR1969P .--.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------------------F--L------I---------SI--.-R.............-Y-E--SNM--I--E---S---GQ-YRILT------D.---RD----- 657
35_AD.AF.07.169H .--.L----I--------------.V-----------------S---K-------M-R------------V--L----R------------------T----S---.--.............TQNE---NM--LQ--K--SS--NT-YT-L--------.----D--T-- 655
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .--.L--V----------------.I-----------------S-------------K------------V--L----R------------------N----S---.--.............TYDS--ENM--LQ-----S---QI-YE----------.R---D--A-- 657
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .--.L--V----------------.I-----------------S-------------K------------V--L---------------------H-T----S---.--.............--ND--ENM--LQ--K--E---QI-YN----------.-------A-- 656
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .--.MA-V-I--------------.I-----------------------------M--------------V--------------------------T----T---.--.............-HDE--DNM--RQ-EK--S--SEG-YR----A-----.---K------ 652
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .A..L-VV-----A----------.I---------------------K--D-------------------L-----F--------L-----------N----S---.--.............-Q-E--GNM-----EK--S--SDQ-YR---Q------.-------A-- 652
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .-T.L--M---------------A.T-----------------S-----------M--------------V--------------L-----------N----I---.--.............--DD--KNM---Q-EK--D---GI-YG----------.---------- 659
42_BF.LU.03.luBF_01_03 .--.L--V----------------.V---------------------K----------------------V-------Q------L-----------N----S---.--.............TYQE--GNM-----EK-----SQE-YR---D------.-------A-- 651
43_02G.SA.03.J11223 .--.M--V----------------.I-----V-----------S--------------------------V--------------------------N----T---.--.............-YDE--GNM--IQ-E--VG---QH-YD----------.-------A-- 647
44_BF.CL.00.CH80 .-T.---M----------------.I-----------------R---M-------M--------------V--------------------------N----S---.--.............-Q-E--GNM--I--E---S--SEE-YR----------.----D--A-- 652
45_cpx.FR.04.04FR_AUK V--.L--V-I-------------A.V-----------------S-------------K------------V--------------------------T----S---.--.............--DK--GNM--L------S---QI-Y-----------.----D----- 653
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .--.L-------------------.I----------A------------------------------------------------L-----------N----S---.--.............TQD---QNM-----EK-VSS-SNE-YR--T---S---.----D--AF- 643
47_BF.ES.08.P1942 .--.F-------------------.VA------L---------------------M--------------V-----------IM--------Y---------T---.--.............-YD---KNM---Q-EK--D----E-Y---AL--D---.---------- 656
48_01B.MY.07.07MYKT021 .--.----IF--------------.I-----------------S-----------M--------------V----------TF--L------I----N----ST-G.--.............---E--DNM--TQ-E---S---NQ-Y--LT------D.R--KD----- 668
49_cpx.GM.03.N26677 .--.M--V----------------.L-----------------S---Q-------M-K------------V-------Q-------------F----S----S---.--.............-Y-E--ENM--R--EK--D---G--YT--G-A----D.----D--S-- 663
50_A1D.GB.10.12792 .I-.L--M----------------.L-------------------------------------V------V----S---------------RH----N----T---.--.............--QE--DNM-----E---D---GV-Y----K--T---.---K------ 664
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .A-.----IF--------------.------------------S-----------M--------------V--------------------------N--------.--.............T-DY--ENM---Q-EK--D---G--Y--L-K------.---------- 659
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .--.---MIF--------------.L-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------I---------ST--.--.............-HDE--DKM--IQ-E---S---DK-YE-LT------D.R--------- 668
53_01B.MY.11.11FIR164 .--.---MIF--------------.I-----------------S-----------M--------------V----------KF-SL------I---------ST--.--.............-Y-E--GNM--I--E---S---NH-YEILT------D.R--K------ 656
54_01B.MY.09.09MYSB023 .--.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V----------KF--L------I---------ST--.--.............-Y-E--DKM--I--E---S---DQ-YDILTQ-----D.---KD----- 665
55_01B.CN.10.HNCS102056 .--.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------L----------KF--L------I----N----ST--.--.............-F-E--QNM--I--E---S---NT-YD-LM------D.---------- 667
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .--.M--V----------------.I---------------------K-------M-R------------V--L---------------------P------S---.--.............NYTD--DNM--LQ--K--S---DI-Y-----------.----D--A-- 653
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .--.L--V----------------.VA----------------------------M--------------V--I----E-----------------------S--N.-R.............-QDE--KNM---Q---------NT-YQ-L----H---.R--KD--A-- 671
58_01B.MY.09.09MYPR37 .-RA---M----------------.I-----------------R--------------------------V--------------------------T--------.--.............--DA--DNM--I--E---S---KE-YT----------.---L------ 665
59_01B.CN.09.09LNA423 .--.L-------------------.V-----------------------------M--------------V--L----R-------------I---------I---.--.............---E--DNM--TQ-EK--G---YK-Y--L----I---.R--------- 660
60_BC.IT.11.BAV499 .A..L--M----------------.I-----------------S-----------M------------T-V--L----R-----------------------S---.--.............---A--ENM---Q-----X---NT-YN-L-K------.----D--A-- 660
61_BC.CN.10.JL100010 .--.---V----------------.I-----------------S------------------------T-V--I----R-----------------------T---.--.............-Q-E--QNM---Q-----S--SNT-YR-L-D------.R--KD--A-- 649
62_BC.CN.10.YNFL13 .--.---V----------------.------------------S---K-------M------------T-V--I---------------------P------I---.--.............-R-E--ENM---Q-----S---NT-YR-L--------.---KD--A-- 659
63_02A1.RU.10.10RU6637 V--.L--V------T--------A.L-----------------------------M-K------------V--------------------------N----S---.--.............-KNE--DNM--LQ-----S---DI-YG-L--------.-------A-- 656
64_BC.CN.09.YNFL31 .--.---V----------------.I--------------------------------------------V--I----------------------------S---.--.............N-TD--DNM---Q-----S---ET-YR-L-D------.R--KD--A-- 660
65_cpx.CN.10.YNFL01 .A..L--M----------------.I-----------------R---M--D-------------------V--------------L-----------T----V---.--.............TQK---QNM--I--E---D---GE-YR----------.---LD-M--- 670
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .--.---MIF--------------.I-----------------S-----------M--------------V----------KF--L------V----N----ST--.--.............-F-E---NM--T--E---S---NK-YE-LT------D.---KD----- 648
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .--.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V----------KF--L------I----N----ST--.--.............-Y-E--DNM--T--E---S---NK-YE-LT------D.Q--KD----- 649
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.--.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V----------R---L------I---------ST--.--.............-YKE--DNM--I--E---S---YQ-YDILT-------.---KD----- 674
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .--.L-VM----------------.I-----------------------------------------------------------L-----------N--------.--.............--DN--DNM---Q-EK--G---D--YD---K------.-------A-- 658
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 V--.--------------------.--------L---------------------M--------------V-------R-----------------------T---.--.............-QG---ENM-----EK--D---D--YT-L--------.----D--A-- 664
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .L-.M-------------------.V-----------------------------M--------------V--L-----------L-----------N----S---.-L.............-HD---GNM--KK-EE--S--S-E-YM------F---.---K------ 655
73_BG.DE.01.9196_01 .--.----LF--------------.------------------------------M--------------V--------------------------T--------.--.............--DD---NM-----EK--D---G--YN---Q------.R--------- 657
74_01B.MY.10.10MYPR268 .--.---MIF--------------.I-----------------S--------------------------V----------T---L------I---------RT--.D-.............---E--DNM--TQ-E---S---NQ-YEILT---S--D.R--KD----- 660
78_cpx.CN.13.YNTC19 .--.---MIF--------------.I----------A------S-----V--------------------V----------T---L------I----S----ST--.-R.............-YDD--ENM--T--E---S---NQ-YQILT------D.---KD--A-- 675
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 .--.---V----------------.------------------S---K-------M------------T-V--I----------------------------S---.--.............-QAE--KNM---Q--K------TI-YN-L--------.R--KD--A-- 679
86_BC.CN.13.15YNHS18 .--.L--V----------------.I-----------------S---K--------------------T-V--M----R-----------------------S---.--.............-Q-E--GNM---Q-----S---NT-YK-L----S---.R--KD--A-- 645
87_cpx.CN.12.DH32 .A-.---V----------------.I-----------------S---K-------M--------------V--I----------------------------S---.--.............-QDE---NM---Q-----S---NT-YR-L--------.---KD----- 658
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .--.---V---I------------.I-----------------S------------------------T-V--I----Q-----------------------S---.--.............-QDE--GNM---Q-----ST--NT-YG-L----H---.R--KD--A-- 694
O.CM.96.LA51YBF35 .A-.L-M----V-S--------V-.T-----TQKV-K------D------Q------R-S----R--R--L--L-TLIQN----SL---K-Q---Y-S-K--D--G.GN...............-S--TDL--Q----Q-S-ISYI-YEQ-Q-AAI---.N-KKA----- 661
O.CM.96.LA52YBF39 .--.L-M----V-S---------A.TA-A--THT-MK------D------Q------R-S----R--R--L--L-TFV-N----NL---K-R-V-Y-S-Q--RT-V.-N............TD--H--ENL--Q---QQV--IS-F-FEE-QRA-V---.Q--KK----- 660
O.CM.99.99CMU4122 .--.L-M----V-S--------TA.T--A--THT-MK------D------Q---Q--R-S----R--R--LQ-L-TLIQN----NL---K-R---Y-S-K--NT-A.-G............TN-NT--DNL--QQ--QQ-D-ISDV-YGE-QKA-D---.Q--KK----N 672
O.CM.x.pCMO2_3 .--.L-M----V-S--------TA.TA----THT-IK------D------Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-R---Y-S-K--DT-T.K...........TGTN-ST--ENL--QQ--QQ-D-ISYV-YDE-QKA-V---.Q--KK----- 669
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .--.L-M----V-S---------A.TA---RTHT-MK------D------Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-R-V-Y-S-K--K--T.GG...............-D--GNL--Q---QQ---IS-I-YDE-QKA-V---.E--KK----- 638
O.FR.06.LA55RBF206 .A-.L-M----V-S---------A.TA---RTQN-IK------D------Q------R-S----R--R--L--L-TFIQN----NL---K-R---Y-T-E--RT-G.GN...............-S--DNL--QQ-------IS-V-FEE-QKA-E---.--VK------ 667
O.GA.11.11Gab6352 .--.L-M----V-S---------A.TA----THT-IK------D------Q------R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-R---Y-S-Q--KT-V.--..........TNTD--N--GNL--Q----Q-D-ISDI-YEE-QRA-V---.Q--KK----- 682
O.SN.99.99SE_MP1299 .--.L-M----V-S---------A.TA-A--TQS-MK------D------Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-----Y-S-K--TT-T.-CT.........NTNK-DD--DKL--QQ--QQ-S-VS-I-YEE-RNA-V---.Q--KK----- 679
O.SN.99.99SE_MP1300 .--.L-M----V-S---------A.T--A--THT-MK------D------Q---Q--R-S----R--R--L--L-TLIQN----NL---K-R-V-Y-S-K--RT-T.-N...........NTD-DT--GNL--Q---QQ-S-ISAT-YDE-QKA-V---.H--KK----- 668
O.US.10.LTNP .A-.L-M----V-S---------A.TA-----HT-MK------D------Q------R-S----R--R--LQ-L-SLIQN----NL---K--QV-Y-S-K--D--T.GN...............-S---NL--QQ--QQ-S-VSAI-FGE-HKA-I---.Q--KS----- 663
N.CM.06.U14296 AF-.L-------------------.I-------TV------------------------S----------V--I--------I--L------P--Y-T----ET--.SN............T-YDT--DNL--QQ--QKVR--SGV-FG---QA-E--N.X--KS----- 659
N.FR.11.N1_FR_2011 AFX.L-------------------.I-------K-------------------------S---------KV--I----R---I--L------T--Y-T----ET--.-N............T-YDT---NL--Q---KKVRD-SGV-FQ---QA-E--N.T--KS----- 645
P.CM.06.U14788 .A-.L-M------S---------G.I------K---H--------M--------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QIX-Y-N----ST-T.--..........NETE-DG--GNL--Q---KLVD---DT-YLE-QKA-E--K.E--RK----- 688
P.FR.09.RBF168 .A-.L-M-----MS---------A.V----------H--------M--------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L-----QTV-Y-N----R--T.--..........SETE-DG--TNL--Q---KXVD---DT-YLE-QRA-D--K.A--KK----- 680
CPZ.TZ.06.TAN5 .--.--L------S----------.IA--A---G---------Q---Q--A--------S----------M--I-K-IR-----S----AN--V-HSS----IT-A.GNSTKCNHSDTMDAKYY-C---NL--Q---KLVK-SSET-Y--L-IA-T---.--K-D----- 669
CPZ.US.85.US_Marilyn AF-.L-------------------.VV--------------------------------S----------V-----------I--L------T--Y-T----DT--.-N............L-YDA--GNL--Q----KVR--SGT-F----QA-E--N.T--KS----- 637
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .A-.L-M-----MS----------.L------K---H--------M----A---E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---A---X-Y-N----NT-T.--..........SXTE--H--ENL--Q---KLVD---XD-FLK-QXANT---.V--KK----- 685
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .A-.L-M-----MS---------A.V------K---H-----------------E--R-S----R--R--L--I-T--R------L---T-QIV-Y-N----QT-T.GR..........NDTE-DS---KL--Q---KLVD---DT-FVE-QKANE--K.E--KK----- 690
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B.FR.83.HXB2 KWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHL.PT.PR.GPDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTRIVELLGRR.......GWEALKYWWNLLQYW.SQELKNSAVSLLNATAIAV. 822
A1.CM.08.886_24 ---T--S--D-S------RI-VI-----I-----------IK------------ILT.-N.--.-V---G---G----P--------A--F---A-----------------FI---A-T-----HSSLKGLRL---G--HL----L--.GR-------N--DTI----. 816
A1.CY.08.CY236 ---N-----D-SH------I--------I-----------IR--------------T.-N.-G.-L---GR--G----Q--S------S-F---A-----N-----------FI--AA-T-----HSSLKGLRL---G---LE---V--.-R---I--IN-FDTI----. 828
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---N-------S-------I--------I-----------I---------------T.-S.--.DL----R-G-----Q---------S-F---A-----------------FI--AA-T-----HNSLKGLRL---G---LG---L--.-R---L--IN--DNI----. 829
A1.NG.10.10NG040248 ---------D-S-------I--------I--G-I------------------L--LI.-S.--.----------R---Q---------S-F---A-E---N-----------FV--AA-T--T--S-.......--QI---LGS-----.--------I---DI-----. 820
A1.PK.14.DEMA114PK001 ---------D-S------RI--------I-----------IK--------------I.-S.--.D-----R-------------------FS-I-------------------I---A-TL----HSSLKGLRL---G---L----L--.GR--T----D-Y-T---V-. 825
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------T--D-S-------I--------I-----------I-------------I-T.-N.QG.E----R----G---QG-------AS-F-----E---N--I------------AA-T------SSLKGLRL---G---LG--T---.I----I--I--FDTI--T-. 837
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------S--D-S-------I--------I-----L----LI--------------LT.-S.--.------R-------QG--------S-F---V-E---------------FG--AA-T-----HSSLKGLRLV--G---L----L--.-----T--ID-F-T-----. 820
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ------------E-----RI--------I-----------I---------------T.-A.--.EL--LG--------Q--S---Q--S-F---A-----------------CV---A-T-----HSSLKGLRR---G---LG---R--.GR---L--IN--DTI----. 831
A2.CM.01.01CM_1445MV ---N-----S---------I--------I--K--IVIF-VI-----------L-IPT.-R.-E.-L----R-K-G---Q---T-V---S-F---A-----------------CIS-AA-T-T---HSSLKGLRL---GI--L----L--.GR-------N-VD-I-VT-. 828
A3.SN.01.DDI579 ------S--D-SK------I--------I-----------I--------------LT.-N.--.------R-------Q---------S-F---------------------FT--AA-T-----...........QG---L--V-L--.GR---S--I--------V-. 816
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---N-----E-S-------I--------I--------------------------PI.-S.-E.-----GR---G---QG-T------S-F-E-A----------V---S--FI--AA-T-----HSSLKGLRL---G---L----V--.-----T----AF--L--T-. 828
A6.BY.13.PV85 --T------D--K------I--------I------T----I---------V----LT.-H.-E.-----GR-N-----QG-GS-T---S-F---A------------------IS-AA-A----T-SSLKGLRL---G---L----V--.G----X--IN--DTI----. 830
A6.CY.09.CY255 ------S--D-S-------I--I-----I-----------I-----------L-ILT.-H.-E.E----GRFK-----QG-------AS-F-T-A-----N----I-------IS-AA-T------SILKGLRL---G---LG---E--.G----S--IN-IDTI--V-. 821
A6.RU.11.11RU6950 --T------D-S-------I--------I----I-T----I--A--------L--LT.-H.-E.-----GR-S-----QG--------S-F---A-----------------FI--AA-T------SSLKGLRLV--G---LG---G--.G-------IN-VDTI--V-. 829
A6.UA.12.DEMA112UA014 E-T---S--D-SK------I--------I-----------I-----------L--LA.-H.-E.-----GRTK--S-----GS-----S-L---A-------------Q---FI--A--.......SSLKGLRLV--G---LG---G--.G-------IN--DTI----. 826
B.BR.10.10BR_RJ032 ---------S---------I--------I--------I-------------------.-V.--.---------------NSGG-----H-F--------------------------A---------.......---------------.-------------------. 838
B.CA.07.502_1191_03 ------S--D---------I--------I------T-I---S-------------R-.-A.Q-.-------T--G-------T-GW-AT-F-E---I---N-WI-L----------LA---------.......-R-V-----------.G----------F-------. 828
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---N--S--D-S-------I--------IV---I-------R---------------.-V.--.-------T----------T-----D-F----------------------------T-G-----.......-------L-------.--------TN---TI----. 851
B.CN.12.DEMB12CN006 ---N-----D-S-------I--------I------T-F-----------------R-.-A.Q-.------ET--G------GG-T---H-F-------------------N---S--A-T-------.......---------------.G----K-------------. 828
B.CU.14.14CU005 ---------D--K------I--------I------V----I--------------RH.-A.Q-.---------G-------GG-E---D-F--I--V-----------------S-L----------.......S------C-------.----------------V--. 820
B.DE.13.366396 ---------D---------I--------I----I-VI--V---------------R-.-A.Q-.--------------------GI--D-F-----V--------L----------I--T-------.......---G---C-------.-R-----------------. 800
B.ES.14.ARP1195 S--------D-S------RI--------I------S---L-----------------.--.--.-------T---------SS-T---D-F-----------F-------------A----------.......---I-----------.--------I--I-------. 830
B.FR.11.DEMB11FR001 --S------D--S------I--------------CT---------------------.-A.Q-.---------G----KS--T-GC--D-F-TI--V---N--R----------S-AA---------.......---------------.-------------------. 806
B.HT.05.05HT_129389 ---------D-S-------I---------------T-------------------RF.-A.--.--E----T------------T-----F-P---------------H---F---AA-V--I----.......---------------.------------D---V--. 828
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------D--S------I----I------------------------------RF.-A.--.---------G----------S---S-F-P-----------------------------I----.......---I-----------.-----K--I----------. 830
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --S--------SQ-----RI--------I----I-S--------------------F.-S.--.---------G-----N--G-GP----F-T---V--------I-RH--------A-S-----L-.......---V-----------.-----K------H---R-I. 823
B.RU.11.11RU21n ------S--D---------I--------I----I-----V---------------R-.--.Q-.------------------T-V-----LF-------------L----------AA-------L-.......---------------.I----------F-------. 808
B.SE.12.SE600057 ---N-----D-S-------I--------I----I-----------------------.--.Q-.----------------K-------H-F--------------L-----------A-T-------.......---------------.I------------------. 829
B.TH.10.DEMB10TH002 ---N-----D---------I--------I------T----I-G------------RF.-A.--.---------G----------ET--T-F-----V-----------------S------G-----.......---T-----S-----.--------I--I--A-V--. 832
B.US.16.2609 Q--N--S--D--K------I-M------I--K--------------------L-IRP.-A.--.-----G----D------GG-E--AS-F-T---V---D------R--T---S----T-------.......---I-----------.--------T----------. 819
C.BR.11.DEMC11BR035 --QN--T--G--K------I--------I----I---------------------LI.-S.--.----LG--------Q---------G-F---A---------------------AV-A------SSLKGLQR---I---LGS-V---.GL---K--I---DTV--V-. 834
C.CN.10.YNFL19 S-KN--T--D--------RI--------I----I---------------------LI.-N.QG.-L--LGR-------Q-KN--V-----F---A-----N-------L---FI-VTA-A------NSLRGLQT--R----LGG-V---.GL---K--I---DT-----. 834
C.DE.10.622166 --QD--S------------I--------I--K-I------------------L--LT.-N.Q-.E--KLG--------Q---------S-F-P-A--------R--------FI---A-L------SSLRGLQR---I---LGS-V---.GL---K--I---DTI----. 821
C.ES.14.ARP1198 --QN-----G-S-------I---VX---I----I------------------L--LT.-N.--.E---LGR-G-----Q-NG------S-F---S-------F-----L---FI---V-A------SSLKGLQR-------LGS-V---.GL---K--I---D-I----. 806
C.ET.08.ET104 --QN-----D-S-------I--------I----I---------------------LI.--.--..AH-L--------.AS-R-P-C--K-FF.VLLG-----------H--.I----A-TA------.......--GT--F.Y-PF---.GK-E-K-VL.--CYS-TP-. 803
C.IN.15.NIRT008 S-NN---------------I--------I----I---------------------LT.--.--.E--SLGR-------Q---------S-F---A-----------------FISVAA-V-----HSSLRGLQK-------LG--V---.GL---R--I---DSI--T-. 808
C.MW.09.703010256_CH256.w96 S-QN--------K------I--------I----I---------------------LI.-N.Q-.E---LGR-------P--N--------F---T-----------------FI-VTV-V------SSFRGLQR-------LGS-V---.GL---K--I---DT-----. 819
C.NG.10.10NG020523 S-QN-------S-------I--------I-------I--V---------------LT.-S.--.E---R-R---GD--Q--E--V---T-F---A-----------------FI-VTA-V-----H.......R-------LG--A---.GL---K--I---DTI--T-. 830
C.NP.11.11NP016 S-NN-----D---------I--------I----I---------------------LT.-N.--.----LGR-------Q-----V---S-F---A-E---N------------ISVTA-G------SS.......------LGS-V---.GL------I---DT-----. 822
C.PK.14.DEMC14PK009 S-NN-----D-S-------I--------I----I-----V-----------P--IPT.-N.-G.--A--G-------DKNNSS-----S-F---A----------L---------LTA-A------SSLRGLQK-------LGS-V---.GL---K--I---DYL----. 824
C.SE.13.SE600311 NRTN-----G-S-------I--------I----I--------K------------FT.-H.--.-------TK--V-DQA-A---G-LS-F--FPGE---T--FS--RGW---F-MEG-GGKFGE--.......--KVIRFLGT-V--G.-L---R-VII-F-TPP-V-. 811
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 S-KN--S--S---------I--------I----I--I------------------LT.-N.--.----LGR---G---Q-N---T---S-F---A-------F---------FT---A-V------SSLRGLQK---T---LGS-V---.GL---K--I---DTI---T. 811
C.US.11.17TB4_4G8 --QN-----D--Q------I-----E--I----I---------------------LT.-I.--.--G-LGE-------Q-----V-----F-T-A------------R-----I--AA-A------SSLRGLQR--KT---LGS-V---.GL---K--IN---TL----. 820
C.ZA.13.DEMC13ZA152 R-NN-----S--K------I--------I----I------I--------------LTPT-.T-.----LG--------Q--G--V---S-F---V-I-----------Q---FI--AV-T------SSLRGLQR---I---LGG-A---.GL---K--I---DTI--V-. 833
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --N---T--D-S-------I--------I----I---------------------LT.-S.S-.E---LGR-------Q-KG------S-F---A-------------H---FI--AA-AA-----SSLRGLQR-------LGS-I---.GL---K--I---DTI--RT. 829
D.BR.10.10BR_RJ108 ------T--D--R-----RI--------I----------V-K-------------L-.-A.--.---------------G----T---I-F-S--------------R--S---S-A----G-----.......-------L-------.G-------I----T-----. 838
D.CD.03.LA17MuBo ---------D-SQ------I--------I----F---------------------L-.-A.--.-------------DN--G--T-----LS--------N------R-----V--AA-T-------.......---T---L-------.-------------T-----. 834
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------S--Q------I---V----I---------------K----------L-.-A.--.----------G---Q--G--------FS--------N------------I--AA-T-N-----.......-------L-------.-R------I--FD------. 810
D.CY.06.CY163 -----R---D-SK------I--------IR-K-------PIH----R---P--H-L-.-A.S-.P-A---P---G---Q--G--------FS--------N------------I--AA-T-G-----.......-------L-------.R-------IN--D------. 824
D.KE.11.DEMD11KE003 Q--------S--K------I--I-----I----------V--K------------L-.-A.--.--------------QG----------FS--------N------RH-------A----------.......----I--L-------.I-----------DTI--VI. 816
D.KR.04.04KBH8 ---------S--R------I--I-----I----I-----L---------------PF.-A.--.-------T--G---Q--GK-----S-LS--------N---------------A----------.......----V--LG------.I-------IR-FD------. 808
D.TZ.01.A280 ---------S--K---------------I--K---T-F-L------------L--L-.-A.S-.--------------QG-G--------FS--------N------RH----I--A----G---H-.......----I--L-------.I-------I----V-----. 818
D.UG.10.DEMD10UG004 Q----------S------RI--------I----------L---------------L-.-A.--.--------------QG-------LG-LST-------N-I----------I--AL--L------.......----SR-L-------.I--V----I--FGT---V-. 813
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------T---------I--------I--------------------------L-.-A.--.---------------G----V-----FFP-------N---------------AA---------.......----I--L-------.I-------I--F-T---V-. 823
D.YE.02.02YE516 ---------S-SQ------I------S-I----------M------------L--L-.-A.--.--------------PGKGT-------FS--F-E---N---Y---Q----I---A-T-D-----.......-------L-------.-R---I--I--F-------. 812
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------S--D---------I--------I----------------K------L--LI.-S.--.----------GD--Q---K-V---S-F-P-V-----N------RH---FI--AA-T-NRGL-S.......-------L---V---.-R------IN--DT---V-. 806
F1.AR.02.ARE933 ---------S------------I----FI----------------K------L--LI.-S.--.E---------G---QGK---V---T-F---A-----N------RH---FI--AA-T-DRGL--.......------LLG--TL--.----RI--I--F-T---V-. 811
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---------D--H------I--------I------T---------K---------L-.-S.--.----------G---Q-----V-----FF--A-----N------RL---FI-T-A---GKGL--.......S------LG-IIL--.-K---------------V-. 813
F1.BR.11.DEMF111BR037 --S--------S-------I--------I------T---------K------L--L-.-S.--.E---------G---QG----V---S-F---V-----N------RH---FI--AA---NRGLS-.......---V---LG--T---.C---R---I----T---V-. 821
F1.CY.08.CY222 ---------D-S-------I----I---I----------------K------L--LI.-S.--.----------G---Q-----V-----FFS-V-----N------RH---FI--AA-T-NRGL--.......---I---L---I---.I-------I---DTI--V-. 810
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------D-S-------I--------I----------------K---------LI.-S.--.----------G---Q-----V-----F---V-----N------RH---FI--AA-T-NRGL--.......-------L---A---.-R------I---DT---V-. 808
F1.ES.11.VA0053_nfl ------S--D-S------R---------I----------------K----------I.-S.--.E---------G---QG--K-V---S-F-S-V-----N------RH----I--AA-A-NRGL--.......------LL---V---.--------I----T---V-. 812
F1.FR.04.LA22LeRe ---------D-S------RI--------I-------T--------K------L--LI.-S.--.E---------G---QGK---V-----F-T-V-----N------RH---FI--AA---DRGL--.......-------L---T---.G-------I---DT---V-. 808
F1.RO.03.LA20DuCl ---------D-S-------I--------I----I-----------K------L--LI.-S.--.E-------------QG----V---T-F---V-----N------RH---FI--AA-T-NRGLKG.......V------L-S-T---.-R------I----TI--V-. 829
F1.RU.08.D88_845 ------S--D-S------RI--I-----I--------F---S---K------L--L-.--.Q-.--------------QG----V---S-F-TIV-----N----N-RLW--FI--AA-V-DRGLK-.......-------L---A---.G-------I----T---V-. 828
F2.CM.02.02CM_0016BBY --D---S--T--------RI---V----I-----------I-----------L--LI.-S.--.-----G--------Q-K---V---S-F---A------------RH---FI--AA-T-DRGLKG.......---V---L---A---.GR---I--I----T---V-. 811
F2.CM.10.DEMF210CM007 --D------A--H------I--------I---------A-IKK---------L--LI.-S.--.-----G--------Q-K---V---S-FF--V-----N------RH---FI--AA-T-NRGLE-.......--K----L---A-H-.--------I---DT---V-. 813
F2.CM.11.DEURF11CM026 --N------D-S-------I--------I----------VI---------V-L--LI.-N.S-EP----GE---G---QGK---V---S-F---A------------RH---FI-LA--T-DRGL-E.......--K----L---T---.G-------I--F--I----. 822
G.CD.03.LA23LiEd ---------D-SK------I--I-----I--------------------------LI.HH.R-.E---------G-----K-------S-F---A-----------------FT--AA-T------SSLKGLRL---G---L----L--.G-------IN-IDTV----. 804
G.CM.08.789_10 ------T--D-S------RI--------I----I---------------------LT.HR.Q-.E-----R---G---QG-G------S-F---A-------------H---FV--AA-T------SSLKGLRL---S--HL----L--.G-------IN--DTV----. 810
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------D-S------R--VI-----I--------------------------LT.HQ.Q-.E-----R---G---QG--------S-F---A-----N---WC------FT--AA-T--I---SSLQGLSL.......V----L--.G-------IN--DT-----. 813
G.CM.10.DEURF10CM020 ---------D-S------R---------I----I-T-------------------LP.HH.Q-.EH-----T--G---Q--G--SQ----F---A---V-N----L-------I--AA-TAQ----SSLQGLRL---G---L----L--.GG------IN-FDTV-V--. 839
G.CN.08.GX_2084_08 ---------D--K------I--------I----I----------------------T.HH.Q-.E-----R-------Q-K---V---S-F---A----------L------FI--AA-T----K-SSLQGLRLV--G---L----L--.G-------IN--DTI----. 825
G.ES.14.ARP1201 --D------S--------RI--------I--------------------------LP.HH.Q-.E-------K-G---QG-G--------F---A-----------------FV--AA-TAQ----SSLRGLRL---G---L----V--.G----K--I--VDTL----. 844
G.GH.03.03GH175G ------S--D--K------I--------I------T-------------------LT.HQ.Q-.E---L-RT--G---Q-----V---S-F---A-----------------FA--AA-T------SSLKGLRL---G---L----L--.V-------I---DTV----. 828
G.GW.08.LA57LmNe ---------D--------RI--------I-----------I----K---------LT.HH.Q-.E-G--GR-------Q-K---T---S-F---A----------C------FI--AA-TI----HSSLKGLRL---S---L----L--.GR------IN--DTI----. 822
G.KE.09.DEMG09KE001 ------S-LS--------RI--------I----I---------------------LT.HH.Q-.E-G---R---G-----K-------S-F---A-----N----L------FI-LAA-T---GL-L.......S--G---L----V--.G-------IN--DTV----. 818
G.NG.12.12NG060409 --T------S---------I--------I------T-------------------RP.HH.Q-.------ET--G---P-K---V---S-F---A------------------IS-AA-TA-----SSLQGLRL---G---L--I-L--.GR------IN-YDTI----. 837
H.CD.04.LA19KoSa ---------S-S------R---------I-----------I--------------LI.-N.--.--E-----------QG-G--------F-P-F---I-N-------H--------A-T--I----.......V------L----L--.GK------I----T-----. 825
H.CF.02.LA25LeMi ---------D---------I--------I----F-T-------------------LI.-S.--.--G---R--G----Q------P-A--F-R-V-E---N------RL--------A-T---Q---.......-------L-S-----.G----K--IN---T-----. 813
H.GB.00.00GBAC4001 --S------D-SX------I---VI---I------T----I-S------------LT.-N.A-.R-------------QG----TP--S-FFI-V-Q--WN------R---------A-T-------.......-------L-------.G--------N---T---V-. 818
J.CD.03.LA26DiAn S-----S--D---------I--------I----I---IAV---------------LT.-N.-T.EA---G----G---Q--T------S-F---A-----------------FV--AA-T--T--H-.......---I---LGA-AC--.GR--R---I--F-------. 831
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --T---S--K-S------RI--------I----I----A-------------L--LI.-N.-T.-V---GE---G---QG-T------S-F---A-----------------FV---A-T--T----.......---I---LG--VC--.G-------I----------. 819
J.SE.93.SE9280_7887 --TN-------S-------I----I---I----I----A----------------LI.-N.-T.EA---G----G---QG-T--------F---A-----N-----------FV--AA-T-GT--L-.......---I---LV--VW--.G-------I----T-----. 814
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------D-S-------I--------I------T---V---------------LT.-S.--.----------G---Q-K---V---S-F---A-----N------RH----V--A---LDRGLKG.......S------L---IL--.G--I----IN---T-----. 817
K.CM.96.96CM_MP535 ---------D--K------I----I---I----A-----V---------------LI.--.S-.-A------------Q-KN--V---S-F---A-----N------RQ--N-I------L-RGL-G.......-------L---V---.--------I----T-----. 808
01_AE.AF.07.569M Q--------D---------I--------I----I---------------------PS.HH.Q-.E---------G---QG----V---S-F---A-----------------FI--A--T-----HSSLKGLRR---G---LG---L--.G---RI--I---D-I----. 824
01_AE.CM.11.1156_26 --NN--S--D-SQ------I--------I--------------------------LT.HH.Q-.E----GR-------QG--------S-FF-IA------------------------T------NSLKGLRR---G---LG---S--.G----T--TT--D------. 815
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------D---------I--------I----I------------------L--PS.HH.Q-.EL----R---G---Q-----V---S-F---V-----------------FI--AA-T------SSLKGLRR---V---LG---L--.G----T--I--FD-V----. 832
01_AE.HK.04.HK001 Q--------S--K------T--------I----I--------------------IP-.HQ.Q-.E----GR------GQ-----V---S-F---L-----N-----------FI-----T-----HSSLKGLRL---G---LG---L--.G----I--I----T-----. 825
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------D--K------I--------I----I------------------L-IPT.HQ.Q-.E-----R---G---Q-----V---T-F--IA---------------K--A--AA-T-----HSSLKGLRR---G---LG---A--.-----I--S---D------. 833
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -------------------I--------I----IV--------------------LP.HH.Q-.E-----R-------QG----V---T-F---A-----------------FI-----T-----HSILKGLRR---G---LG---I--.G----I--I---D------. 826
01_AE.SE.11.SE601018 ------S--S---------I--------I----I----Y----------RCPS-I-R..P.SK.Q---R----D--S-H-----M----V---IS-----C----C------SIM-AEMT--SM-HSSLKGLRR---GV--LG-RML--.I----T--I--SD-S----. 817
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------D--R------I--------I----II---------------V---IPT.HH.Q-.ET------------QGK---V---S-F---A-----------------FI--AA-T------SSLQGLRL---G---LG---L--.G----I--I---D------. 830
01_AE.TH.90.CM240 ---------D---------I--------I----I---------------------PS.HH.QK.E---------G---QG----V---S-F---A------------------T--AA-T-----HSSLKGLRR---G---LG---L--.G----I--I---D-----A. 823
01_AE.US.05.306163_FL ---------D---------I--------I----I--------X------------PI.HH.Q-.E-----R---G---Q-----V---S-F---A-----------------FI---A-T-----HSSLKGLRR---G---LG---V--.G----T--I---D-----T. 802
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --D---S------------I--------I--------FA-I--------------LT.HH.QG.E----GRT--G---Q--N--V---S-F---F-----N--I--------FV-----T-----HNSLKGLRL--G----L----S--.G-------TN--DTI----. 850
02_AG.DE.09.701114 E--N-----S-SK------I--------I---------T-I--------------PI.HH.QW.E----GR-------Q-------FA--F---V-----N----L------FV--A--T-----HSSLKGLRL-------L----S--.G-------I--FDTAT---. 841
02_AG.GW.05.CC_0048 ------S--D--K------IV-I-----I------T--T-I--------------LY.HH.Q-.D-G---R---G---Q-----V---S-FF--A-----------------F---A--T-----HSSLKGLRL-------L----L--.G-------IN---TI--V-. 833
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B.FR.83.HXB2 KWASLWNWFNITNWLWYIKLFIMIVGGLVGLRIVFAVLSIVNRVRQGYSPLSFQTHL.PT.PR.GPDRPEGIEEEGGERDRDRSIRLVNGSLALIWDDLRSLCLFSYHRLRDLLLIVTRIVELLGRR.......GWEALKYWWNLLQYW.SQELKNSAVSLLNATAIAV. 822
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------D--K------I--------I---------T-IS-------------LA.HH.Q-.E--K--R---G---Q-----V---S-F---A-E---N------RQ----I--AA-T-----HSSLKGLRL--D----L----S--.G-------IN---TI----. 832
02_AG.KR.12.12MHR9 R--------D---------I--------I---------T-I--------------LT.HH.Q-.E-----R---G---QG--K-V---S-F----------------------V---A-T-----HGSLKGLRL------HL-S--A--.G-------L--FDTI----. 835
02_AG.LR.x.POC44951 ---------D--K------I--------I---------T-I--------------LT.HR.Q-.E-----R---G---Q---K-V--LS-F---A-----------------FA--AA-T-----HSSLKGLRL-------L----S--.G-------IN--DTI----. 818
02_AG.NG.12.12NG060418 -------------------I--------I---------N-I--------------LT.HH.Q-.E---L-R---G---QENNK-V---S-F---V-E---N-----------FV--AA-T-----HSSLKGLRL-------LG-C-L--.G-------IN--DTV----. 813
02_AG.NG.x.IBNG ---------D--------RI--------I---------T-I--------------LT.HH.Q-.E-----R---G---Q-K---V---S-F---A------------------I--AA-T-----HNCLKGLRL--G----L---IS--.V-------IN---TI--V-. 820
02_AG.SE.11.SE602024 E--N-----D--H------I--------I----I-T--A-I--------------LY.-H.Q-.D----GR-------QG-E--V-----F-PIV-E---N-----------FT--AA-T------SSIKGLQL-------L----A--.G--I----I---D-A--T-. 820
02_AG.SN.13.9580 --D------D--K------M-------MI----I-T--N-I------------P-LT.HH.Q-.E----GR---G---Q--E--V---S-F---A-N------I-------NFA--AA-T-DI----SQSQGTET-G----L----S--.G---G---IN---T--V--. 826
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------D-SK------I-------------I---------G-----------R-.-A.Q-.-----------D------T------RF------------F-I--H-------AA---------.......---------------.I----S--IN-IGTI----. 805
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------S--K------I--------I----I------------------L--LIPT-.Q-.-L---G-T------Q--S--------F-P-------N------RH--N-----A-T-----I-.......-------L--F-L--.G-------IN-F-T-----. 821
05_DF.BE.x.VI1310 Q--------D--K------I--------I------T---------K---------PF.-A.--.------ET--G---Q--G--------FS--------N-------H----T---V---------.......-------L-S-P---.-R------I----T--VV-. 827
06_cpx.AU.96.BFP90 ---N--S--D---------I--------I--------I--------------L--LI.-N.-T.-A---GE---G---QG-T--------F---A-----------------FG--AA-T--I----.......---I---LG--IC--.G---Q---I--FD-A----. 825
07_BC.CN.98.98CN009 S-KN--S--D---------I--I-----I----I---------------------LT.-N.-G.----LGR-------Q-K---------F---A-----N-----------FI-VAA-V------NSLRGLQR-------LGS-V---.G----K-TI--VDTI----. 825
08_BC.CN.97.97CNGX_6F S-KN--S--D---------I--------I----I--------------------ILT.-N.-G.--G-LGR-------Q-KTS-------F---A-----N-----------FI-LTA-G------NSLRGLQR-------LGS-V---.GL---K-TI--VD-I----. 830
09_cpx.GH.96.96GH2911 S-----S--D--------R---------I----I-----V---------------LT.-N.--.E---------G---Q-KV------S-FF--A-----N-----------FI--AA-T--I--H-.......V-QI---LG--A---.G-------I----T---V-. 808
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------S--S---------I--------I-----C----L------------LH-L-.-A.--.---------------G-G------D-F-T-------N------------I--A---------M.......----I--L-------.I-------I---DTI--E-. 806
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------T--D---------I--------I--------------C------V-L--LI.-S.HK.EA-S-G----G---Q--T------S-F---A-----N---Y---X----I------LGT----.......---T---LG--T---.--------I----T---V-. 831
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------D-SK-----RI--------I----------------K------L---I.-S.--.E---------G---QGKV--V-----L-T----------------------V-----------.......---------------.-R------I----T---V-. 808
13_cpx.CM.96.96CM_1849 Q--------S-SK------I--------I------------KS------------LT.HP.K-.E-----R---G---Q---------S-F---A-----------------FI--A--T-----HSSLKGLRL---G---L----V--.GR---I--IT--DS-----. 833
14_BG.ES.05.X1870 ------S--D---------I----I---I-----------I----K---------PT.HH.Q-.E----G--------Q-K-------S-F---A-------------X---FI-VAA-T------NSLKGLRL---G---L----L--.GR------I---DTI----. 831
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------D---------I--------I-----------------------L--PI.HQ.Q-.EA----E---G---QG-NG-V---S-F---A---------------K--VS-A--T------SSLKGLRL---G---LG---L--.G----I--I---DT-----. 820
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------D-S-------I--------I-----M-II-V----------V---IPP.--.-E.D---HGR--DG---QG----V---S-F---V-E---------------CIS-AA-T-----HSSLKGLRL---G---L----L--.GR------I--F-------. 828
17_BF.AR.99.ARMA038 T--------D-S-------I------------V--T---------K----V-L--RP.-S.--.E---------G---QGK---------F-P------------C--------W--A---------.......-R---R---------.--------I----T---V-. 814
18_cpx.CU.99.CU76 ------T--D--------RI--------I------------K-------------LI.-N.QL.-------T-G----QG-G--V---S-F-T-A-E-----------------W-AA-T------SSLKGLRL-------L----V--.G--I-S--IN--DTV---T. 829
19_cpx.CU.99.CU7 --GK-----D---------I--------I--------------------------LT.RH..-.----H-R---G---Q-K---------F---A-----------------FIS-AA-T-----HS.......---G---L----L--.G----T--I----T---V-. 767
20_BG.CU.99.Cu103 -----------S----------------I------T----I---------------T.HH.Q-.E--------GG---Q-N---V---S-F-P-A---------------------AA-T------SSLKGLRL---G---L----G--.G-------IN--DTV----. 815
21_A2D.KE.99.KER2003 Q----------SQ-----RI---V----I----------L---------------L-.-A.--.---------------G-------L--LS-I------N------------I--AG---------.......-E-G---L-------.GR--R---N--Y-------. 818
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --SN--T--D-S-------I--------I-----------I--------------LT.-N.QE.-L---GR---G---Q--NK-----S-F---A-----------------FI--AA-T-----HSSLKGLRL---G---L----I--.G-------IT--D----T-. 814
23_BG.CU.03.CB118 ---------D-S-------I--I-----I-----M-----I--------------LT.HH.Q-.E---------G---Q--G-----AS-F-PIV---------------------AA-TL-----SSLKGLRL---G---L----L--.G-------IN--DTV----. 821
24_BG.ES.08.X2456_2 ------T--D-S------RI--------I------T-I-LI---------------T.HH.Q-.E----GE--GG---Q-KG------S-F-T-A---------------------AA-GLR-...........---G---L----L--.GR------IN-YDTV----. 815
25_cpx.CM.02.1918LE ------S--S-S------RI--------I------T-I------------------P.HH.Q-.E----G--------Q-----------F-P-V-E---N-----------FI--AA-T-----HSCLKGLRL---G---L-------.GR------IN--DTI---T. 823
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 E--------S-SK------I--------I----AL--IT----------------LF.-S.-E.-VA--G--------Q--T--------F---A-E---N---C---H---F---AA-TL-I--HSSLKGLRR---G---L----A--.G-------IN---TI-V--. 824
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------D-S-------I--------I------T-F--I-------------I-T.-N.-E.-L--LGR-------QGKS------S-F---A-----N----L----K-CA--AA-T-----HSSLKGLRL---G---L-------.G-------IN--DTV---T. 829
28_BF.BR.99.BREPM12609 T--------D---------I--------------C--------------------R-.-V.Q-.E----G----------N------AD-F--I--E------------------------------.......---------------.G------------------. 834
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---N--S--D--K-----R------------------------------------R-.-V.--.----------D----G--------D-F--I-----------------------A---------.......---------------.-L-----------------. 836
31_BC.BR.04.04BR142 --QN--S--D--K------I--------I----I---------------------RT.-I.--.----LGE-------Q-----V---S-F---A----------C-------T--AA-A------SILRGLQR---I---LKS-V---.GL---K--I---DTI----. 815
32_06A1.EE.01.EE0369 ------S--D-S-------I--------I---------------------V-L--RI.-N.-T.-A---GE---G---QGNTK----AT-F---V-----------------FG---A-T--T--H-.......---I---LK--VC--.G-------IN-IDTI----. 816
33_01B.ID.07.JKT189_C --T---S----S-------I--------I----I---------------------PI.HQ.Q-.E----GR-------Q-----V---S-F---A------------------V--AA-T-----HSSLKGLRL---G---LG---S--.I----I--I----------. 825
34_01B.TH.99.OUR1969P --T------D-S-------I--------I----I---------------------PT.HH.Q-.E-----R---G---QG-N--V---T-F-S-A----------------------A---------.......-----R---------.I------------------. 815
35_AD.AF.07.169H ---N-----S-S------RI--------I---------A-I--------------LT.-S.QG.DLG--GR-------Q--T------S-F---A-----------------FS---R-T-----HSSLKGLRL---G---L----L--.G----T--TN-IDTI----. 820
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 Q--------D--K------I--------I---------NVI----------P---LT.RH.Q-EE-----R-K-G---Q---K-V-----F---A-----------------FI--AA-T-----HNSLKGLRL---G---L----V--.G----T--IT--D---VT-. 823
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --TN--S--S--------RI--------I--------------------------LT.HH.Q-.E-----R---G---QG----V---S-F---A-----------------FI--AA-T--I--HSSLKGLRL---G---L----V--.G----I--IN--DT---V-. 821
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------D-SK------I--------I----I---------------------RF.-S.--.E---------G---Q-K---V---S-F---A-----N------RH---FT--AA---GRGLN-.......---I-Q---------.I-------I--F-T---V-. 810
39_BF.BR.04.04BRRJ179 Q------------------I--------I---------A------K----------I.-S.-P.E---------G---QGK---V---S-F---V---V-N------RH---FI-VAA---NRGL--.......------LLG---L--.--------I----T---V-. 810
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------S--S---------I---------------T------------------IRP.-A.A-.-----G--------------G-----L--I----------------------AA---------.......------------K--.-------------TL----. 817
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---------D-S-------I---------------S-------------------RH.-A.Q-.-------T------------RX--D-F-T---V--------I----------AA---------.......---------------.R-------I----------. 809
43_02G.SA.03.J11223 ---X-----D-S------RI--------I------------X-------------LT.HH.Q-.E---------G---Q-----------F---A-E-V-N-----------FI--AA-T------SSLQGLRL---G---L----L--.-R------IN-VDTI----. 812
44_BF.CL.00.CH80 ---------S--------RI--------I------T---------K------L--PI.-N.--.----------G---QG----V-----F---V-----N------RL---FI-TAA---DRGLKG.......-------LG------.G-------I----T---V-. 810
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --TN-----D-SH------I--------I----------V---------------LI.-N.--.----------G---Q-K-------S-F---V-----N-----------FI--AA-T--T----.......--QI--HLG--A---.G-----------D------. 811
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------D-S------RI--------I----I-----------K------L---I.-S.-E.E----R----G---QG----VG----FF--V-----N------RH---FI--AA---DRGLK-.......------LLG--AW--.G-------I----T---V-. 801
47_BF.ES.08.P1942 ---------D-S-------I----------------I-------------------H.-A.--.-----G--------------G-SAS-F-T---I-----------H-------AA---------.......---L-----------.--------I----T---V-. 814
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------RI--------I------...A----------------P-.HQ.Q-.E-----R-------QG----V---S-F---A---------------------AA-T-----HSSLTGLRR---G---LG---I--.A----I--I--------T-. 830
49_cpx.GM.03.N26677 --TN--S--D-S------RI--------I----I----A-I---------V-L--LI.-N.-T.EA---G----G---QG-T--------F-SIV---------C--RH---FV--AA-T--T--H-.......---I---LG--VL--.GK------I--FD-I----. 821
50_A1D.GB.10.12792 ------------K------I--------I----I-----L---------------L-.--.--.--E-----------QG-G--------F-T---E-----V----------I--AA----I--H-.......----I--L-------.I-------I--FDTI--V-. 822
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---N-------S-------I--------I------T--N-I--------------R-.--.--.-A-------G--------TFESSAT-F-----V-----F----R---------A-V-------.......---------------.-----------F----V--. 817
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------D---------I--------I----I---------------------LS.HH.Q-.E-----R---G---QGS---V---S-FF--A----------L----------AA---------.......-G---R---------.I-----------DT-----. 826
53_01B.MY.11.11FIR164 --TN-----D-S------RI--------I----I---------------------LT.HQ.Q-EQL----R---G---QG----V---S-F---A-X----------------I--AA-A-----HSSLKGLRR---G---LGX--S--.G----T--I---D-A----. 822
54_01B.MY.09.09MYSB023 --T---S----S------RI---V----I--------------------------LT.HH.Q-.E---------G---QG----V-----F-EI--E---------------FI--AA-T-----HSSLKGLRL---G---LG---V--.G----I--I---DT--V--. 830
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------D--K------I-------II----IL-------K------------PS.HH.Q-.E-----R---G---QG----V---S-F-P-A----------L------FI--AA-T-K---QGLRR....---G---LG---L--.G----I--IA---TI--V-. 828
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------T--D-S------RI--I-----I--------------------------LT.HH.Q-.E----GR-------Q-----V---S-F---A--------I-L------FV--A--G-----HSCLKGLRL------HL-S--S--.G----K--I---DTI---I. 818
57_BC.CN.09.09YNLX19sg S-Q--------S-------I--------I----I----A----------------LA.-N.-G.----LGR-------Q-KT------Q-F---A-----N-----------FI-VTA-V------ISLRGLQK-------LGSIV---.-LK--K-T---YDSI----. 836
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------D--K------I--------I--------------------------LT.HH.Q-.E--K------G---P-----V-----F---A-----------------FI--AA-T------TSLKGLRR---G---LG---L--.GK---I--I---D------. 830
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------D--K------I-------------I--------------------ILS.HH.Q-.E---------G---QG--------S-F---A-----------------FISVTA-T-----HSSLKGLRR---G---LG---A--.-----T--I---DTL----. 825
60_BC.IT.11.BAV499 --QN--X--D--S------I--------I----I--------IF--------L--LI.-G.--.----LRE--K--K-Q-K-------S-F---A------------------I--TA-A------SSLKGLQRR--I---LGS-V---.--------I----T-----. 825
61_BC.CN.10.JL100010 S-KN--S--D--R------I-------------I-----V---------------PT.-N.-G.-H--LRR-------Q--T--V-----F---A-----N-----------FISVTA-V-V----NSLRGLQK-------LGS-V---.GL---K-TI--YDTI----. 814
62_BC.CN.10.YNFL13 S-KN--S--S-S-------I--------I----I---------------------LT.-N.--.----LG--------Q-K---------F---A-----------------FI-VAA-AGK---HSSLKGLQR-------LGSIV---.GL---K--IN--DTI----. 824
63_02A1.RU.10.10RU6637 --TN--S--D-S------RI--------I------T----I----K---------LT.HH.Q-.E----G----G---Q-----V-----F---F-------------Q----A--AA-T-Q---HSSLKGLRL-------L----A--.G-------IN-FDTI----. 821
64_BC.CN.09.YNFL31 S-KN-----D---------I--------I----I------------------L-IPT.QS.-G.----LGR-------Q-KS--------FF--A-----N-----------FI-VTA-V------SSLRGLQT--R----LGS-V---.GL---K--I---DTI----. 825
65_cpx.CN.10.YNFL01 R--------D--K------I--------I----I---------------------PF.HH.Q-EQ---------G---QG--------T-FF--A-----N-----------FI-VT--V------SSLKGLRQ---G---LG---L--.G----I--I---D---VT-. 836
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------D--K------I--------I----I---------------------PX.HQ.Q-.E----G--------QG----V---S-F---F-----------------FI--A--T-----HSSLKGLRR---G---LG---L--.G----I--I--FD----XI. 813
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------D---------I--------I----I-----------K---------PF.HH.Q-.E----GE-------Q-----R---S-F-P--------------R--I--V--A--T------SSLKGLRL---G---LG---L--.G----I--I---D---V-T. 814
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------D--S------I--X-----I----I--M------------------PT.HH.Q-EQ-----K-------QG----V---S-F---V-----------------FIS----T-----HSSLKGLRR---G---LG---S--.G----T--T--FD-V-V--. 840
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------D--K------I--------I-----------I---------------F.-A.--.-------TG-----------GQ--T-F--I--V--------------------A---------.......---------------.-------------T---V-. 816
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------G---------I---------------V----I--------------R-.-A.Q-.---G----GG---G---NT-GQS-D-F--I--V-----S--I--S------T-A---------.......---------S-----.-------------T---V-. 822
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------S--D-S------RI--------I------S--------------------H.-A.--.-----G----------S---ET-AG-F-T---I---------FRH----------T-------.......---I---G--I----.----R--------TI--V-. 813
73_BG.DE.01.9196_01 ------S--S--------RI----I--XI-----------I----K---------LT.HH.Q-.E----GR-------Q-K-K-----S-F---A-----------------FI--AA-T------GSLKGLRL---G---L----L--.G-------IN-FDII----. 822
74_01B.MY.10.10MYPR268 -------------------I--------I----I---------------------LI.HQ.QK.E-----R-------QG----V---T-F---A-E----------------A--A--A------SSLQGLRQ---G---LG---L--.G----I--I--FD-A----. 825
78_cpx.CN.13.YNTC19 --TN-----S---------I--------I----I----A--K------------IPT.LQ.Q-.E-------------QG----V-----F---A----------------------A-A------SSLKGLRQ---G---LG---L--.I----T--I---DT--V-A. 840
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 S-EN-----S--K------I--------I----I-----------------L---PT.-N.SGGR---LGR-------Q-KN--------F---A-----N-----------FI-LTA-V------SSLKGLQR-------LGS-V---.G----K--I---DT-----. 845
86_BC.CN.13.15YNHS18 S-KN--S--D-S-------I--------I----I------------------L-IPT.-N.-G.----LGR-------Q-----------F---A---------------------AA---------.......------------H--.I-D------N---V-----. 803
87_cpx.CN.12.DH32 S-KN--S----S-------I--------I----I-----------------L---PT.-N.-G.-Q--LGR-------Q-KG--V---S-F-S-A-----------------FISVTV-------H.......R---G---LG---L--.G----I--I----T---V-. 816
88_BC.CN.05.05YNRL25sg S-NN-----S--K------I--------I----I-----L------------L--LI.-N.-G.E---LGR-------Q--N------S-F---A-----N------R---------A--------.......R------------K--.G--------D-F-T---V-. 852
O.CM.96.LA51YBF35 E--------D--K------IA-I---A-I-V-VIMII-TV-RNI----Q---L-IPV.QH.QQ.EAEA-G-TGG---DGG-H-L-P-PP-F-Q-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQKLISH-RLGLWTLGQRTI--CRFCGAVI---.I---QI--T---DTF-V--. 826
O.CM.96.LA52YBF39 E---I---LD--K------IA-I---A---V-V-MI--NL-KNI----Q---L--PV.HH.QP.EVET-G-TG-G---G--PKL-PSPQ-F-PQLYT---TII-W---L-SN-ASVIQKLIRH--LGLWILGQKTI--CRIGKAVI---.L---Q---TN-IDTL-V--. 825
O.CM.99.99CMU4122 E-----D-LD--K------IA-I---A-I-I---MI--NL-RNI----Q-----IPN.HH.QS.EAGA-G-TG-----G--P-L-P-PP-F-H-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQTVISH--LGLWILGQKIIN-CRICAAVV---.L---Q---TN--DTL-V--. 837
O.CM.x.pCMO2_3 E-------LD--K------IA-I---A-I-V---IIIINL-RNI----Q-----IPI.HH.QS.EAEA-G-TG-G---G--PKLT--PQ-F-LQLYT---TII-W---L-SN-ASGIQTVISH--LGLWILGQKIID-CRICTAVV---.L---QS--TN--DTL-V--. 834
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO E---I---LD--K------IA-I---A---V-VIMI--NL-RNI----Q---L-IPI.HH.QV.EAET-G-TG-G---EG-PK*.TSLQ-F-P-LYT---TII-W--RL-SN-ASGIQKVIDY-RLGLWILGQKII.ICRICAAVT---.L---Q---T---DTV-V--. 800
O.FR.06.LA55RBF206 E--------D--K------IA-I---A-I-V--IMV-INL-KNI----Q---L-IPI.QH.HQ.EAETLGRTG----DGG-H-LTPWPP-F-Q-LYT---TVT-WI--L-SI-ASGIQKLISY-RLGLWILGQKTID-CRLVGAVI---.L---Q---I---DTV----. 832
O.GA.11.11Gab6352 E---I----D--K------IA-I---A---V--IMVI-NL-RNI----Q-------S.HH.RS.EAET-GRTG-G---EG-S-LTASPQ-F-P-LYT---TIVVW---L-SI-ASGIQKAISH-RLGLWILGEKIIS-CRICTAVV---.L---Q---TN-VDTL-V--. 847
O.SN.99.99SE_MP1299 E---I---LD--K------IA-I---A-I-V---MI--NL-KNI----Q----K--I.HH.QP.EAEA-G-TG-G----GMPTL-PWPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQTVISH--LGLWTLGQKIIS-CRLCIAVI---.L---Q---T---DTI-V--. 844
O.SN.99.99SE_MP1300 E---I---LD--K------IA-I---A-I-V---MI--NL-RNI-H--Q------PT.HHQQP.EAQA-G-TG-G------L---PSPQ-F-P-LYT---TII-W---L-SN-ASGIQTVISH--LGLWILGQKIIS-CRICIAVI---.L---Q---T---DTL-V--. 834
O.US.10.LTNP E-V-I---LD--K------TA-I---A-I-V-VIMI--NL-RNI----Q---L-IPI.HH.QV.EAGT-G-TG-G---EG-P-WRP-QQ-F---LYT---TII-W---L-SN-ASGIQKVISH-RLGLWILGQKLIN-CRICTAVT---.L---Q---T---DTF-V--. 828
N.CM.06.U14296 Q--------D-S-------IX----A-II-I-XISVIIT-IA----------L--LI.--.T-.-----GETG-DV--Q--G--V---S-FFS---E---N-VI-L-R--T-S---LX-TL----QSLSRGLQLLN-LRIHL-GIIA--.GK---D--I----T---V-. 824
N.FR.11.N1_FR_2011 Q-T--------S-------IA----A-II-I--IS-IVT-IA----------L--LI.--.A-.D------T--GV--Q--G--V-----FS--V-E---N-LI-L----T-S---LR-TL----QSLSKGLQLLN-FRI-L-GI-A--.GK---D--I----T---V-. 810
P.CM.06.U14788 ---Q--S-MD--K------I-------II--K-LM-IGNV-RK-------V-L--LR.LH.GG.PAGIAP-TD-----AGNG-----LE-L-P-------N-VVQI-QI-VSCI-RIKDLLTI-WIHLGQLLNS..NC-RDCFAACG--.T----Q--T----TV--S-. 851
P.FR.09.RBF168 Q--Q----LD--Q------I-------II----LL-IINV-R-I------V-L--LG.LN.GD.PAGIAP-TN-----AGNG-----LD-F-P-V----KN-VVQI-QI-VGCI-GIKDLLTI-WIHLGQLLTR-LNC-RDCFAACG--.T----Q--T---DTV--S-. 845
CPZ.TZ.06.TAN5 --S---D--D--Q------IA-I--A--I----LMFIINV-RQ-----M--FS--PT.QA.EQ.D-EQ-G--A-G--GGGKL-WTPSPA-FFTIV-V---N-L-WI-QTC-NFIW-LWS-LQA-KQGIIS....LVDN-VIIHRSIVVGVR-A-EW-GNTYASIR-SLIQ 832
CPZ.US.85.US_Marilyn Q-S------D---------I-LIV-AS---I---GVIF-L-AK---------L--LF.--.T-.E------T--GA-KT-NV--T---S-F---V-E---N-LI-L----E-----LR-T-QI--QNINKGLQLLN-LRARC-GVIA--.AR---V--T---DT-----. 802
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---D--S--D--K------IA----XA-I---V-MV---L-KNI-K--Q---L--PS.-H.-T.E-GT--KTGG----G-KHKWTP-PP-F-H-LYL---TII-W---L-SS-VSRIQ--LS---LGLRILGQKTF--C-TLKATA---.L---QR-XTN--DTV-V--. 850
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 Q-TQ--S--D--K------I--------I--KFLL-IIN--K----------L-ILG.LN.RG.LAGIAP-TD-----I-NG-----LD-L-PIV----KN-VVWI-RI-ATCI-GTKDLLNI-WIHLRHLLNK-INC-RDCLAVCG--.A---QQ--T---DTV-VR-. 855
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B.FR.83.HXB2 .........AEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQG.LERILL* 856
A1.CM.08.886_24 .........-GW--W---LG-RI-----N--------.---A--- 851
A1.CY.08.CY236 .........-GW------I---IG---IN--------.---A--- 863
A1.KE.11.DEMA111KE002 .........-GW------LG-RF----L---------.---A--- 864
A1.NG.10.10NG040248 .........-GW---A--IGRRI----LN--------.---A--- 855
A1.PK.14.DEMA114PK001 .........-GW--W--NGG-RIV--FLN--------.---A--- 860
A1.RW.11.DEMA111RW002 .........-GW------I--RI----LN--T-----.F--A--- 872
A1.UG.11.DEMA110UG009 .........-GW---I--IG-RIG---LNV-T-----.---A--- 855
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .........-GW------IG-RVG---LN--T-----.F--A--- 866
A2.CM.01.01CM_1445MV .........---------LG-RI----LN--T-----.F--A--- 863
A3.SN.01.DDI579 .........--W------IG-R-G--LL-----V---.---A--- 851
A4.CD.97.97CD_KCC2 .........--W---A---G-RIG--FLN--------.F--A--- 863
A6.BY.13.PV85 .........-G----I--I--RX----CN--------.A--A-Q- 865
A6.CY.09.CY255 .........-GW------IG-RLG---CN--------.A--A-Q- 856
A6.RU.11.11RU6950 .........-GW------IG-------CN--------.A--A-Q- 864
A6.UA.12.DEMA112UA014 .........-GC---------RFF--L-N--------.A-IA-Q- 861
B.BR.10.10BR_RJ032 .........------I--IA-RIG-G-L---T-----.---A--- 873
B.CA.07.502_1191_03 .........----------L-R-G--VL-V-------.F--S--- 863
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .........------I--LA-RGF--FL---------.---A-Q- 886
B.CN.12.DEMB12CN006 .........--------V-A-AIG--FLN--------.A-IA-Q- 863
B.CU.14.14CU005 .........------I--I--R----FL---------.F--L--- 855
B.DE.13.366396 .........----------G-RIL-G-L---------.---A-Q- 835
B.ES.14.ARP1195 .........------I---A-RFF-G-L---A-----.---A--- 865
B.FR.11.DEMB11FR001 .........---------I--RI----I---V-----.---A--- 841
B.HT.05.05HT_129389 .........G-----I--I-RRVV---L-V-T-----.---A--- 863
B.JP.12.DEMB12JP001 .........------I---I-RL----L---V-----.---A--- 865
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .........------A--IL-R-Y---L---------.F--A--- 858
B.RU.11.11RU21n .........G-----------RTF--VL---------.F--A--- 843
B.SE.12.SE600057 .........-K--------I-RT--------------.---A--- 864
B.TH.10.DEMB10TH002 .........----G-............#-A------E.---A-Q- 854
B.US.16.2609 .........G-----I---L-RFG-G-L---------.---A--- 854
C.BR.11.DEMC11BR035 .........------I---I--IW---CN--------.F-AA-Q- 869
C.CN.10.YNFL19 .........------I-AIX-R-W---....T--G-D.P-VA-Q- 865
C.DE.10.622166 .........------I-A-I-TI-----N--------.F-TA--- 856
C.ES.14.ARP1198 .........------I-GSI-RI----LN--------.F-AT--- 841
C.ET.08.ET104 .........V-R-TGIM-L--K-W-DFQ-.----I--.F--SFP- 837
C.IN.15.NIRT008 .........------IL-AI-RIWT---N--------.A-IA-Q- 843
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .........------I--FL-RI----Y---------.F-AA-Q- 854
C.NG.10.10NG020523 .........------IL--ILRF-----N--T-----.F-AA--- 865
C.NP.11.11NP016 .........------I-----RI-----N--------.F-AA-Q- 857
C.PK.14.DEMC14PK009 .........G-----F--LI-NIY----N--V-----.--AS--- 859
C.SE.13.SE600311 .........VKEP--FMKLF-RVG-V-SN-L-ELS--.--IVFQ- 846
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .........------I--L--RI----CNV-T-----.--AA-Q- 846
C.US.11.17TB4_4G8 .........------I--FL-RTW---CN--------.F-AA--- 855
C.ZA.13.DEMC13ZA152 .........------I--FI-RF----CNV-T-----.F-AA-Q- 868
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .........------I--L-LNI----LS--------.F-AA-Q- 864
D.BR.10.10BR_RJ108 .........----------L-RIG---IN--------.---A--- 873
D.CD.03.LA17MuBo .........------I-----R----VL---------.F--A--- 869
D.CM.10.DEMD10CM009 .........---------A-LR-F---L---------.---A--- 845
D.CY.06.CY163 .........--------T---RT---VLR--------.F--A--- 859
D.KE.11.DEMD11KE003 .........------L--IGLRIG---IN--------.---A--- 851
D.KR.04.04KBH8 .........-----------RR-F--VL---------.F--A-I- 843
D.TZ.01.A280 .........------I--II-R-F--VL-----V---.---A--- 853
D.UG.10.DEMD10UG004 .........------I---L-RIG---LN--T-----.A--AF-- 848
D.UG.11.DEMD11UG003 .........---------L--R-G--VLN--------.F--A--- 858
D.YE.02.02YE516 .........------I--I--R-G---LN--------.---A--- 847
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .........----------L-R-G--VL---------.------- 841
F1.AR.02.ARE933 .........---------A--R-V--VCN--------.---AF-- 846
F1.BR.10.10BR_RJ015 .........G-----I--AL-RFG---LN--------.F--A-I- 848
F1.BR.11.DEMF111BR037 .........------A--ALRR-VT--LN--------.---A--- 856
F1.CY.08.CY222 .........---------AL-R-G--VLNV--K----.------- 845
F1.ES.02.ES_X845_4 .........------I--AL-RTG---L-----V---.---A--- 843
F1.ES.11.VA0053_nfl .........------LL--L---G--VLN--------.---L--- 847
F1.FR.04.LA22LeRe .........-R-------IS-RIG--VLNV-------.F--A--- 843
F1.RO.03.LA20DuCl .........------I--AL-R-G--VLNA-------.---A--- 864
F1.RU.08.D88_845 .........--W----L-AL-R-G--VL---------.---L--- 863
F2.CM.02.02CM_0016BBY .........---------IL-R-G---L---------.F--A--- 846
F2.CM.10.DEMF210CM007 .........------I-D-L-RIG--VL---------.F--A--- 848
F2.CM.11.DEURF11CM026 .........------IL-GL-RVG--VL---------.F--A--- 857
G.CD.03.LA23LiEd .........-NW------G--RI---FLN--------.F----V- 839
G.CM.08.789_10 .........-N----I--G--RI----LN--------.------- 845
G.CM.10.DEMG10CM008 .........-DW-------A-RVG--FLN--------.------- 848
G.CM.10.DEURF10CM020 .........-NW-------A-RVG--VLN--------.A--A--- 874
G.CN.08.GX_2084_08 .........-NW-------AHR-----CN--------.---A-V- 860
G.ES.14.ARP1201 .........-NW-------A-RTG---LN--------.A--A-Q- 879
G.GH.03.03GH175G .........-NW-------I-R-G---LN--T-----.F--A--- 863
G.GW.08.LA57LmNe .........-N----A----LRVG--FLN--------.---A--- 857
G.KE.09.DEMG09KE001 .........-N-------I--R----VL---------.F-SA--- 853
G.NG.12.12NG060409 .........-NW-------I-R-G---LN--------.---A--- 872
H.CD.04.LA19KoSa .........------I--IG-RI----LN--------.---A--- 860
H.CF.02.LA25LeMi .........------I--I--R-G---I---------.---T--- 848
H.GB.00.00GBAC4001 .........------I--L--R-G---I---------.F--A--- 853
J.CD.03.LA26DiAn .........------I-----R-A--VLN--------.F-IA--- 866
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .........-A----I--I---IF---L--------X........ 847
J.SE.93.SE9280_7887 .........------I--IA-R-F---L---------.---A--- 849
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .........------I--I-YR-F--LL---------.F--L--- 852
K.CM.96.96CM_MP535 .........-G----I--IG-R-F--LL---------.---A--- 843
01_AE.AF.07.569M .........-GW------I----W--FI---------.------- 859
01_AE.CM.11.1156_26 .........-GW---F--I--R----VL---------.F--A--- 850
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .........--W---I--AA-R-G---L---------.---A-Q- 867
01_AE.HK.04.HK001 .........--W-------A-R-W---L---------.---T-V- 860
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .........-GW-------A-R-W--LL---------.---A--- 868
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .........-GW-------A-R-W---L---T-----.---A--- 861
01_AE.SE.11.SE601018 .........-GW------LA-T-W-T-L--R------.---HV-- 852
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .........-GW---I---A---W---L---------.---A--- 865
01_AE.TH.90.CM240 .........-GW-------A---W---L---------.---T--- 858
01_AE.US.05.306163_FL .........--W-------A-RTG---LN--------.---A-I- 837
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .........-NW------I--R-----YN--------.---A--- 885
02_AG.DE.09.701114 .........GNW---I--IG-ATG----N--------.---A--- 876
02_AG.GW.05.CC_0048 .........-NW------IG-S-----CN--T-----.---L--- 868
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B.FR.83.HXB2 .........AEGTDRVIEVVQGACRAIRHIPRRIRQG.LERILL* 856
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .........-NW--S---KG-R------N--T-----.F--A--- 867
02_AG.KR.12.12MHR9 .........-NW------IG-R-G---LN--------.F--A--- 870
02_AG.LR.x.POC44951 .........-NW------IG-R-G----N--T-----.--KT--- 853
02_AG.NG.12.12NG060418 .........-DW---I-IIG-RFG---CN--------.---A--- 848
02_AG.NG.x.IBNG .........-NW---A--IG-RVG----N--------.F--A--- 855
02_AG.SE.11.SE602024 .........GNW------IL-R-G---CN--------.F--S--- 855
02_AG.SN.13.9580 .........GNW------IG-R-G----NV-V-----.---LCYK 861
03_AB.RU.97.KAL153_2 .........-GW------IG-RF---M-N--------.A-KA-Q- 840
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .........------I--A--R-----CN--------.---A--- 856
05_DF.BE.x.VI1310 .........---------AL-R-G---LN--------.---A--- 862
06_cpx.AU.96.BFP90 .........-NW----A----RIF--FLNV-------.F--A--- 860
07_BC.CN.98.98CN009 .........------I--L---L----YN--------.F-AA-Q- 860
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .........------I-NR---I----HNV-------.F-AA-Q- 865
09_cpx.GH.96.96GH2911 .........----------L-R-G---L---------.F--A--- 843
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .........-GW------I--R-V---LN--T-----.---A--- 841
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .........------I---IHRXL--VL---------.---A--- 866
12_BF.AR.99.ARMA159 .........-G----IL-AL-RIG--VLNA---V---.---A--- 843
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .........--W---I--TG-RIG-G-L---------.F--A-Q- 868
14_BG.ES.05.X1870 .........-NW---A-X----VG---LNV-V-----.---F--- 866
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .........-GW-------A-R-W---LR--------.F--A--- 855
16_A2D.KR.97.97KR004 .........--W------I--R-----IN--------.---A--- 863
17_BF.AR.99.ARMA038 .........---------AL-R-G--VLN--------.F--A--- 849
18_cpx.CU.99.CU76 .........-NW------I--RTG---LN--------.A--A-Q- 864
19_cpx.CU.99.CU7 .........-GW---A--II-R-W--VL---------.---A--- 802
20_BG.CU.99.Cu103 .........-NW---I--I--RGF--FL---------.F--A--- 850
21_A2D.KE.99.KER2003 .........---------I-RR-----LN--------.F--A--- 853
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .........-GW------IT-R-W--FL---T-----.---A--- 849
23_BG.CU.03.CB118 .........-N----I--I--RGF--FL---------.F--A--- 856
24_BG.ES.08.X2456_2 .........-N----I--I--RGF--FL---------.F--A--- 850
25_cpx.CM.02.1918LE .........-DW------IA-R-G---LNV-V-----.---A--- 858
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .........--C------IA-RGG---L---------.---A-Q- 859
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .........-NW-------A-R-G---IN--------.A--A-Q- 864
28_BF.BR.99.BREPM12609 .........---------IL-RI-----N--T-----.---A--- 869
29_BF.BR.01.BREPM16704 .........------------RIW---L---T-----.---A--- 871
31_BC.BR.04.04BR142 .........------I---I--IG---YN--------.F-AA-Q- 850
32_06A1.EE.01.EE0369 .........-DW-------G-RVF--FLN--------.--IA--- 851
33_01B.ID.07.JKT189_C .........-GW-------I-IVW---L---------.F--S--- 860
34_01B.TH.99.OUR1969P .........------I-----R-Y---L---------.---A-V- 850
35_AD.AF.07.169H .........-GW-----DIG-RFG---L---------.--GA--- 855
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .........-GW-------A-RTG---LNV-T-----.---A--- 858
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .........-GW------IA-R-----L---------#---A-Q- 856
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .........------I--AL-R-G--VLN--------.---A-I- 845
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .........------IL-AL-TIG-G-L---------.---S--- 845
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .........------I--A--RIG-G-L---------.---S--- 852
42_BF.LU.03.luBF_01_03 .........----------L-RTG---L---T-----.---A--- 844
43_02G.SA.03.J11223 .........-GW-------A-R-----IN--------.F--A--- 847
44_BF.CL.00.CH80 .........-GW-------L-R-G--VL---------.F--A--- 845
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .........-GW------T--SL---FLN--------.---A--- 846
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .........------I--AL-R-G--VLN--------.---A--- 836
47_BF.ES.08.P1942 .........------I--AL-S-G--VL---------.---A--- 849
48_01B.MY.07.07MYKT021 .........------I---ARR-W---I---------.---A--- 865
49_cpx.GM.03.N26677 .........------I---ARR-F--LLN----T---.---A--- 856
50_A1D.GB.10.12792 .........-SW---A---G-RIG---L---------.A--A--- 857
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .........---------I--RVW--FL---------.---S--- 852
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .........------I-----R-Y---L---T-----.---A--- 861
53_01B.MY.11.11FIR164 .........-GW---------R-W---L---------.---A-Q- 857
54_01B.MY.09.09MYSB023 .........-GW---------R-W---L---------.---A-Q- 865
55_01B.CN.10.HNCS102056 .........-GW------AA---G---L---------.---S--- 863
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .........-NW------LG-A-G--VL-V-------.F--A--- 853
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .........------I--FI-RI--S-LN---K----.FKAA-Q- 871
58_01B.MY.09.09MYPR37 .........-GW---------SIW---L---------.---A--- 865
59_01B.CN.09.09LNA423 .........-GW------LA-R-W--LL-V-------.---A-Q- 860
60_BC.IT.11.BAV499 .........--R--KI--IL-RF-K--L---AK---D.------- 860
61_BC.CN.10.JL100010 .........------I--L--RLY----NV-T-----.F--A--- 849
62_BC.CN.10.YNFL13 .........------I--TI-R-Y---CN--------.F-AA-Q- 859
63_02A1.RU.10.10RU6637 .........-NW-------G-RVG--LL---------.---A--- 856
64_BC.CN.09.YNFL31 .........----------I-R-----L---------.F-AA-Q- 860
65_cpx.CN.10.YNFL01 .........-GW-------A---W---L-V-------.---A--- 871
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .........-GW------AA-R-W--FL---------.F--A-V- 848
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .........-GW------AA-R-W---L---------.F--A--- 849
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.........-GW-------A---W--VL---------.---A--- 875
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .........-------V-AL-R-G--VLNV-------.F--A--- 851
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .........--------GAL-SIG--FL---------.---A--- 857
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .........-------L-AL-TLG---I---------.---A-Q- 848
73_BG.DE.01.9196_01 .........-NW--XA--I--RIG--FLN--T-----.--XXX-- 857
74_01B.MY.10.10MYPR268 .........-GW---------R-W---L---------.F--A--- 860
78_cpx.CN.13.YNTC19 .........--W---------VVW--VL---------.---A--- 875
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 .........------I--SI-RI----CN--------.F-AA-Q- 880
86_BC.CN.13.15YNHS18 .........------I-----R-Y---L---------.F-AA-Q- 838
87_cpx.CN.12.DH32 .........--------H---RI----CN--------.F-AA-Q- 851
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .........------I--I--R-Y---L---T-----.--LA-Q- 887
O.CM.96.LA51YBF35 .........-NW--GI-VGI-TLG-G-LN--------.---S--- 861
O.CM.96.LA52YBF39 .........-NW--GI-LGL-RIG-G-LN--------.--IG--- 860
O.CM.99.99CMU4122 .........-NR--SIFLGI-RIG-G-LN--------.--QA-V- 872
O.CM.x.pCMO2_3 .........-NW--SIFLGI-RIG-G-LN--------.--Q---- 869
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .........-NW--GI-SGI-RIG-G-LNV-------.---S--- 835
O.FR.06.LA55RBF206 .........GNW--SI-SG--RIG---LN--------.---F-V- 867
O.GA.11.11Gab6352 .........-NW--GI-LGI-RIG-G-LN--T-----.---S--- 882
O.SN.99.99SE_MP1299 .........-NW-VTI-LGI-RIG-G-LN--------.---S--- 879
O.SN.99.99SE_MP1300 .........-NW--GI-LGL-RIG-G-LN--------.---A--- 869
O.US.10.LTNP .........-NW--GI-SGI-RIG-G--N--------.---S--- 863
N.CM.06.U14296 .........------L--LA--IG-G-L---------.---A--- 859
N.FR.11.N1_FR_2011 .........------L--LA-RVG-G-L---------.---A-I- 845
P.CM.06.U14788 .........-NW--Q--A-G-QIG-GFLN----L---.---S--- 886
P.FR.09.RBF168 .........-GW--Q--I-G-QIG-GFLN--------.I--S--X 880
CPZ.TZ.06.TAN5 AIDRLAEFTGWW--I---A-VYIA-G--N--------.--IA-N- 876
CPZ.US.85.US_Marilyn .........------I--LTRRLFLG-I---------.---S--X 837
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .........-NW--SI-LG--RFG-G-LN--------.--LS--- 885
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .........-DW--Q--L-G-RIG-G-LN----L---.---S--- 890
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B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSS.VIGWPTVRERMRR.......AE.................PAADRVGAASR................DLEKHGAITSSNTAATNAACAWLEA..QE....E.E.EVGFPVTPQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQRRQDILDLWIYHTQGYF 121
A1.CM.08.886_24 ---------.IV---QI---L-Q.......-S.................---EG--KV-Q................--D----V-I--I..NHPSNV----..-K....-.-.D-----R-------------L---------------TY-RK--------V-N---F- 119
A1.CY.08.CY236 ---------.IV---EI---I-Q.......TP.................A--SG---V-Q................--D-Y----X.................................................................................... 45
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------.IV---E-------.......-P.................S--PG---V-Q................--D----V----L..NHPS-V----..--....-.-.G-----R-----------G-F------------D---Y-KK--E-----V-----F- 119
A1.NG.10.10NG040248 ---Q--R-R.MP--SEI------.......TPPGER..........QTP---TG---V-Q................--AR-------------PS-S----..--E...D.G.------R-----------G-L------------D--V---K--------V------- 129
A1.PK.14.DEMA114PK001 --N----R-K-VE--EI-D---A.......TPP...............TA--TGI--V-Q................--A---------I..NHPN-V----..--....-.-.------R-------------F--GF--------D--MY-KK--------V-----F- 122
A1.RW.11.DEMA111RW002 --S------.IV---E------Q.......-RRA............TPP---AG---V--................------------V..NHPS------..--....D.-.------R-------------F---F------------Y-K---E-----V-----F- 124
A1.UG.11.DEMA110UG009 --S------.IV---E----I-Q.......TP.................A--TG---V-Q................---R--------I..NHPS-V----..--....-.G.------K-------------F------------D---Y-RK--E-----V-N---F- 119
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---------.IV---AI---I-Q.......TPTAAR..........QTPT--IG---V-Q................--D---------M..NHPSVT---S..-QE...D.-.------R-----------G-L---------------VY-RK--E-----V-N----- 127
A2.CM.01.01CM_1445MV --S-L--.....---A-------.......TP.................---EG---V-Q................--GTR--V-IR------SD------..--E...S.D.------R-----------G-F------------D---Y--K--E-----V------- 118
A3.SN.01.DDI579 --------R.QE--HK--D---Q.......TPP...............T---EG---V-Q................--S----V--T-Q..AS-S-T----..--....-.-.------R-----------G-F------------D---Y--Q--------V------- 121
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---------.LV---A--D----.......TP.................A--EG---V-Q................--D-Y--V--N------PD------..--....-.-.------R----T---------------------D---W--K--------V------- 121
A6.BY.13.PV85 ---------.IV---QI------.......-PAP............APE---TG--PV-Q................--D----V------XX--D------..H-....D.-.------R-------------F------------D---Y-K---------V------- 126
A6.CY.09.CY255 -------CG.IV--SQ----I--.......-P................A---PG--PV-Q................--D----V-X.................................................................................... 46
A6.RU.11.11RU6950 ---------.IV---Q----I--.......-PA..............PA---SG--PV-Q................--DR---V-----------------..--....-.-.------R-----------G-F------------D---Y-K---------V------- 124
A6.UA.12.DEMA112UA014 -------R-.KAE--Q------Q.......-P................A---IG--PV-Q................--A----V--R-------D------..--....D.-.------R---------F-G--------------D---Y-KK--E-----V------- 122
B.BR.10.10BR_RJ032 -------R-.MG---N-------.......TPPTERTE.......SAAE---IG---V--................---R---V----------D------..--....D.-.------R------------------------------Y-----------V-----F- 131
B.CA.07.502_1191_03 -------GG.MG--NA--D----.......T..................---EG------................---R-----------N-PD------..--E...N.-.------R---------------------D-------TW--K--------V-N----- 121
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --S-L--C-.PV--S-I------.......T-PRNE..........QNEQ--VG------................---R--------------D------..--....-.-.------R-----------G-L-------------------K---------------- 128
B.CN.12.DEMB12CN006 -------W-...--DA----I--.......T-.................---EG------................--AER----T----EN---------QE--....-.-.------R-----------G-L------R---------W--K--E-----V-----F- 121
B.CU.14.14CU005 ----L--RI.G----A-------.......--.................---EG------................---Q---L----------D----Q-..--E...-.-.D-----R-----------S-L-------#-----X...................... 99
B.DE.13.366396 ---------.-V---A-------.......-A.................----G---V--................----Y-----N-----------V--..--E...G.-.------K-----------G-L----------------Y--Q--------V-N----- 122
B.ES.14.ARP1195 -------...LS-----------.......--PA.............AE---EG---V--................---R---V--..-TTN-PDRV----..--....D.-.------R----------R--R---------------V---K---------------- 121
B.FR.11.DEMB11FR001 ---IF--R-.GG---A-------.......TGTEPKAERLGKERVRRTE---EG------................---R-----T----DN--DS-----..--....D.-.------R-----------G-L------R---------Y--K--------V------- 138
B.HT.05.05HT_129389 --A------.R----AI------.......--P.............AAE----G------................-------L-T---SEN--D------..-KE..DD.-.------R-----X-----------------------VY--K--------V-N----. 126
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------.IV---A----I--.......--P.............RAE---EG---V--................------------I..N--D-V----..--....-.-.------R---------F-E-F----------------Y--K-K---N--V-----I- 123
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------R-.-P--DAI------.......T-.................---EG---V--................---QR----T----SN---------..--....-.-.------R-----------G-----------------VY--K--------V------- 121
B.RU.11.11RU21n ---------.L----RI----Q-.......T-.................---EG---V--................-------------------------..--....-.-.------R-----------G------------------Y--K---------------- 121
B.SE.12.SE600057 -------R-.AA---AI------.......T-.................---EG------................------------------D------..--....-.-.------R-----------------------------V---K--------V------- 121
B.TH.10.DEMB10TH002 --S----...LG-----------.......-QP..............AQ----G------................---------------N-PDS-----..--E...-.Q.------R-----------G-L------R---------Y--K-R------V-N----- 123
B.US.16.2609 -------...LG--SN-------.......-PAT............DGEG-VSQDR-V--................------------..-N------V--..--E...-.-.------R-----------G-L----------------Y--K------M-V------- 123
C.BR.11.DEMC11BR035 --S----C-.LV---N-------.......-G.................---EG--P--Q................--DRY--L-----P-N--D------..-QE...-.-.------R---------F-G-----F------------Y-K---------V-N----- 122
C.CN.10.YNFL19 --A------.IV---AI------.......T-.................----G------................---R--------I..N-D--T--Q-..--E...-.-.------R----V------G-F---F------------Y-KK--E-----V-N---F- 120
C.DE.10.622166 --A---R--.IV---AI------.......-GP.............RAE---EG-----Q................--A----L-T----HN--D----Q-..--E..E-.-.------R-------------F---F--------D---Y-K---------V-----F- 127
C.ES.14.ARP1198 --N-----.....--A-------.......TN.................---EG--T--Q................--D----L-T---VSN---------..--....D.-.D-----R----V--------F-FGF--------D---Y-----------V-----F- 117
C.ET.08.ET104 ---M---C-.PV--C-----I-Q.......NDP............RQPE---VG-----Q................--A----L-----PP---D------..--N...D.-.------R-----------D-F--GF------------Y-KK--E-----V-N---F- 127
C.IN.15.NIRT008 ------QC-.IV---A----L--.......T-.................---EG------................--DR---L-----P-S--D----Q-..--E...-.-.------R---------F-G-I---F------------Y-KK--E-----V-N----- 122
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------.IV---N----I--.......TD.................---EG------................---R---L-T---VSN---------..--E...-.K.------R-----------G-F---F------------Y-KK--------V-N---F- 122
C.NG.10.10NG020523 ---------.IV---D----I-Q.......TAP................T--EG-----Q................--D----L-----P-N--D----Q-..--E...-.G.------R-----------G-F--GF--------D---Y-KK--E-----V-N---F- 123
C.NP.11.11NP016 ---------.IV---A-------.......-Q.................---EG-----Q................--D----L-----DTS-------N-..--E...-.G.------R-----------S-L---F------------Y-K---------V-----F- 122
C.PK.14.DEMC14PK009 ---------...Q--A-------.......-RP...............E---EG-----Q................--D-----------DS--DS-----..--Q..D-.-.A-----R---------F-G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F- 123
C.SE.13.SE600311 --SS---CI.PV-CLV----ISQ.......II.................-PPEG----FG................--ANQ-PLP-T-PPPI--D-PG---..--E...-.-.------R--F--------G-F----------------Y-KK--E-----V-N----- 122
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------C-.MV---E----I--.......TA.................---EG------................--DR----------T----------..--E...A.-.------R-----------G-----F------------Y-KK--------V------- 122
C.US.11.17TB4_4G8 --SA---C-.PR---AI---I--.......-APAAEGIR.......RAA---EG---V--................--D----------P----E------..--E...-.S.------R-------------F---F------------Y-KK--E-----V-N---F- 132
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --N------.IV---AI------.......-QA...........SPATEG--EG-----Q................--DR---L-T----TN---------..--E...G.D.------R-----------G-F--GF--------D-----KQ--------V-N----- 128
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --N----.....---AI---I--.......T-.................---EG-----Q................--D-F--L-T----KN--DV---Q-..--EEG.D.G.------R-----------G-F--GF--------D---Y-KK--K-----V-----F- 120
D.BR.10.10BR_RJ108 ---------.IV---A----I--.......T-.................----G---V--................---R----------S----------..--....-.-.G-----R-----------G-L-----------......................... 96
D.CD.03.LA17MuBo -------G-.LC---A----I--.......TD.................----G---V--................---R----------T----------..--....D.-.------R-----------------------------VY--K--E-----V-----F- 121
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------.IV---AI------.......TQP..............TE----G---V--................--------------Q---D------..--E...D.G.------R--------------------------D--VY--K--E-----V------- 125
D.CY.06.CY163 ---------.IV---AI---IK-.......TD.................----G---V--................---------X.................................................................................... 45
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------.IV---AI---I--.......T-.................---AG---V--................---R---------SQ---D------..--....-.D.------R-----------------------------VW-RK--E-----V-----F- 121
D.KR.04.04KBH8 -------......--AI------.......T-.................----G------................---R------R-------D------..--E...-.-.------R----T--------L-------D-------VW--K--------V-N---F- 117
D.TZ.01.A280 ---------.IV---AI---I-K.......-D.................----G---V--................---R----------H---D------..--E...A.D.------R--A----------L-------D-------VW-----------V-----F- 122
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------.IV---AI---I--.......TD.................---EG-----K................--------------Q--P-------..--....-.-.G-----R-----------G-L------------D-I-W--K--------V------- 121
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------.IV---AI---I--.......TA.................---EG------................--------------Q--S-------..--E...-.G.-----IR-----------G-L---------------VW-PK--E-----V------- 122
D.YE.02.02YE516 ---------.IV----I--KI-K.......TD.................----G---V--................-------------..N-P-------..--....D.-.------R-----------------------------V------------V------- 119
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------.IV---AI------.......TP.................A--EG---V-Q................--DRR----IN--R---SDL-----..--....D.-.------R---------F-G-L-----------......................... 96
F1.AR.02.ARE933 ---------.IV---EI------.......TP.................---EG---V-Q................--DRR--------KNN-PDL-----..--....-.-.------R---------F-G-#------.............................. 90
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------NK.IP---AI------.......-PPAE...........RMGA--EG------................--ASR--------RD--PDV-----..--....D.-.------R-------------L------------X....................... 104
F1.BR.11.DEMF111BR037 ---------.IV---AI-----Q.......TPPAARERR......GQNP---EG---V-Q................--ARR--------STN-PEL-----..--....D.-.------R-----------G------------------Y-RK--E-----V------- 132
F1.CY.08.CY222 -------C-.IV---A-------.......TP.................---EG---V-Q................--DRR--V-X.................................................................................... 45
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------.IV---A--D----.......TP.................A--EG---V-Q................--DRR------------SDL-----..--....-.A.------R-------------L------------D-----RK--------V-----F- 121
F1.ES.11.VA0053_nfl ---------.IV-----------.......TPPAAEGV.......GRTP---EG---V--................--DRR----T---S-N-PDL-----..--....-.-.------R-----------G-L----------------Y-KK--E-----V------- 131
F1.FR.04.LA22LeRe ---------.IV---A-------.......-P.................---EG---V-Q................---RR--------R---PDL-----..--....-.-.------R---------F-G-H------R---------Y-KK--E-----V------- 121
F1.RO.03.LA20DuCl --N-----.....--A----I--.......TPPAA............EGVE-EG------................--DER--------G---SDV-----..--....-.-.D-----R-----------G-L----------------Y-PK--E-----V-N----- 122
F1.RU.08.D88_845 --A------.IV---AI-D----.......-PPAA........PPAAEGX--EG---V--................--DQR--------R---PDL-----..--....-.-.------R-------------F-X--------------Y-KK--E-----V------- 130
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------.IV---K------Q.......TP.................V--EG--KV-Q................--D----------G---NDI-----..--....D.-.------R---------F-G--------------D---Y-RK--E-----V------- 121
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------.IV----I---IKQ.......TP.................V--EG---V-Q................--D-Y--------KE--PDL-----..-D....-.-.------R---------F-G-F---F------------Y-KK--E-----V------- 121
F2.CM.11.DEURF11CM026 -------R-.IV---A----I-Q.......TPVA.............EEG--EG---V-Q................--DRR-----R--RD--PDL-----..--....D.-.------K-------------F--GF--------D---Y-KK--E-----V-----F- 125
G.CD.03.LA23LiEd ---R-----.RV--SA----I--.......TPP..............NP---EG---V-Q................--AR---V------TN-PD---VD-..-QE...D.S.------R-------------F---F--------D--VY--K--------V-N---F- 125
G.CM.08.789_10 --------R.IV--------L-Q.......-P.................---EG-----Q................--AR--------I..N-D--T--G-..--E...-.S.------R-----------C-F---F--------D---Y-KQ--------V-N---F- 120
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------.IV---E----I--.......-PPG............QTPQ--AG---V-Q................--DR-----------N-PD------..--E...D.S.D-----R-----------G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F- 127
G.CM.10.DEURF10CM020 ----L--RR.MP---EI---L--.......TP.................T--EG-----Q................--A----------S---PD------..--E...D.S.------R-------------F--GF--------D---Y-KQ--------V-N---F- 122
G.CN.08.GX_2084_08 --------C.IV---EI---I-Q.......TP.................---EG-----Q................--DR-------------PD------..--E...-.S.------R---------F-G-F---F--------D---W-KK--------V-N----- 122
G.ES.14.ARP1201 -------N-.KS---KI-----Q.......TPPAA...........EGVE--EG-----Q................--A----L------EN-PDV-----..-QD...D.DS------R-----------G-F--GF--------D--VY-KK--E-----V-N----- 129
G.GH.03.03GH175G I------R-.IKE--K-K-QI-Q.......-P.................A--EG-----Q................--D----L-------N-PD------..--E...D.S.------K-------------F---F--------D---W-KK--E-----V-N---F- 122
G.GW.08.LA57LmNe -------C-.IV---EI---I--.......TP.................A--VG---V-Q................--D-----------GN-PD---V--..--E...D.S.------R-----------G-F---F--------D---Y--Q-K------V-N---F- 122
G.KE.09.DEMG09KE001 --N------.-V---Q----I--.......TPPAAAGEG......AASP---AG-----Q................--A-----------TN-PD------..-QD...-.P.------R-------------F--GF--------D---Y--K--------V-N---F- 133
G.NG.12.12NG060409 --N----NK.IV---EI-----Q.......TPPT...............E--EG-----Q................--AR----------Q--PD----Q-..-QD...D.DS------R---------F-G-F--GF--------D---Y-KK-HE-----V-N---F- 125
H.CD.04.LA19KoSa -------...MV---A-------.......--.................---EG-----Q................--DRR--L-IN------PD--R---..--E...-.G.------R---------F-G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N----- 120
H.CF.02.LA25LeMi ---N-----.IV---S-------.......--.................---EG---V--................--DRR--V-IN-M-DN-PDS-----..--E...G.-.------R-----------G-L------------D---Y-RK--E-------N----- 122
H.GB.00.00GBAC4001 ---R-----.IV---RI---I--.......--.................---EG--PV--................--DXX--V-IN---DR-PDS-----..--E...-.-.------R-----------G-L---------------VY-KK--E-----V-N----- 122
J.CD.03.LA26DiAn --SS---NK.RE--SQI------.......-APA.............AA----G---V-Q................--DR---V-----..ND--GV----..-T....-.-.------R-----------G-F--GF--------D---Y-RK--E-----V-N----- 123
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..........TA--SEI------.......-TP..............DA---EG-----Q................--DR---------VE--S-------..-TE...-.-.------R-----------G-F--GF--------D---Y-KK--E-----V-N----- 116
J.SE.93.SE9280_7887 --N-----.....--Q-------.......-P................A----G---V-Q................--A---------------D------..-T....-.-.------K--I--------G-----F--------D---Y-KK--E-----VHN----- 118
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------.IV--S-------K.......TP.................----G---V-Q................--D----V------FN-PD------..--....D.-.D-----R---------F-G-F--GF--------D---Y-K---E-----V-----F- 121
K.CM.96.96CM_MP535 ---------.IV---AI------.......-RPAADRV........GTQ----G---V-Q................--AR---V-----SHN-PD------..--....-.-.------R-------------F--GF--------D---Y-KK--E-----V-----F- 130
01_AE.AF.07.569M --S------.IV---Q---KIKK.......TP.................---EG---V-QDLDKHGAAEGVGAVSR--D----V----M..N--DNV--R-..--EEGDD.-.G-----R---------F-G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-----F- 139
01_AE.CM.11.1156_26 ---------.IV---Q----IKQ.......TP.................V--EG--EV-K................-------V----L..SS-S------..H-....D.-.------R---------F-G-F--GF--------D---Y-KK--E-----V------- 119
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------.IV---Q----IKQ.......TP.................T-TEG---V-Q................--D----V----I..N--DSV--R-..--E...DA-.G-----R-----------G-F---F--------D--VY-KK--E-----V-N---F- 121
01_AE.HK.04.HK001 ---------.IV---Q----I-Q.......TP.................--TEG---V-Q................--D----V--N-M..N-DDSV--R-..--E..D-.-.G-----R-----------D-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F- 121
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --S------.IV---Q----IEQ.......TP.................---EG---V-Q................--D----V----M..N--D-V----..--....X.-.------R-----------G-F---F--------D---Y-KK--------VHN---F- 119
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------.MG--TRI---I-Q.......TP.................---EG---V-Q................--D----V--T-M..N-SDSV--R-..--E...D.-.------R---------F-G-F---F--------D---Y-KK--------V-N----- 120
01_AE.SE.11.SE601018 ----C-.....---SQ----I-Q.......TP.................---EG---V-Q................--D----V----M..N--DSV--Q-..--....-.-.------R-----------G-F---F--------D--VY-RK--E-----V-N---F- 115
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------GT.KG--RQ---KIEQ.......TP.................---EG---V-Q................--D----V--E-M..N--DSV-VR-..--E...-.-.------R-----------G-F---F--R-----D---Y--K--E-----V-N----- 120
01_AE.TH.90.CM240 --S------.IV---Q---KIKQ.......TP.................--TEG---V-Q................--D---------I..D--D-V--R-..--....D.-.------M-----------G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F- 119
01_AE.US.05.306163_FL --------.....--Q----I--.......TP.................--TEG---V-Q................--D---------#..N--D-T--R-..--....-.D.------K---------F-G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F- 114
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------.IV---KI---I-H.......TPARGERAG.......GEEAP-EG-----Q................--GRR---------S--PDV-----..--....D.-.------R-------------H---F------------Y-KK--E-----V-----F- 131
02_AG.DE.09.701114 -------N-.RV--TR---KIAQ.......TPPTPD............P---TGI----Q................--A-----------H---D------..--....D.-.------R-----------G-F---F------------Y-K---------V------- 126
02_AG.GW.05.CC_0048 ---------.IV---KI-D-IKQ.......TP.................---EG-----Q................--D----L------E--PD------..--....-.-.D-----R-----------S-F---F------------Y-RK--E-----V-----F- 121
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B.FR.83.HXB2 MGGKWSKSS.VIGWPTVRERMRR.......AE.................PAADRVGAASR................DLEKHGAITSSNTAATNAACAWLEA..QE....E.E.EVGFPVTPQVPLRPMTYKAAVDLSHFLKEKGGLEGLIHSQRRQDILDLWIYHTQGYF 121
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------.IV---K----I-Q.......TP.................---IG-----Q................--DR----------D--PD------..--....-.T.------K-----------G-L---------------VY-KK--E-----V------- 121
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------.IV---R----L--.......TPPAAEGVG.....AASTP---EG-----Q................---RR--------------------..--E...-.-EG-----R-----------G-F-F----R---------Y-KK--E-----V-----F- 135
02_AG.LR.x.POC44951 ---------.LV---K----I-Q.......TPVSE..............R--KG---V-Q................--DRR--------GS---D------..--....-.-.------R-------------F------------D------K--------V-----F- 124
02_AG.NG.12.12NG060418 ---N-----.LV---K------Q.......TPAR............QNP---TG-----Q................--DR---L-T----S--ED------..--....D.-.------R-----------G-I---F--------D---Y-KK--E-----V-N----- 126
02_AG.NG.x.IBNG ---------.IV---K-MK---Q.......TP.................T--TG-----Q................--DR----------Q--PD------..--....D.-.N-----R-----------G--------------D---Y-KK--E-----V-N---F- 121
02_AG.SE.11.SE602024 ---------.TV--SRI---L--.......TPV.............RQT---TG-----Q................--D------T---RS----V-----..--E...-.-.------R-------------F---F------------Y-KK--------V-----F- 126
02_AG.SN.13.9580 ---------.IV---K----I-Q.......-PAP............VPSA--PG-----Q................--DR--#.S----ST---D------..--....-.-.------R--------------N-N------------VY-KK--E-----V-----F- 124
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------.IV---Q----I--.......-P................A---RG--PV-Q................--D-Y--V-------N--D------..--....-.-.------R-----------G-F------------D---Y-KK--E-----V------- 122
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------.IV---EI------.......-RAEPERMR.....RAQAE---AG---V-Q................--D------IN------PDKT----..--E...-.-.------R---------F-G-L------------D---Y-KK--E-----V-----F- 134
05_DF.BE.x.VI1310 ---------.-V---AI--K---.......TP.................---EG---VFQ................--DNR--V-IR--V---PDM--V--..--E...-.-.------K------------------------------Y-KK--------V-N----S 122
06_cpx.AU.96.BFP90 --N----.....--SQ-------.......TPPT..............ER--EG---V-Q................--D-----------T-------V--..-T....-.-.------R----V--------F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F- 120
07_BC.CN.98.98CN009 ---------.IV---DI-----T.......EQ.................----G---V--................-------------P---DD------..--E...K...------R-----------G-L---F------------Y-RK--E-----V------- 121
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------.IV---AI---I--.......T-.................----G---V--................--------------D---D-----T..--E...-...------R---------F-G-F---F------------Y-KK--E-----V------- 121
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------X.IV---EI---I--.......TSP................SP-EG-----Q................--GR---L------S--HD------..--....D.-.D-----R-----------G-----F--------D---Y-KK--E-----V------- 122
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------.IV---Q-------.......TS.................---EG-----Q................--A-F--L-----PGN--D------..--A...-.-.------R---------F-G-F--GF--------D---Y--K-K------V-N---F- 122
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------R.IV---EI---I--.......TSPT...............A--PG---V-K................-------V-----GE----------..--E...-.-.------R-----------G-F--GF--------D---Y-KK--E-----V------- 124
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------.IV---EI---L--.......-P.................---EG---V-Q................---NR--------R-N-P-L-----..--....-.-.------R---------F-G-F----------------Y-KK--E------------- 121
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------R-.TV---A----I.............................--TG---V-Q................--DR---V----L-..-KDYV----..--....-.G.------K-----------G-F--GF--------D-----KK--------V------- 114
14_BG.ES.05.X1870 -------R-.IV---EI---L--.......SP.................---EG---V-Q................--AR---V-------N-PD------..-QE...D.S.------R-----------G-F---F--------D---Y-KQ--------V-N---F- 122
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --S-----.....--Q---KIKQ.......TP.................---EG---V-Q................--DN---V----M..N--DSV--R-..E-....D.-.------R---------F-E-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N---F- 115
16_A2D.KR.97.97KR004 -------R-.LP---AI------.......TPPAAER........TPPAA--EG---V-Q................--ATR--V-IN-------DS-----..--E...-.-.------R-----------G-F------R-----D------K--------V-----F- 131
17_BF.AR.99.ARMA038 -------.....---A-------.......--P...............E---EG---V--................---RR--V-----S-N-PDL-----..--....-.-.------R-----------G-L----------------Y-K---E-----V-N----- 119
18_cpx.CU.99.CU76 ---------.LV---EI---I--.......TQ.................ELPRTPP-E-Q................EER---SG-N-S-----PTHGR--E..E-....-.-.------R-----------G-F---F--------D---FF-K-PE-----VFN---FL 121
19_cpx.CU.99.CU7 ---------.I----A-----Q-.......--.................----G---V--................-------------R----D------..--E...A.D.------R-----------G-L--------------IVW--K--------V------- 122
20_BG.CU.99.Cu103 --N-----.....--A----L--.......TP.................---AG---V-Q................--A------------N-PD------..--E...D.S.------R---------F---F---F--------D---Y-KQ--------V-N----- 118
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------.IV----I---I--.......TD.................----G--P---................---R----------T--PD------..--E...D.-.G-----R----I------G-F------------D---Y--K--E-----V-----F- 122
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------.IV---Q----I-Q.......TP.................A--EG---V-Q................--D----V----M..NH-S-V----..--....D.N.------R-----------G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-N----- 119
23_BG.CU.03.CB118 --N-----.....-AA-------.......-PPA............XNP---AG---V-Q................--AR--------------DR--V--..--E...D.S.------R-------------F---F--------D---W-KQ--------V-N---F- 123
24_BG.ES.08.X2456_2 --N-----..-SE--R----I--.......TPLTTTRGGASQNSARQES---VG-----Q................--AR-----------N-PD------..-QE...D.S.------R-------------F---F--------D---Y-KQ--------V-N----- 138
25_cpx.CM.02.1918LE -------N..RV---EI---I--.......TPPA............EAAA--EG-----Q................--A-----------S--PD------..--E...S.-.------R-----------G-F---F-----------VW--K--E------------- 126
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------.-V---E-------.......TP.................---TG---V--................--D----V-----SF--PD------..--E...-.G.------R-------------F--GF--------D---Y--Q-K------V-N---F- 122
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------Q--.PV---A---K---.......-P.................----G---V-Q................--A------NN----N-PD---V--..--E...D.S.------R--------------------------D---W-KK--E-----V-N----- 122
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------RG.TG--EA-------.......TRP.............AAE----G---V--................---R----------HN--D------..--....-.-.------R-----------G-L------R-----------PK--E-----V------- 125
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------C-.MS--AA-------.......T-PG............PAE---EG------................----Y--------------------..--....-.-.------R-------------I-I-----------------K--E-----V------- 126
31_BC.BR.04.04BR142 --N----CI.PV---AI---L--.......-HPAAERIGSE..RVRGAE---EG--P--Q................--DR---L-----RDN--D------..-QE...-.-.------R-------------F---F------------Y-KQ--------V-N----- 137
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------.IV---EI---L--.......TP.................---EG---V-Q................--D--------H-PT----------..--....D.-.------R-----------G-F--GF--------D---Y-KK--E-----V------- 121
33_01B.ID.07.JKT189_C --S-C-E-C.IV---Q----I-Q.......TP.................---EG---V-Q................--D----V--T-M..N--DSV----..--....-.-.------R---------F-G-F---F--R-----D---Y-KK--------V-N---F- 119
34_01B.TH.99.OUR1969P ---------.IV---Q----I--.......TP.................---EG---V-Q................--D----V----M..NS-D-V--R-..--E..N-.-.------R---------F-G-F---F------------Y-KK--E-----V-N---F- 121
35_AD.AF.07.169H ---------.KKE--E-K-K--Q.......TP.................A--EG---V-Q................------------I..NHPS-T---TQ.--....D.-.------R---------F-G-L--------Q---D---Y-RK--E-----V-N----- 120
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------.I----QI-D---Q.......TP.................---IG---V--................--DR---------TS---DY-----..--....-.G.------R-----------G-F---F--------D------K--------V-----F- 121
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------.LV---Q----IKQ.......TP.................---EG---V-Q................--A-------R--ST--PD------..-GE...D.P.D-----R-------------F---F--------D------K----------N----- 122
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------RR.IV--ADI------.......--.................---EG-----Q................--DRR--------KDN-PDV-----..--....-.-.------R-----------G------------------Y-K---E-----V------- 121
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------.K----AI-D----.......TPPTAER.........GAAK--EG------................---SR--L-----KDN-PDV-----..--E...-.-.------R-------------L---------------VW--K--------V------- 130
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------R.-P---EI------.......--PAA...........DGER---G-----Q................--A----L-----VSN--D------..--....N.-.------R---------HR--I------RKE---------K---------V-----F- 127
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---------.LV---A------K.......T-.................---VG--P---................-------L-T----TK---V-----..--....-.-.------R-----------G-L---------------VY------------------- 121
43_02G.SA.03.J11223 -------R-.MG--SEI---I--.......TPPTAAE.........GAGT--EG-----Q................--AR---------PQ---D------..--....D.-.------R-R-----------F--GF-----------VY-KK--E-----V-----F- 129
44_BF.CL.00.CH80 ---------.IV---DI------.......TP.................---EG--KV-Q................---RR--------S-N-PDV-----..--....D.-.------R---------F-----------------------K--------V------- 121
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------C-.IV---EI---I--.......TP.................---TG---V-Q................--D----V----------S------..--E...N.-.------R-----------G-I---F-----------VY--K--------V------- 122
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --NI--R-R.IV---A----L--.......TP.................---EG-----Q................---RR----N---RDN-PDV-----..--....D.-.------R-------------L---------------TY-KK-HE-----V------- 121
47_BF.ES.08.P1942 --N------.IV----I---I--.......TP.................-I-EG---V--................--G------------N-PDL-----..--....G.-.------R-----------G-F---F------------Y-RK--E-----V------- 121
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------.KV---Q----I-Q.......TP.................---EG---V-Q................--D----V--T-M..N--DSV--R-..--E...D.-.------R-----------G-F---F--------G---Y-KK--------V-N---F- 120
49_cpx.GM.03.N26677 --SS----R.IV---EI------.......-RATP..........TAPA---EG---V-Q................--D----------P----------E..-T....-.-.------R-------------F--G---X............................. 99
50_A1D.GB.10.12792 -------...RV---ETEK---MGP.....-P.................---PG---V-Q................--A---------V..NHPS------..--....D.-.------R-------------F--GF--------D---Y-KK--E-----V------- 119
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A------.PV---KI----K-.......T-PA.............AEA--EG--P---................-------L------DN--D------..H-....D.-.------R---------F-G-F----------------W--K--------V------- 125
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------C-...---R-----E-.......-G.................----G------................---R--------------D------..--....-.-.------R-----------G-F---F--R-----D---Y-KK--E-----V-----F- 119
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------.IV---Q----I--.......TP.................---EG---V-Q................--D----V-VT-M..N--DST--R-..--E...-.D.G-----R---------F-D-F---F--------D---Y-RK--E-----V-N---F- 120
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------GR.LG--TQI------.......TPAAAE..........EVGA--EG---V-K................--D----V--T-M..N--DKV----..--E...D.-.------R-------------F--GF--------D---W-KK--------V-N----- 127
55_01B.CN.10.HNCS102056 --S------.IV---Q----IKQ.......TP.................S--EG---V-Q................--D---------I..N--DSV--R-..--E...-.-.G-----R---------F-G-F---F--------D---Y-TK--E-----V-N---F- 120
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------R..IV---Q----I-Q.......TTP...............X---VG------................--D----L-T----QN-PD------..--....D.-.------R-----------G...................................... 84
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------.IV---AI------.......TQ.................---EG-----Q................--D-Y--L-----DTN-TD----R-..--E...-.-.G-----R---------F-G-F---F------------Y-KK--E-----V------- 122
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------.LV---QI--KI-Q.......TP.................---EG---V-Q................--D----V--T-L..N--D-S--RT..--E...-.G.------R-----------G-----F------------Y-KQ--------V-N---F- 120
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------.KA---Q----IEQ.......TP.................V-TEG---V-Q................--D----V----I..N-TDSV--K-..--E..D-.-.G-----R---------F-G-F---F--------D---Y-KK--E-----V-----F- 121
60_BC.IT.11.BAV499 ---------.IVR--AIK--L--.......T-.................---EG---V--................-----K------..LN-PDRT--K-..-KE...D.K.--S---R-----------G-L----------------Y--Q-R------V-N----- 120
61_BC.CN.10.JL100010 -------C-.-V---S-------.......--.................----G---V--................----Y------------D-------..--....-.K.------R-----------G-L----------------Y-KK--E-----V------- 121
62_BC.CN.10.YNFL13 --S----R-.IV---DI------.......--.................---VG-----Q................--D-Y--L-----NT---D----S-..--E...-.G.------R---------F-G-F---F------------Y-KK--E-----V-----F- 122
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------R-.IV---Q----I--.......-PA................S--TG--PV-Q................--D----V-------N--D------..--....-.-.------R-----------G-L----------------Y-KK--E-----V------- 122
64_BC.CN.09.YNFL31 ---------.IV---AI---I-Q.......TD.................----G---V--................-----------------DD------..--E...-.G.G-----R---------F-G-F---F------------Y-K---E-----V------- 122
65_cpx.CN.10.YNFL01 --N----R-.IV---EI---L--.......TRT............DRTE----G---V--................--AR--------------D------..--....-.-.------R---------F-G-F---F------------Y-KK--E-----V------- 126
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------X-.IV---Q--D-IKQ.......TP.................A-TEG---V-Q................--D---------I..N--DNX--R-..--EE.G-.-.------R-------------F---F--------D--LY-KK--E-----V-N---F- 122
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------.IV---Q----IKQ.......TP.................A-TEG---T-Q................--D---------I..N--DNV--R-..--EE.G-.-.G-----R---------F-G-F---F--------D--VY-KK--E-----V-N---F- 122
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--N------.IV---QI---I--.......TPP...............A---EG---V-Q................--D---------M..N--D-V--R-..--E...-.-.------R-------------F---F------------Y-K--KE-----V-N---F- 122
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------.IV---EI---L--.......NP.................---VG------................---QR--L-IN----N-D---F---..H-E...-.-.------R-----------G-L-----------......................... 97
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------.-V----I---I--.......TP.................----G---V--................---R--------..-N--D-V----..--....-.-.------R-----------G-F----------------W--K--------V------- 119
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------.IV---QI------.......TPTAAERRERIR..QTPTAA--EG---V--................------------..FN--D-V----..-KE..D-.-.------R-----------G-L------R---------Y--K--------V------- 136
73_BG.DE.01.9196_01 -------X-.LT---E----I--.......TP.................---VG---V-Q................--A----------XXX-PX------..-TE...D.S.------R-----------X-F---F--------D---Y-----------V-N---F- 122
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------.IV---QI---I-QTPT....-P.................T-TEG---V-K................--D-------T-M..N--DSV--K-..--E...-.-.------K-----------G-L--------------M----K--------V-N----- 123
78_cpx.CN.13.YNTC19 -------......--Q----I-Q.......TP.................--TAGI--V-Q................--D----V----M..N--DSV--G-..--....-.-.------R-----------E-F---F------------Y-KK--E-----V-N---F- 114
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---------.IV---AI---I--.......--.................----G---V--................---Q---V---------SDV-----..--E...-...------R-----------G-F---F--------------KK--E-----V------- 121
86_BC.CN.13.15YNHS18 --S----C-...---A-------.......--PA............AAE----G---V--................-------V-----------------..--E...-...------R---------F-G-F---F------------Y-KK--E-----V------- 124
87_cpx.CN.12.DH32 --S------.IV---AI---I--.......T-.................---EG-----Q................--D----L-T---E-N--D----R-..--E...-.-.------R-----------G-F---F--R---------Y-KK--E-----V------- 122
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---------.IV---AI------.......T-PARERMR.......QTE----G---V--................---R-------------E-------..--E...-...------R-----------G------------------Y-KK--E-----V------- 131
O.CM.96.LA51YBF35 --NA----K.FA--SD--N---Q.......TSPD...........PLPQ-C-PG---V--................E-ADR-G-P--Y-PQN---L-F--S..HK....D.-.------R---------F-G-----F--------D---Y-HK-AE-----M-----F- 127
O.CM.96.LA52YBF39 --NALK---.FA---A-------.......-PAPS..........DDPE-C-PG--EL--................E-AAR-GVP--Y-PQN---L-F--S..HN....-.DSG-----R-----------G-F---F--------D---Y-PE-AE-----VH-----L 129
O.CM.99.99CMU4122 --NALR--R.FP--SAI-----K.......TSP.............EPE-C-XG--PV--................E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--S..HS....D.-.------R----V----F---F---V----N-------Y-HG-AE-------N---F- 125
O.CM.x.pCMO2_3 -ENALR--R.FE---AI-----K.......TSP.............EPE-C-PG--QV--................--AAR-G-P--H-PQN---L-F--S..HQ....N.-.------R----P----F---F---F--------D---Y-PA-AE------H----F- 125
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --NALR--K.FE--AA------KTK.....TSP.............EPE-C-PG--EI--................R-ADR-G-P--Y-PQN---L-F--S..HQ....D.-.------R-----------G-F---F------------Y-PE-AE-----VH----F- 127
O.FR.06.LA55RBF206 --N-----K.FA--TE--T---Q.......TSPE...........PEPE-C-PG---V--................E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--S..HQ....D.-.------R---------F-G-F---F----N---D---Y-YQ-AE-----V-N---F- 127
O.GA.11.11Gab6352 --NVLG-DK.FG---A-------TR.....TSP.............ESE-P-AG---V--................AIAEK-G-PN-Y-PQN-E-L-F-DS..HQ....-.-.------R---------F-G-H---V------------Y-HA-AE-----V-----F- 127
O.SN.99.99SE_MP1299 --NVLG-DI.FK--SA------G.......TSP.............DPE-C-PG--QI--................E-AAR-G-P--Y-PQN---L-F--S..HQ....D.-.------R-----------G-F---F--------D---Y-HK-AE-----V-----F- 125
O.SN.99.99SE_MP1300 --NVLG-DK.FK--SA------K.......TSP.............EPE-C-PG--QV--................E-AAR-G-SN-H-PQN---L-F--S..HQ....D.-.D-----R-----------G-F---F--------D---Y-PE-AE-----V-----F- 125
O.US.10.LTNP --NVLG--K.YD--AS------KTRTIRTRTSP.............ESE---PG---V--................A-AAR-G-PT-H-PQN---L-F--S..HQ....D.-.------R-----------G-#---F-*-KG........................... 103
N.CM.06.U14296 --KI-----.IV---EI------.......QTRE............TPVEP-AG---V-Q................E-ATR----T---RDN-QTL-----..--EEE.-.-.------R-------------X.................................... 93
N.FR.11.N1_FR_2011 --KI-----.IV---EI------.......QTPG............AAVEP-AG-----Q................--ANR----IN--KDN-QSV-----..H-....D.-.------R---------F-MGF---F---D-------VW-RK--------V-----I- 126
P.CM.06.U14788 --NA-K---.LV---A---KIKQ.......TTPTTPD.......PTTPVTP-PG--EI-K................E-AQGKG-P-KFSSKN---L-F-D-..H-....-.-.------R------C------F---F--------D--VY-PE-AE-----------F- 131
P.FR.09.RBF168 --NA-K---.LV---A-----NQ.......TAP...............ETP-SG--EI-K................E-AQGKG-P-KYNSKN---L-F---..H-....D.-.------R----V--------F---F------------Y-PG-AE-----V-----F- 123
CPZ.TZ.06.TAN5 --NL......FGK--GAQKAIQA.......IH................ETSNEP--Q--Q................--QTR-GL-TNTLGTSADVVEYSAD..HT....-.-.------R-A--M----E-L-----W--------D--FW-PK-AA---T-M-N---V- 117
CPZ.US.85.US_Marilyn --N------.IV---E--N-L-Q.......TQT...............TA--EG--PV-Q................--AE-----TR--PQN-QTL---DEMTNH....-.S.------R-----------Q-F--GF-----------VY-R---E-----V-----I- 125
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --NA-K---.FV---A--D---Q.......TSP.............DPE-C-PG--IV--................E-AQK-G-P--Y-PQN---L-F-DS..HT....-.-.----------------F-G-F---F--------D---Y-PQ-AE-----VX----F- 125
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --NA-K---.LV---A--D-IHQ.......TTPE..............IDP-PG--KI--................E-A-EK--P-KYNSRN-E-L-F---..H-....D.-.------K---------F-G-F---F--N-----D--VY-PE-AE-----V-----F- 124
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HXB2 premature Nef end normal Nef end
B.FR.83.HXB2 PD*QNYTPGPGVRYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEE.ANKGENTSLLHPVSLHGMDD.PEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF.K..........NC* 205
A1.CM.08.886_24 --W--------I---------F-------EEV-R.-TE---N-----MCQ-----.D---T-I-K---H---K-I---M---FY.-..........D-- 205
A1.CY.08.CY236 ................................................................................................... 45
A1.KE.11.DEMA111KE002 --W--------I---------F-----D--EV-K.ETE---N-----ICQ---E-.E---T-R-E------LK-R-Q-----FY.-..........D-- 205
A1.NG.10.10NG040248 --W--------I-H-------F-----D-KEV--.--E---NC----M-Q--IE-.------V-K------LR-R---E----Y.-..........D-- 215
A1.PK.14.DEMA114PK001 --W--------I---------F-----D--EV-K.-TE---NC----MCQ-----.E-K-T-Q-K---S--RR-I-------FY.-..........D-- 208
A1.RW.11.DEMA111RW002 --W------------------F-----N-EEV-R.--E---N-----ICQ-----.E-G-T-M--------LR-----E---FY.-D..........-- 210
A1.UG.11.DEMA110UG009 --W------------------F-------EEV-K.--E---N-----ICQ-----.E---T-K-K------LK-L------DFY.-..........D-- 205
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --WH-------T---------F----M--EEV-K.-AE--DNC----INQ-----.D---T-V---------R----------Y.-..........D-- 213
A2.CM.01.01CM_1445MV --W----------F-------F-----N-SEV--.-TE---N-----ICQ--I--.------K-----H--LR-R----Y-DFY.-..........D-- 204
A3.SN.01.DDI579 --W--------T---------F-----DQASV--.-TE--...-----CQ-----.K-K---M--------LK-T---M---FY.-..........D-- 204
A4.CD.97.97CD_KCC2 --W--------I-F-------F-------EAV--.-TG---N-----ICQ-----.------M-K------LK-R-K-----FY.-..........D-- 207
A6.BY.13.PV85 --W--------I---------------D-AEV--.-TE---N-----ICQ---E-.E-K---R-K------LR-L---Q---FY.-..........D-- 212
A6.CY.09.CY255 ................................................................................................... 46
A6.RU.11.11RU6950 --W--------I---------------D-ADV--.-TE---N-----ICQ-----.E-K---K-Q------LT-R---M----Y.-..........D-- 210
A6.UA.12.DEMA112UA014 --W--------E-F-------F-----D-AEV--.DT.K--S------YQ-----.E-K---M-K------LK-I-Q-K---FY.-..........D-- 207
B.BR.10.10BR_RJ032 --W--------T---------F--------QV--.------IN----M-Q-----.--K---M-K-------------K----Y.-DW......Q#D-- 220
B.CA.07.502_1191_03 --W--------T---------F-------EQV--.-TV--TNN----G-----E-.--K---V-----K-------K--K--F-.RDR..........- 207
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --W-------------C----F-----D---V--.--T---IN----M-Q---E-.--K---V-K---------M-------FY.-..........D-- 214
B.CN.12.DEMB12CN006 --WH-------I---------F----LD-EQV-K.-TE---NC----MNQ-----.--K---V-----------L-KD-Y-D-Y.-G...........- 206
B.CU.14.14CU005 ................................................................................................... 99
B.DE.13.366396 --W--------I---------F-------E-V--.------N---A-M-Q-----.------------------M---K----Y.-..........--- 208
B.ES.14.ARP1195 --W----K---I----C----F-------EQV-Q.--E---IT----G-------.--K---V-K---L---N------Y----.-..........D-- 207
B.FR.11.DEMB11FR001 --W--------I---------F-----DKE----.--Q---NC----M-Q-----.------V-K---L--VRYM---K---FY.-..........D-- 224
B.HT.05.05HT_129389 ................................................................................................... 126
B.JP.12.DEMB12JP001 --W-E------T-F-------F-----D--QV-K.D-E---IN----M-Q-----.-----*M-K---H--LQ-----K----Y.-..........D-- 208
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --W--------T-F-------F-------E-V--.-TV---NC----MN------.--G---V-K-------------K----Y.-..........D-- 207
B.RU.11.11RU21n --W--------T---------F-------EE--K.-TT---NC----ANM-----.------V-K------Y------K---FY.-..........D-- 207
B.SE.12.SE600057 --W------------------------D-EEV-R.-TV---NC----ANV----N.------M-K-------------M----Y.-LKTADIERSK--- 217
B.TH.10.DEMB10TH002 --W--------T-W-------F-------E.....NSE--TN-----A-----E-.--G---V-K---------M--------Y.-..........D-- 205
B.US.16.2609 --WH---------F--C----F-----A-EDV-K.VTE--RNC----MN------.------M-K---K---------Q----Y.-..........-*- 208
C.BR.11.DEMC11BR035 --W----------F-------F-----D-REV--.-TA--DNR----M-----E-.ADG---Q-K---L--RR-----I----Y.-..........D-- 208
C.CN.10.YNFL19 --WS-----------------F-----D-KEV--.--E---NC-----CQ---E-.EH----K-Q--IQ--HR-M-------FY.-..........D-- 206
C.DE.10.622166 --W--------T-L-------F-----D-REV--.--Q---NC----M-Q-----.DD----K-K---S--RR-L--------Y.-..........D-- 213
C.ES.14.ARP1198 --W----------F-------------D-KEV--.N-T--DNC----M-Q---E-.A-----Q-K---S--RR----------Y.-..........D-- 203
C.ET.08.ET104 --W------------------F-----D-EEV-K.N-E---NC----I-----E-.EHK---V-----S--RR---------FX............... 209
C.IN.15.NIRT008 --W--------I---------F-----D-REV--.TSQ---NC-----C----E-.EY----Q-K---Q--HR-----R----Y.-..........D-- 208
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --W------------------F-----D-REV--.--E---NC----M-Q-----.DH----K-K---Q--HK-M-------FY.-..........D-- 208
C.NG.10.10NG020523 --W------------------------D-KEV--.--G---NC----L-QY-A--.DH----M-K---S--RR-M--------Y.-..........D-- 209
C.NP.11.11NP016 --W------------------F-----D-REV--.--E--DNC-----CQ---E-.EH----K-K---Q--RR-M-------FY.-..........D-- 208
C.PK.14.DEMC14PK009 --W------------------F-----D-REV--.------SC----M-Q-----.------M-K---H--RR-M--------Y.-..........D-- 209
C.SE.13.SE600311 --W------------------F-----D-QIV--.--E---NC----I-----E-.ED----M-K--IQ--HK-M-------FY.-..........D-- 208
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --W--------------L---------D-KEV--.ETE---N-----M-----E-.EH----K-K---M--RR-M---K----Y.-..........D-- 208
C.US.11.17TB4_4G8 --W------------------F-----D-SEV--.N-E---NC----M-Q---E-.ED----K-K---S--RR-M--------Y.-..........D-- 218
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --W------------------F-----D-REV--.-----DNC----M-Q--WE-.QYG---Q-K---L--RR-I----Y---Y.-..........D-- 214
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --W-----------------PF-----D-QEA--.H--RDDSC-M--M-Q--IE-.EH--I-M-K--TQ--RR-L-------WY.-..........D-- 206
D.BR.10.10BR_RJ108 ................................................................................................... 96
D.CD.03.LA17MuBo --W--------I----C----FE----D-QVVG-.-TE---NC----ICQ--AE-.S-----V---N-----E-K---KY----.-..........D-- 207
D.CM.10.DEMD10CM009 --W--------T---------FE----D-RVV-G.ETE----C------Q---E-.T-----V-K-N-----E-K--QK---F-.-..........D-- 211
D.CY.06.CY163 ................................................................................................... 45
D.KE.11.DEMD11KE003 --W--------I---------FE---L--EEV-K.-TE---NC------Q-----.Q-----I---N-----E-K--Q-----Y.-..........--- 207
D.KR.04.04KBH8 --WH-------I---------FE-----SEEV--.--E---NC----M-Q--IE-.---Q--K---N-K---E-K--M----FY.-..........D-- 203
D.TZ.01.A280 --WH-------T---------FE----D-KEV--.TTE---SC----I-Q---E-.T-K---V---N-----E-K--S-----Y.-..........D-- 208
D.UG.10.DEMD10UG004 --W--------T---------FE----D-KEV--.DTE---NC----MCQ---E-.Q-----K---N-----E-K-KIQ----Y.-..........D-- 207
D.UG.11.DEMD11UG003 --W--------I---------F----IDAKEA--.DTE---NC----ACQ---E-.T-----M---N-----E-K--V---DFY.-..........D-- 208
D.YE.02.02YE516 --W--------I-H-------FE----D-KMV--.E-E--DKC----MHQ---G-.--K---V---N-K---E-K--KT---F-.-..........D-- 205
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ................................................................................................... 96
F1.AR.02.ARE933 ................................................................................................... 90
F1.BR.10.10BR_RJ015 ................................................................................................... 104
F1.BR.11.DEMF111BR037 --W--------I-----L---F-----D-EDV-K.--E---NC----M-----E-.EDK---V-K------LR-I---R--D-Y.-D...........- 217
F1.CY.08.CY222 ................................................................................................... 45
F1.ES.02.ES_X845_4 --W--------I-----L---------D-EEV-K.--E---NC----M-Q-----.ADG---K-K---T--LR-I---RF---Y.-D...........- 206
F1.ES.11.VA0053_nfl --W--------T-----L---F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q-----.EDG---K-Q------LK-I---R----Y.QD...........- 216
F1.FR.04.LA22LeRe --W--------I---------F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q-----.E-K---Q-K------LR-I---K---FY.QD...........- 206
F1.RO.03.LA20DuCl --W--------I---------F-----D-EEV-K.--E-D-NC----M-Q---E-.GD----Q-K-------R---K-K---FY.QN...........- 207
F1.RU.08.D88_845 --W----------L-------F-----D-EEV-R.--E----C----M-Q-----.EDG---R-K------LR-L---K---FY.-D...........- 215
F2.CM.02.02CM_0016BBY --W-------X........................................................................................ 132
F2.CM.10.DEMF210CM007 --W--------T-F-------F-----D-EEV-K.--E--TNC----I-Q--IE-.ED----M-K---T--MR-I-K-K---FY.-D...........- 206
F2.CM.11.DEURF11CM026 --W--------T-L-------F-----S-EEV-K.--E---NC----M-----E-.EHG---Q-K---S--RR-L-K-----FY.TE#.........-- 211
G.CD.03.LA23LiEd --W--------T---------F----L--EE---.-T----N-----ICQ--IE-.AD----V-----S--RR-I------DFY.-..........D-- 211
G.CM.08.789_10 --W--------T-F-------F--E--D-AE---.------N-----ICQ---E-.EH----R-----S--RR-L---K---FY.-..........D-- 206
G.CM.10.DEMG10CM008 --W--------T--------------MD-AE---.-T----NC----ICQ---E-.ED----V-----S--RR-I---K---FY.-..........D-- 213
G.CM.10.DEURF10CM020 --W--------I---------------D-ADV--.I-R---N-----I-Q---E-.GDN---V-K---S--RR-----I----Y.-..........D-- 208
G.CN.08.GX_2084_08 --W--------T-F-------F----MD-AEV--.---E--N-----ICQ--Q--.ED----V-----S--RR-R-------FY.-..........D-- 208
G.ES.14.ARP1201 --W-----K------------F-----D-AEV--.N--E--N-----ICQ--IE-.ED----V-----S--RR-I------DFY.-..........D-- 215
G.GH.03.03GH175G --W--------T-L-------F----ID-AEV--.-----TN-----ICQ--IE-.EDK---V-K---S--RR-L--------Y.-..........--- 208
G.GW.08.LA57LmNe --W--------T---------F--E-MD-AEV--.------N-----ICQ--AE-.ADK---V-----S--RR-R------DFY.-..........D.- 207
G.KE.09.DEMG09KE001 --W--------I---------F-----D-AE---.-TE--RNT----ICQ---E-.SD----K-K---S--RR-I----Y---Y.-..........--- 219
G.NG.12.12NG060409 --W--------T---------F----LD-AE---.-TR---N-----ICQ--V--.DDK---V-----S--RR-I------DFY.-..........--- 211
H.CD.04.LA19KoSa --W--------E-F-------F-----D-QDV-K.--E---NC----ICQ-----.E-----M-K---S--RR-I---T--QFY.-..........D*- 205
H.CF.02.LA25LeMi --W--------E-F-------F-----D-QEV-K.--E--TNC----ICQ---E-.E-----I-K-------T-T---R---FY.-..........D-- 208
H.GB.00.00GBAC4001 --WH------------C----F-----D-QEV-K.--E---N-----MCQ---E-.E-K---V-----H---R-R---Q---FY.-..........D-- 208
J.CD.03.LA26DiAn --W--------I---------F-----D-REV-K.--E--DNC----ICQ---E-.E-G---M-K---S--RR-I---K----Y.-..........D-- 209
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --W--------I---------------D-GEV-R.--E--DNR----ICQ---E-.ED----M-K--TS--RR-M-------FY.-N..........-- 202
J.SE.93.SE9280_7887 --W--------I---------------D-SEV--.--E---NC----ICQ--IE-.E-----Q-K---S--RR-I-------FY.-..........D-- 204
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --W--------I---------------D-REV--.-TE---NC-----NQ---E-.EH----K-K---S--RK-----M----Y.-..........D-- 207
K.CM.96.96CM_MP535 --W--------I---------------D-AEV--.TTE--DNC----INQ---E-.EH--I-M-K---S--RR--------D-Y.-..........D-- 216
01_AE.AF.07.569M --W--------T-F--C----F-----D-STV--.D-----NC----M-Q--IE-.E-----I-K---A--RK-I--------Y.-..........D-- 225
01_AE.CM.11.1156_26 --W--------I----C----------D-REV--.D-----NC------Q--I--.ED----M-K---S--RR-I---RY---Y.-D...........- 204
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --WH-------I----C----F-----D-REV--.D-----SC----INQ--IE-.E-----M-K---A--RK-I----R---Y.-..........D-- 207
01_AE.HK.04.HK001 --W--------I----C----F-----D-REV--.D-----NC----A-Q--I--.E-----M-K---A--RK-L-------FY.-..........D-- 207
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --W--------I----C----F-----DRQEV--.------NC----M-Q--QE-.E-----R-K---X--RK----------Y.-..........D-- 205
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --W-------------C----F-----D-REV--.DT-E--NC----M-Q--V--.-DK---M-K---A--RK-I---K---FY.-..........D-- 206
01_AE.SE.11.SE601018 --WH-------I----C----F-----D-Q----.N-----NC----M-Q--AE-.E-----I-K---S--RK-I----R--FY.RD...........- 200
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --W--------I----C----F--I-ID-REV--.N-----NC----M-Q--IE-.G-----M-K---A--RK-I---I----Y.-..........D-- 206
01_AE.TH.90.CM240 --W--------I-F--C----F-----DQREV--.D-----NC----M-Q--IE-.E-----M-K---A--RK-----Q----Y.-..........D-- 205
01_AE.US.05.306163_FL --W--------T-F--C----F-----D-REV--.------NC----L-Q--IE-.E-----M-K---A--RK----D-----Y.-..........D.. 198
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --W--------T-F-------F----LD-VE--R.--E---N-----ICQ-----.ED----V-----T---K-K-------FY.-D...........- 216
02_AG.DE.09.701114 --W--------I---------F----MD-ADV--.H-----N-----ICQ-----.DHG---V----RS--SK-I---K---FY.-..........DX. 211
02_AG.GW.05.CC_0048 --W--------I---------F----MD-TEV--.L--E--N-------Q---E-.ED----V-----X---X.......................... 192
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HXB2 premature Nef end normal Nef end
B.FR.83.HXB2 PD*QNYTPGPGVRYPLTFGWCYKLVPVEPDKIEE.ANKGENTSLLHPVSLHGMDD.PEREVLEWRFDSRLAFHHVARELHPEYF.K..........NC* 205
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --W--------I-F-------F----MD-EE---.------N-----ICQ---E-.E-----I-----S---K-R-------FY.-..........D-- 207
02_AG.KR.12.12MHR9 --W--------I---------F----LD-AEV--.---E--N------CQ---E-.ED----V---G-----T-K-K-----FY.-..........D-- 221
02_AG.LR.x.POC44951 --W--------T-F-------F----MD-AEV--.------N-----ICQ--IE-.TD-Q--V-----S---K-R-Q-----FY.-..........D-- 210
02_AG.NG.12.12NG060418 --W--------I-F------------MD-TEV--.------NC----ICQ--QE-.ED----V-----G--RK-I---K---FY.-..........D-- 212
02_AG.NG.x.IBNG --W--------T-F-------F----MD-AEV--.--E---N-----ICQ---E-.DD----I---------R-T--------Y.-..........D-- 207
02_AG.SE.11.SE602024 --W--------I---------F----MD-AEV--.-IE---NA----IGQ---EV.ED-D--V--S-----YT-----Q---QY.-..........D-- 212
02_AG.SN.13.9580 --W--------I--------------MD-SEV--.--E---N------CQ-----.ED----V--------LK-R-Q--L--F-.-..........--. 209
03_AB.RU.97.KAL153_2 --W-.....--I-F-------------D-AEV--.-TE---N-----ICQ-----.E-K---M-K------LT-R-------FY.-..........D-- 203
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --WD-------E-F--C----F-----D-QEV--.-TE----C----I-Q---E-.E-----K-K------YK---------FY.-..........D-- 220
05_DF.BE.x.VI1310 --W--------I-----L---F-----N-EEV-K.--E--DNC----M-----E-.DD----Q-K---S--LR-I---R---FY.QD...........- 207
06_cpx.AU.96.BFP90 --W--------T-F-------------D-EEV--.LT----NC----ICQ--AE-.E-----K-K---S--RR-I---K---FY.-..........D-- 206
07_BC.CN.98.98CN009 --WH---------F-------F-----D-REV--.--E---NC-----CQ---E-.EH----K-K---Q--HR-R-------FY.-..........D-- 207
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --WH---------F-------F-----D-REV--.--E--DNC-----CQ---E-.EH----K-K---Q--HR-R-------FY.-..........D-- 207
09_cpx.GH.96.96GH2911 --W----------F-------F-----D-KEV--.-TG---N-----MCQ--V.-.SGG---M-----T--LK-I---K---FY.-..........D-- 207
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --W--------T---------F-----D-REV--.------NC----M-----E-.KHG---V-K---T--HK-I--------Y.-..........D-- 208
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --W--------I----C----F-----D-REV--.--A---NC----L-Q--T--.E-----M-K---S--RR-I------DFY.-D...........- 209
12_BF.AR.99.ARMA159 --W----------L-------F-----D-VEV-K.--E---NC----M-Q---E-.ED----I-K------LR-L---K---WY.-D...........- 206
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --W-------------C-E--F----ID-KEV--.--E---NC----M-Q--IE-.A-----M-K---S--RK-I-------FY.-..........D-- 200
14_BG.ES.05.X1870 --W--------I---------F--E--D-AEV--.-TG---N-----ICQ--IE-.ADK---R-K---G--RR-I----R-DFY.-..........D-- 208
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --W--------I----C----F-----D-SDV--.N-----NC----M-Q---E-.E-----K-Q---A--RK-I--------Y.-..........D-- 201
16_A2D.KR.97.97KR004 --W-G------I---------F-----S-AEV--.-TE--TN-----ICQ--IE-.------K-V---H--LV-K-------FY.-..........D-- 217
17_BF.AR.99.ARMA038 --W--------I-----L-----------EE--K.--E---NC----M-Q-E---.ED----K-K---S---R-----R---FY.QN...........- 204
18_cpx.CU.99.CU76 --W----------F-------F-----DSNEV--.--E---N-----ICQ-----.E-----K-K---A--RR-I---Q---FY.-..........D-- 207
19_cpx.CU.99.CU7 --WH-------I---------FE----D-KEA-K.DTE---NC----ACQ-----.--K---V---N-----E-K--IK---FY.-..........D-- 208
20_BG.CU.99.Cu103 --W--------T-F-------F----MD-AEV--.--N---N-----ICQ---E-.N-----I-----S--RR-L-------FY.-..........D-- 204
21_A2D.KE.99.KER2003 --W--------T-F-------F-----D-SEV--.DT----N-----MCQQ-I--.------R-K--PH--LK-R-Q-K---FY.-..........D-- 208
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --W-------X........................................................................................ 130
23_BG.CU.03.CB118 --W--------I---------F-----D-ADV--.-SN---N-----ICQ---E-.DDK---M-----S--RR-I---R--DFY.-..........D-- 209
24_BG.ES.08.X2456_2 --W--------T-F-------F-----D-TEV--.--S--TN-----ICQ---E-.SDK---I-K---S--RR-I------DFY.-..........D-- 224
25_cpx.CM.02.1918LE --W-------X........................................................................................ 137
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --W--------I---------F-----D-AEV--.------N----AM-----E-.S-G---M-K---Q--RK-T--------Y.-..........D-- 208
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --W--------E-F---L---F-----D-KEV--.--E---N-----M-----E-.E-----M-K------LR-----K---FY.-..........D-- 208
28_BF.BR.99.BREPM12609 --W--------T-F-------F-----D-EQV-A.--E---N-----M-Q-----.--K---M-K---------M--------Y.-D...........- 210
29_BF.BR.01.BREPM16704 --W------------------------D--QV--.E-----N-----M-Q-----.------M-K---------M-------F-.-..........D-- 212
31_BC.BR.04.04BR142 --W--------T-F-------F-----D-REV--.--A---N-----M-----E-.THG---M-K---L--RR-M-------FY.-..........D-- 223
32_06A1.EE.01.EE0369 --W--------I---------------D-REV--.-T----NC----IC---AE-.E-G---M-----S--RR-I---K---FY.-..........D-- 207
33_01B.ID.07.JKT189_C --W-------------C----F-----D-TEV--.E-----NC----M-Q---E-.ED----K-Q---S--RR-I---Q----Y.-..........D-- 205
34_01B.TH.99.OUR1969P --W--------T-F--C----F-----D-GEV--.....--SC----M-Q--IE-.E-----M-K---A--RK-I-------FY.-..........D-- 203
35_AD.AF.07.169H --W--------I---------------D-AEV-K.D-E---N-----MCQ-----.E---T-M-K-------T-K-------FY.-..........D-- 206
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --W-------......................................................................................... 131
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --W-------......................................................................................... 132
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --W--------I-----M---F-----D--EV-K.--E---NC----M-Q--A--.EDK---V--------LR-I---R---FY.QD...........- 206
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --W----------V-------F-----S-EEV-R.--E--DNC----M-Q-----.ED----V-K---K--------------Y.-..........D-- 216
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --W--------I---------F-----D-EEV-K.--E---NC----M-----E-.E-K---Q----AT-------------FH.-..........--- 213
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --W--------I---------F------Q-QV-K.-TE---------M-----E-.T-----V-K---K-------H-X----Y.-..........D-- 207
43_02G.SA.03.J11223 --WH-------I---------F----MD-ADV--.---E--N-----ICQ---E-.ED----V-----S--RR----------Y.-..........D-- 215
44_BF.CL.00.CH80 --W--------I-----L---F-----D-EEV-K.--E----G----M-Q-----.ADK---M-K---S--LR-I---RF--FY.QDD..........- 207
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --W--------I---------F-----D-KEV--.-TE----C----I-Q--IE-.T-----I-K---H--QR-L---K---FY.-..........D-- 208
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --W--------I---------F-----N-EEV-R.--E---NC----I-Q---E-.E-----Q-K---S-----R------DFY.-NCC.IEL...--- 213
47_BF.ES.08.P1942 --W------------------F-----D-EEV-K.--E---NC----M-Q---E-.ED----M-K--RH--SK----------Y.-..........D-- 207
48_01B.MY.07.07MYKT021 --W--------T-F--C----F-----D-QEV--.D-----SC----M-Q---E-.E-----M-K---S--RR-I----R---Y.-..........D-- 206
49_cpx.GM.03.N26677 ................................................................................................... 99
50_A1D.GB.10.12792 --W--------I----------------QEEV-K.-TE-G-NC----ICQ-----.E-K---Q-K---S--RK-I-------FY.-..........D-- 205
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --W--------E-F-------FX----D--QV-K.--EK--------M-Q--N--.--K---M-K------LR-M-K-K--D-Y.-..........D-- 211
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --WH-------I----C----F-----D-KEV--.D-----SC----I-Q--QE-.E-G---M-K---A--RT-T-------FY.-..........D-- 205
53_01B.MY.11.11FIR164 --WS-------T----C----F-----D-AEV--.---E--NC----M-Q---E-.D-----I-K---S--RR-I--------Y.-..........D-- 206
54_01B.MY.09.09MYSB023 --W--------T-F--C----F-----D-REV--.------NC----M-Q--AE-.E-K---M-K---A--RT-----M-----.-..........D-- 213
55_01B.CN.10.HNCS102056 --WH------------C----F-----D-REV--.TT-E--NC----M-Q-----.E-K---M-K---A--RK-R-------FY.-..........D-- 206
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ................................................................................................... 84
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --W------------------F-----D-RE---.--E---NC-----CQ---E-.EH----R-K---Q--HR-R-------FY.R..........D-- 208
58_01B.MY.09.09MYPR37 --W--------I----C----F-----D-REV--.------NC----M-Q--IE-.N-----M-K---A--RK-I---K----Y.-..........D-- 206
59_01B.CN.09.09LNA423 --WH---X........................................................................................... 129
60_BC.IT.11.BAV499 --W-------RI----C----F------TK.....DIEE-SSC----MQQ-RVE-.------M-K---S-----M---K-----.-..........D-- 202
61_BC.CN.10.JL100010 --W--------I-F-------F-------KEV--.-TE---NC-----CQ---E-.EH----M-K---H---S-----K---WY.-..........D-- 207
62_BC.CN.10.YNFL13 --WD---------F-------F-----D-REV--.--E---NC----M-----E-.EHG---R-K---Q--HK-R-------FY.-..........D-- 208
63_02A1.RU.10.10RU6637 --W--------T-F-------F----MD-AE---.-TE---N-----ICQ--LE-.ED----V-----K---D-----R---FY.-..........D-- 208
64_BC.CN.09.YNFL31 --W--------I-F-------F-----D-REV--.--E---NC-----CQ---E-.EH----M-K---Q--HR-R-------FY.-..........D-- 208
65_cpx.CN.10.YNFL01 --W----------F-------F-----D-REV--.S-E---NC----M-Q-----.EHG---V-K---M--HR-M---Q---FY.-..........D-- 212
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --W--------I-F--C----F-----D-REV--.D-----KC----M-Q---E-.E-----M-K---A--RK-I------X-Y.-..........D-- 208
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --W--------I-F--C----F-----D-RDV--.D--R-DSC----I-Q--I--.E-----M-K---A--RK-I------D-Y.-..........D-- 208
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--W--------T-F--C----F-----D-REV--.ET----NC----MN----E-.E-G---R-E---S--RK-I--------Y.-..........D-- 208
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ................................................................................................... 97
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --W--------T-W-------F-----D-E-V--.---K--S-----M-----E-.A-K---V-K---S-G------------Y.-..........--- 205
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --W--------I---------F----L--EEV-K.-SE#--NC----AN------PG-G---V-----------M--------Y.-N...........- 221
73_BG.DE.01.9196_01 --W--------X-F-------F-----D-AE---.-T----N-----ICQ---E-.XDN---R-T---S--RR--------DFY.-..........D-- 208
74_01B.MY.10.10MYPR268 --WH------------C----F-------EQV--.--A---NC----M-Q--V--.------M-K---K-----M---K----Y.-..........D-- 209
78_cpx.CN.13.YNTC19 --W--------I----C----F-----D-REV--.DT-E--NC----M-Q--I--.G-----M-K---T--RR-M--------Y.-..........D-- 200
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --W------------------F-----D-REV--.--E---NC----MCQ--T--.DH----R-K---A--RR-M-------FY.-..........D-- 207
86_BC.CN.13.15YNHS18 --W------------------F-----D-REV--.--E---NC----M-Q-----.EH----K-K---H--YR-W-------FY.-..........D-- 210
87_cpx.CN.12.DH32 --W------------------F-----S-EE---.--E---NC----MHQ-----.DH----R-K---Q--RR-M-------FY.-..........--- 208
88_BC.CN.05.05YNRL25sg --W------------------F--E--D-SEV--.-SE---NC----AWQ---E-.EH----K-K---H---K-W-------FY.-..........D-- 217
O.CM.96.LA51YBF35 --W--------T--------LF-----TEEEA-GLGTTS-KA-----AHN--FE-.DQG-I-K-Q--RS-GLK---L-----L-P-............- 213
O.CM.96.LA52YBF39 --W--------T-F------MF-----SEEEA-RLG--C-RAK----ACA--YG-.QHG-M-K-Q--RS-GST---LIT---L-H-D...........- 216
O.CM.99.99CMU4122 --W--------T-F------LF-----SEAEA--LG--CVTAK----ACN--SE-.-HG-I-K-Q--RS-GNI---KVT---L-L-D...........- 212
O.CM.x.pCMO2_3 --W--------T-F------LF-----SEAEA--LG--C-RAK----ACN--FG-.-HG-I-K-Q---S-GRT---MIT--DL-H-D...........- 212
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --W--------T-F------MF-----SEEEA-RLG-TCVRA-----ACA--WG-.-HG-I-M-K--RS-GNT---MITN--L-Q-NK.........-- 216
O.FR.06.LA55RBF206 --W-C------I--------LF-----SEEEA-RLG--C-RA-----ACD--HE-.-HK-M-K-Q--RA-GIN---LQ----L-P-............- 213
O.GA.11.11Gab6352 --W-H------T-F------LF-----TE-EAKRLG-ECVRAH----ACA--FE-.-HG-I-K-K---S-GLT--SKVI---L-T-D...........- 214
O.SN.99.99SE_MP1299 --W-G------P-F------LF-----SEAEA--LG--C-RA-----ACN--FE-.NHGQI-K-Q--RS-GST---MVTN--L-N-D...........- 212
O.SN.99.99SE_MP1300 --W--------T-F------LF-----SEAEA--LG--CDRAK-----CN--FE-.-HK-M-K-Q--RS-GST---LIT---L-L-D...........- 212
O.US.10.LTNP ................................................................................................... 103
N.CM.06.U14296 ................................................................................................... 93
N.FR.11.N1_FR_2011 --W--------T---------F----LSAEAV--.-TE---N-----ICQ--V--.DHK---V-----S--RR---K-----F-.-..........D-- 212
P.CM.06.U14788 --W--------E--------LF-----SEVEA--MGD-Q-KAK----ACTY-FS-.-HK-I-V-K---S-GRE---LQK---L-I-D...........- 218
P.FR.09.RBF168 --W-H------E-F------LF-----SEVEV--MGDEQ-KAK----ACTY-DS-.HH--I-M-K--RS-GER---LQK---L-T-D...........- 210
CPZ.TZ.06.TAN5 --W--------I----CR--LF-----D-PE......ED-RNL----ACS--K--.--G-L-I-----S--RR-I---R-----.-............- 196
CPZ.US.85.US_Marilyn --W--------------Y---F----LTEEEV-Q.-----TNI----MCQ---E-.EHG---I-Q--TE--RR-R-K-------.R..........-.- 210
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --W--------X-----Y--LF-----SEAEA--MG--N-RAK----ACN--YG-.EHGQI-K-Q--RS-GNN---LA------.-N...........- 211
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --W----------W------MF-----SEAEA-YMG--D-RAK----ACTY-FS-.-HK-I-V-KY-RS-GTQ---LMK---L-I-D...........- 211
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